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Oz

Biitiin 1slah ¢alismalarinda, genetik kaynaklar istenilen &zellikleri yeni nesillere aktarabilmek igin
biiyiik 6neme sahiptir. Bugday 1slahinda, hastaliklara ve zararlilara dayaniklilik, soguga ve kurakliga tolerans
saglayan, bitkinin toprak lstii ve toprak alti biyokiitlesini arttiran genler ¢avdarda bulunmaktadir. Bu
Ozelliklerin 1slah materyaline kazandirilabilmesi igin ¢avdar ve tritikaleden gen almis bugday gen kaynaklari
kullanilmustir. Bu sekilde olusturulan ve farkli iki kromozom pargasinin karsilikli olarak yer degistirmesi
anlamina gelen translokasyonlar sonucunda elde edilen genotiplerde tane verimi artis1 gézlenmistir. Ayrica
farkli tilkelerde yapilan ¢alismalarda, bu yontemlerle biyotik ve abiyotik stres sartlarina karsi tolerans gosteren
bugday genotipleri gelistirilmistir. Ulkemiz, bugday ve cavdarin gen merkezi icerisinde bulunmasina karsin,
cavdardan gelen genlerin aktarimina gereken Onemin verilmedigi anlagilmaktadir. Mevcut arastirmalar

dogrultusunda tilkemizdeki bugday islah programlarinda bu konuya gereken dnemin verilmesi amaciyla bu
giine dek diinya genelinde kromozom parcaciklarinin aktarilmasi konusunda yapilan ¢aligmalar 6zetlenmistir.

Anahtar Kelimeler: Bugday, cavdar, kromozom pargacigi aktarilmasi, bugday islahu.

Transfer of Rye Chromosome Particles to Wheat (Translocations)

Abstract

In breeding studies, the genetic resources that contain these traits are of great importance in order to
transfer the desired characteristics to the new generation. There are genes that increase soil and subsoil biomass
that provide tolerance to diseases and pests, tolerance to cold and drought also in rye for wheat breeding. Wheat
gene sources derived from rye and triticale used in order to transfer these traits into breeding material. As a
result of the translocations which are formed in this way and which mean the reciprocal displacement of two
different chromosomal fragments, grain yield increase was observed in the obtained genotypes. In addition, in
studies conducted in different countries, wheat genotypes with tolerance to biotic and abiotic stress conditions
have been developed by these methods. Although, Turkey is gene center for wheat and rye, it is understood
that, the required importance is not given to gene transfer from rye. In the direction of the current researches,
studies on transferring chromosome particles around the world have been summarized so far in order to give
the necessary subject to this issue in the wheat breeding programs in our country.

Keywords: Wheat, rye, translocations, wheat breeding.

1. Giris

Bugday (Triticum L.) diinyada insan beslenmesinin kalori olarak %20 sini
karsilamaktadir. Bugdayin gen merkezi yakin dogu ve Anadolu olup ekmeklik bugdayin (T.
aestivum L.) 2n=6x=42 kromozomu vardir ve A, B, D, genomlar1 olmak iizere {i¢ genomdan
olugsmaktadir. A genomu kaynaginin Triticum urartu Tumanian ex Gandilyan, D genomu
kaynagi da Aegilops tauschii Coss‘un akrabalaridir. B genomu kaynaginin da kesin
olmamakla beraber Aegilops speltoides Tausch 'un akrabalari olduguna dair 6nemli kanitlar
mevcuttur.



Tunca ve ark. / 7 (2): 55-65, 2018

Ekmeklik bugday, makarnalik bugday (Triticum turgidum L.) (AABB) ve Aegilops
tauschii (DD) nin akrabalarinin melezlenmesinden meydana gelmistir. Bugday poliploid
davranigina ragmen mayoz boliinmede diploid gibi bir davranis gosterir.

Cavdar Secale cereale 2n=2x=14 kromozomludur ve gen merkezi yakin dogudur.
Bugdayin 1, 2, 3, 5 ve 6 kromozom gruplari ile ¢avdarin 1R, 2R, 3R, 5R ve 6R kromozom
gruplar1 esasen homologdur. Bugdayin 4 ve 7 numarali kromozomlar1 da ¢avdarin 4R ve 7R
kromozomlart ile kismi karsilikli (resiprokal) homolog vardir.

Translokasyon iki kromozom pargasinin karsilikli olarak yer degistirmesidir. Bugday
ve ¢avdar translokasyonu olarak on altidan fazla tanimlama yapilmistir (Jiang ve ark., 1994;
Friebe ve ark., 1996). Hexaploid ve tetraploid bugday islahinda, 1AL.1RS ve 1BL.1RS
bugday-¢avdar translokasyonlar1 yaygin bir sekilde kullanilmistir (Lukaszewski, 1990;
Villareal ve ark., 1991).

Tarihsel olarak, genelde dort ¢avdar kaynagi, bugdaya ¢avdar kromatinini tasimak igin
kullanilmigtir. Bu dort ¢avdar kaynagi ile 1(B)1R, 1BL.1RS ve 1AL.1RS translokasyonlari
meydana getirilmistir. Birinci ve en yaygin olarak kullanilan kaynak ise 1R nin kaynag1 olan
Petkus c¢avdaridir. Diger {i¢ ¢avdar kaynagi ise Japonya, Almanya ve Amerika Birlesik
Devletleri tarafindan gelistirilmistir (Rabinovich, 1998).

1960 ve 1990’lar arasinda 1(B)1R, 1BL.1RS veya 1 AL.1RS translokasyonlarini i¢eren
birgok ¢esit meydana ¢ikmistir. CIMMYT tarafindan kullanilan ebeveynlerin %60°1
1BL.1RS tranlokasyonunu i¢germektedir (Rabinovich, 1998).

Macaristandaki bugday ¢esitlerinin Giemsa ve SDS-PAGE tekniklerini kullanilarak
cavdar translokasyonu barindirip barindirmadigi arastirilan bir c¢alismada, 66 Macar
ekmeklik bugday ¢esidi igerisinden 35 tanesinin (%53), 1BL.1RS bugday-¢avdar
translokasyonunu biinyesinde tasidig1 belirlenmistir ( Koszegi ve ark., 2005).

Landjeva ve ark., (2006) Bulgaristan’da DNA markorlerini, depo protein analizleri, ve
N-bantlama tekniklerini kullanarak yapmis olduklar1 arastirmada 31 Bulgar ekmeklik
bugday cesidinden 17 bugday c¢esidinin 1RS ¢avdar kromozomunu biinyesinde tasidigini
bulmuglardir.

Graybosch (2001) ABD’de bugday 1slah programlarinda bulunan cesitlerin yaklasik
%?25’inde 1AL.1RS ve/veya 1BL.1RS cavdar translokasyonlarinin oldugunu belirlemistir.
Benzer sekilde, Zhou ve ark., (2007) yapmis olduklar1 arastirmada, Cin’de yetisen ekmeklik
bugday ¢esitlerinin %50’sinin 1RS kromozomunu biinyesinde barindirdigint SDS-PAGE
yontemiyle tespit etmislerdir.

Cavdar translokasyonlari, ozellikle 1BL.1IRS diinya genelinde bugday 1slahi
programlarinda yaygin olarak kullanilmig ve melezleme 1slah1 yontemiyle bircok ekmeklik
ve makarnalik bugday ¢esidine aktarilmigtir (Friebe ve ark., 1991; Lukaszewski, 1990).
Diinya capinda, simdiye kadar IBL.1RS, 1AL.1RS ve 1DL.1RS translokasyonlarini tagiyan
yiizlerce bugday ¢esidi tescil ettirilmistir (Friebe ve ark., 1996; Rabinovich, 1998).

Schegel (2014) derlemesinde ticari cesitlerin yaklasik %15’inin cavdar kromatini

icerdigini belirtmistir. Bu bilgiler bugdayda, cavdar geri melezlemelerinin iilkeler arasinda
ne kadar 6nemli oldugunu gostermektedir.

2. Cavdar Kromatininin Bugdaya Aktarim Yontemleri

Hedef kromozomun bugdaya aktarilmasi i¢in bugday hatlar1 ile cavdar arasinda
melezler yapilmigtir. Bu melezlerden de bir amphidiploid olan tritikale gelistirilmistir.
Bugday ve yabanci ikame hatlari, bugday translokasyonlarinin gergeklesmesi icin koprii
olarak kullanilmustir.
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Bugday ikame hatlarina, radyoaktif 1iginlama ile homolog kromozomdaki silinme de
rastgele olan translokasyonlari tesvik etmistir. Bu yontem yorucu ve is¢ilik gerektirmesine
ragmen, bu yontemle 1AL.1IRS kromozomunu igeren Amigo kishk bugday c¢esidi
gelistirilmistir (Sebesta ve Wood, 1978).

Bugday ¢avdar translokasyonlarini gergeklestirmenin bir bagka yontemi de Lapitan ve
ark. (2007) tarafindan tanmimlanmistir. Bu yontemde bugday ve c¢avdar melezlerinin
embriyolar1 orta seviyeye c¢ikarilmig oksin igeren doku kiiltiiriinde kallus olusturmasi igin
yetistirilmis, sonra saglam olan bitkilerin kromozom sayilar1 kolkisin ile ikiye katlanmistir.
Bu yontemde bazi yapisal degisiklikler yapilarak 4DL.1RS, 2BS.2RL ve 2BL.3R
translokasyonlar1 gergeklestirilmistir (Friebe ve ark., 1990).

Cavdar kromatinin bugdaya aktarim yontemlerinden biri de phlb bugday
mutantlarinin kullanilmasidir (Faris ve ark., 2002). 5B kromozomunun igerisinde bulunan
fonksiyonel phl alleli, bugday ve yabani homolog kromozomun eslesmesini etkisiz hale
getirmektedir. Boylece mutant, homolog kromozomlarin eslesmesine ve rekombinasyona
imkan vermektedir.

Cavdar translokasyonlarinin bugdaya aktariminin yeni yontemlerinden biri de bugday
ve cavdar arasinda eslesen homolog kromozomlar1 indirgemektir. Bugday ve g¢avdar
arasinda eslesen kromozomlar kardeslenme sathasinda okadoik aside maruz birakilir. Bu
durum kromatinin erken safhada indirgenmesini saglar ve phl mutantlarinin fenotipi ile
ilgilidir. Okadoik asidin uygun konsantrasyonda uygulandiginda, homolog kromozomlar
phl allelinin varliginda bile eslesir (Knight ve ark., 2010). Ayrica Kr alleli i¢eren bir¢ok Cin
bugday cesitleri ¢avdarla kolayca melezlenebilmektedir ve bu yontemle de yeni 1BL.RS
translokasyonlar1 gelistirilmistir (Ren ve ark., 2012; McIntosh ve ark., 2013).

3. Biyotik ve Abiyotik Strese Tolerans
3. 1. Abiyotik Stres Kosullarina Tolerans

Bugday-cavdar translokasyonu igeren bugday cesitlerinin, diger bugday cesitlerine
nazaran abiyotik ve biyotik stres etmenlerine karsi daha toleransli oldugu bilinmektedir.

Yang ve ark. (2016), ¢avdar translokasyon hatti olan 951188-G3-G1 ile Korede yaygin
olarak yetistirilen Keumkangmil c¢esidini melezlemis ve 1AL.RS translokasyonunu iceren
soguga toleransli ve verimi yiiksek ‘Trans’ ¢esidini gelistirmislerdir.

Ehdaie ve ark. (2003), yiiritmiis olduklar1 bir arastirmada, 1RS translokasyonunu
biinyesinde barindiran “Pavon” ¢esidinde kok biyokiitlesinin daha fazla oldugunu ve bu
sebeple de cesidin kuraga dayanikliigmm artmig oldugunu gozlemlemislerdir. Fakat
belirtilen 6zellikleri tagiyan genlerin, bu genlerin kaynagi olan ¢avdar genotipine gore ve bu
cavdar translokasyonunun aktarildigi bugday cesidinin genetik yapisina gore farklilik
gosterdigi belirlenmistir (Villareal ve ark.,1998; Austin, 1999).

Cavdarin 1R ve 7R kromozundaki genlerin bugdayda ¢inko alimini (Cakmak ve ark.,
1997), SRL kromozomundaki genlerin ise bakir alimini arttirdigi (Schlegel ve ark., 1991)
rapor edilmistir.

Cavdar translokasyonlarinin sagladigi bu Ozelliklere ilave olarak aliiminyum
toksisitesine ve asit topraklara tolerans da sayilabilir. Cavdarin bdyle topraklara 3R, 4R ve
6R kromozomlar igermesinden dolay1 toleranshi oldugu bilinmektedir. Ote yandan bazi
arastiricilar  bugdaydaki gen baskilayicilarinin, g¢avdarin bu 6zelliklerini tamamiyla
gostermesi konusunda bir engelleme yapabilecegini belirtmislerdir (Carver ve Ownby,
1995).
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3. 2. Hastalik ve Zararlilara Dayaniklilik, Yabanci Otlara Karsi Ustiinliik

Bugdaya, alleopatik etkisi olan yabanci otlar iizerinde de baskinlik saglayan genler de
yine ¢avdardan gelmektedir (Krattinger ve ark., 2009).

Kiillemeye, kara pasa ve Rhopalosipum padi zararlisina kars1 dayaniklilik kaynagi
olarak 1AL.1RS translokasyonunun kullanilabilecegi belirlenmistir (Sebesta ve Wood,
1978; Porter ve ark., 1994; Sebesta ve ark., 1994).

IBL.1RS bugday cavdar translokasyonunun, tasinmis oldugu ¢avdar kromozomunun
orijinine gore farklilik gostermekle beraber sar1 pasa ve kiillemeye karst dayaniklilik
sagladiklar1 belirlenmistir (Zeller, 1973; Mettin ve ark., 1973; Mcintosh, 1983; Zeller ve
Fuchs, 1983; Heun ve Fischbeck, 1987). Kara pas, kahverengi pas ve kiilleme hastaliklarina
dayanikliklik i¢in baz1 genlerin varligi 1RS kromozomunda tespit edilmistir (Hsam ve ark.,
2000). Hastalik ve zararlilara karsi dayaniklilik iceren genetik kaynaklar Cizelge 1
(Leonardo ve ark., 2017)’de verilmistir.

4. Cavdar Translokasyonlarimin Kalite Uzerine Etkileri

Cavdar translokasyonlart undaki protein konsantrasyonlarini degistirmekte, glutenin
icerigini diisiirmektedir. Ekmeklik kalitesi yiiksek cesitler gelistirebilmek icin yliksek
glutenin igerigi olan 1RS igeren hatlar ile giiclii hamur yapist olan 1RS igermeyen hatlar
melezleme yapilmalidir.

Cavdarda bulunan secalinden dolay1r bugdayda gergeklesen translokasyonlar kalite
lizerine olumsuz bir bi¢imde yansiyabilmektedir. 1RS translokasyonu iceren melezlerin
IRS’yi aldig1 genetik kaynag: farkli olabilecegi igin, bunlarin kalite 6zellikleri degiskenlik
gosterebilmektedir.

IRS translokasyonu kromozomda bulundugu yere gore bugdaymn ekmeklik kalitesini
olumsuz yonde etkilemektedir. Bu konuda 1AL.1RS translokasyonu, 1BL.1RS ve 1DL.1RS
ye gore daha ¢ok tercih edilmelidir. 1RS’ nin geldigi genetik materyallerde Sec 1 lokuslari
bulunmaktadir. Elde edilen sonuglarda 1RS’nin ekmeklik kalitesi kaynagi ile 1RS’nin
bulundugu yerin etkisi arasinda yakin iliski yoktur. Bu da ekmeklik kalitesi yoniinden
genetik bir varyasyona neden olmaktadir. Ekmeklik kalitesindeki kusurlari en aza indirmek
amaciyla ¢avdart melezlemelerde olabildigince az kullanmak gerekir. Kaliteli yumusak
bugday konusunda TIBLAIRS ve TIDLAEIRS translokasyonlarin1 igeren genotipler
T1ALZIRS igeren genotiplere gore daha iyi bir segenektir (Kim ve ark., 2005).

5. Cavdar Translokasyonlarmin Verim ve Verim Unsurlari Uzerine Etkileri

Bugday tane veriminin ve adaptasyonunun arttirilmasinda 1AL.1RS ve 1BL.1RS
cavdar translokasyonlar1 6nemli ve olumlu etkiler gostermistir. 1BL.1RS translokasyonunu
barindiran bugday genotiplerinin tane veriminin, tane agirliginin, basak fertilitesinin, bitki
biyokiitlesinin olumlu olarak etkilendigi bazi arastirmacilar tarafindan tespit edilmistir
(Schegel ve Meinel,1994; Moreno-Sevilla ve ark., 1995).

Kim ve ark. (2004), genetik tabaninda Pavon 76 yazlik bugday c¢esidini i¢eren 1R
degisik cavdar kaynaklarin1 test etmis, bunun sonucunda 1RS 1A, 1B veya 1D
kromozomlarmmin hangisinde yer aldigina bakilmaksizin tane veriminin arttigini
gozlemlemistir.
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Cizelge 1. Bu giine dek hastalik ve zararlilara kars1 dayaniklilik saglayan genler ve bu genleri iceren genetik kaynaklar ( Leonardo ve ark., 2017)

Cavdar Kromozomlari
1R 2R 3R
Stres Kaynagi Gen Tanimlama Gen Kaynagi Gen Tanimlama Gen Kaynagi Gen | Tanimlama Gen Kaynagi
Petkus ¢avdari; Kavkaz
ve Veery bugday Rosen ¢avdari; Transec
Lr26 1BL.1RS  melezleri (Friebe ve Lr25  4BS.4BL-2RL  (Friebe ve ark., 1996;
ark., 1996; Singh ve Singh ve ark., 2012)
Puccinia Rajaram, 1991)
triticina Petkus ¢avdar1; RL6144
Lr45 2AS-2RS.2RL  (Friebe ve ark., 1996;
Mclintosh ve ark., 1995)
2BS.2RL-SLU (Hysing
2BS.2RL ve ark., 2007)
Petkus ¢avdari; Kavkaz
ve Veery bugday
Yr9 1BL.1RS  melezleri (Friebe ve
ark., 1996; Mago ve
ark., 2002)
Petkus ¢avdar1 L155;
. R14, Chuan-nong 17
Ptu_c_(fzmla_ YrCnl7 1BL.1RS (Luo ve ark., 2008: Ren
S r|| orm!s var. ve ark., 2009)
striiformis Dwarf ¢avdar1 R12;
YrR212 1BL.1IRS  R212(Luo ve ark.,
2008)
SW1862; Chuanmai45
1P ’
yrCH45-1 1BL.1RS (Yang ve ark., 2016)
Aigan ¢avdari (Li ve
1BL.1RS ark., 2016)
Szti(/lelzse ga\t/)(lila‘r(;;Kavkaz VT828041 Tritikalesi Imperial ¢avdari; WRT238
Sr31 1BL.1RS 1y buecay Sr59 2DS.2RL (Rahmatov ve ark., Sr27  3AL.3RS  (Friebe ve ark., 1996;
melezleri (Friebe ve 2016 Marai Marais 1994
Puccinia ark., 1996;) ) arais ve Marais 1994)
graminis f. sp. Imperial Cavdar1 (Mago 2BS.2RL-SLU
tritici Sr50/SrR IDLARS \oark., 2002) 2BS.2RL \icintosh ve ark., 1995)
_ Amigo bugday1 (Friebe
Sr1RS Amigo 1AL.1RS  veark., 1996; Mohler
ve ark., 2001)

Cizelge 1. (Devam)
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Pm8

1BL.1RS

Petkus ¢avdari; Kavkaz
ve Veery bugday1
melezleri (Friebe ve
ark., 1996; Mohler ve
ark., 2001)

Pm7

4BS.4BL-2RL

Rosen ¢avdari; Transec
Bugday: (Friebe ve ark.,
1996)

Blumeria
graminis f. sp.

Pm17; allelic
to Pm8

1AL.1RS

Insave ¢avdart; Amigo
bugday1 melezleri
(Friebe ve ark., 1996;
Mohler ve ark., 2001)

ND

2BS.2RL

2BS.2RL-SLU
(Mclintosh ve ark., 1995)

tritici

PmCnl7

1BL.1RS

Petkus ¢avdari L155;
R14, Chuan-nong 17
(Ren ve ark., 2009)

ND

(2D)2R

Alman Beyaz Cavdart;
WR02-145 Bugday1
(An ve ark., 2006)

PmJz
HM2R

(1D)1R+2R

Jingzhouheimai ¢avdart ;
H-J DA2RDS1R(1D)
bugday1 (Zhuang ve ark.,
2011)

Schizaphis

Gh2

1AL.1RS

Insave ¢avdari; Amigo
bugday1 melezleri
(Sebesta ve Wood,1978;
Lu ve ark, 2010; Friebe
ve ark., 1996)

graminum

Gb6

1AL.1RS

Insave ¢avdari;
(GRS1201 Lu vd 2010 ;
Friebe ve ark., 1996;
Porter ve ark., 1991;
Porter ve ark., 1994)

Diuraphis noxia | Dn7

1BL.1RS

Turkey 77 gavdari;
94M370 bugday1
Lapitan ve ark., 2007;
Marais ve ark., 1994;
Friebe ve ark., 1996

Rhopalosipum

1AL.1RS

Panda tritikalesi;
E12165 bugday1
(Lukaszewski, 1997;
Crespo-Herrera ve ark.,
2013)

padi

(1D) 1R

Presto tritikalesi
(Lukaszewski, 2006;
Crespo-Herrera ve ark.,
2013)

Cizelge 1. (Devami)
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Sitobion avenae

E12165 bugdayi, Amigo
bugday1, Rhino tritikalesi

1AL.1IRS (Lukaszewski, 1997;
Crespo-Herrera ve ark.,
2013)

Presto tritikalesi
(Lukaszewski, 2006;
Crespo-Herrera ve ark.,
2013)

(1D) 1R

Chaupon ¢avdart; KS§5HF

(';Aai’e“‘t"a H21 2BS2RL  O11-5 (Friebe ve ark. 1990;
estructor Friebe ve ark., 1996)
Insave ¢avdari; Amigo
Aceria tosichell | Cmc3 1AL.1RS bugdayr (Malik ve ark.,
2003)
: Chaupon ¢avdart; KS§5HF
(';Aai’e“‘t"a H21 2BS2RL  011-5 (Friebe ve ark., 1990;
estructor Friebe ve ark., 1996)
Insave ¢avdari; Amigo
Aceria tosichell | Cmc3 1AL.1RS bugday (Malik ve ark.,
2003)
4R 6R
Stres Kaynagi Gen ;e;mmla Gen Kaynag1 Gen Tanimlama Gen Kaynagi
. iBLARL Alman Beyaz ¢avdar;; WR41- PmM20  6BS.6RL Prolific ¢avdar;; WGRC28
Blumeria 1 (An ve ark., 2013) ' (Friebe ve ark., 1996)
graminis 7AS.4ARS
5DS- Kustro ¢avdar1 ve MK25 6RL Kustro ¢avdari ve MK25
4RS.4RL tritikalesi (Fu ve ark., 2014) tritikalesi (Fu ve ark., 2014)
6R Alman beyaz ¢avdari;
WR49-1 (An ve ark., 2015)
Mayetiola Balbo ¢avdari; 88HF16
destructor H25  4BS4BL-6RL bugday: (Friebe ve ark., 1996)
Heterodera T-701 tritikalesi melezleri
avenae CreR  6DS.6RL (Dundas ve ark., 2001)
Heterodera (6D) 6R (Cui ve ark., 2012)
filipjevi
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Sonuc¢

Yapilan arastirmalar gézden gegirildiginde ¢avdar translokasyonlari igeren bugday
genotiplerinde tane veriminin, tane agirhigmin, basak fertilitesinin, kok ve bitki
biyokiitlesinin artti§1 anlasilmaktadir. Yine cavdardan bugdaya gecen genlerin etkisiyle
bugdayin ¢inko ve bakir aliminin arttigi, aliminyum toksisitesine, topraktaki asiditeye kars1
toleransinin artti@i  gozlemlenmistir. Yine cavdar translokasyonlari sayesinde bugday
hatlarinin sar1 pas, kara pas, kahverengi pas, kiilleme gibi 6nemli hastaliklara ve bazi
zararlilara karsi dayaniklilik kazandigi, yabanci otlara karst da istiinligiiniin arttigi
belirlenmistir. Cavdar translokasyonu i¢eren bugday genotiplerinin bir¢ok yonden olumlu
ozellikler kazanmasina karsin ekmeklik kalite yoniinden genel olarak olumsuz etkilendigi
bilinmektedir.

Belirtilen nedenlerden dolay1 ¢avdar translokasyonlari, diinya genelinde bugday 1slahi
programlarinda yaygin olarak kullanilmis ve melezleme 1slahi yontemiyle bircok ekmeklik
ve makarnalik bugday cesidine aktarilmistir. Yapilan arastirmalara bakildiginda; Diinyada
gelistirilen c¢esitlerin 6nemli bir kisminin cavdar translokasyonlarint genetik olarak
blinyesinde barindirdigt ve Diinyadaki bugday 1slah programlarinda c¢avdar
translokasyonlari igeren gen kaynaklarin yaygin bir sekilde bulundugu anlasilmaktadir.

Bugday 1slahinda; cavdar translokasyonlari, biinyesinde barindirdiklart hastalik ve
zararlilara kars1 dayaniklilik genleri, abiyotik ve biyotik stres etmenlerine karsi yiiksek
tolerans gostermesi bakimindan gen kaynagi olarak yiiksek bir 6neme sahiptir. Ancak bu
translokasyonlar iilkemizdeki bugday ¢esitlerinde az bir oranda bulunmaktadir (Yediay,
2009). Bu nedenle gavdar translokasyonlar1 veya farkli akraba tiirlerden elde edilmis olan
translokasyonlar tilkemizde yiiriitiilen bugday 1slah programlarinda daha yaygin bir sekilde
kullanilmalidir. Ozellikle iilkemizin ¢avdar gen merkezi olmasindan dolayi, bugday 1slah
programlarinda bu gen kaynagina gereken 6nemin verilmesi gerekmektedir.
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