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OZ: Bu calisma, Ege Tarimsal Arastirma Enstitiisii Ulusal Tohum Gen Bankasi'nda muhafaza edilen ve 2021 yinda Endiistri Bitkileri
Genetik Kaynaklari projesi kapsaminda iiretim/yenileme programina alinan 40 adet susam genotipinin degerlendirmesi amaciyla
gercgeklestirilmistir. Calismanin sonucunda; %50 ciceklenme giin sayisi, fizyolojik olum giin sayisi, bin tane agirligi ve bitki boyu
bakimindan elde edilen veriler kiimeleme analizi ile degerlendirilmis ve 5 kiime olusumu gozlenmistir. Ana bilesen analizi kullanmlarak
yvapilan degerlendirmede ise; ilk 2 ana bilesenin oz degerleri 1,628 ile 1,325 arasinda bulunmugs olup toplam varyansin %73,82°ini
olusturdugu belirlenmistir. Yapilan degerlendirmelerde birbirlerinden farkhiliklar: tespit edilen genotiplerin ileriye doniik olarak
belirlenen hedefler dogrultusunda ger¢eklestirilecek i1slah ¢alismalarinda kullaniminin miimkiin oldugu sonucuna ulagilmistir.

Anahtar Kelimeler: Susam, kiimeleme analizi, ana bilesen analizi, endiistri bitkileri, Ulusal Tohum Gen Bankast.

Evaluation of Sesame (Sesamum indicum L.) Genotypes by Principal Component and Cluster Analysis

ABSTRACT: This study was conducted to evaluate 40 sesame genotypes conserved in the National Seed Gene Bank of the Aegean
Agricultural Research Institute and included in the multiplication/regeneration program in 2021 as part of the Industrial Crops Genetic
Resources project. In the study, data obtained in terms of the number of days to 50% flowering, the number of days to physiological
maturity, thousand grain weight and plant height were evaluated by cluster analysis and the formation of five clusters was observed. In
the evaluation made using principal component analysis, the eigenvalues of the first two main components were found to be between 1.628
and 1.325, and they were determined to constitute 73.82% of the total variance. Through these evaluations, it was determined that
genotypes with differences among them could be used in future breeding efforts in line with the defined objectives.

Keywords: Sesame, clustering analysis, principal component analysis, industrial crops, National Seed Gene Bank.

GIRiS (%39,6)] ve linoleik asit [(18:2) (%46,0)] gibi

Genetik  kaynaklar  potansiyeli  bakimindan doymamus yag asitleri icerir ve antioksidan aktivite,

degerlendirildiginde; Anadolu, sahip oldugu genis kan basinci ve serum lipid diisiiriici potansiyel gibi

birgok  fizyolojik  ozellikleri ~ bulunmaktadir
(Yermanos ve ark., 1972). Yapilan calismalarda
iceriginde bulunan lignan varligi ile kanser karsiti
Ozellikleri oldugu belirlenmistir (Fukuda ve ark.,

varyasyon nedeniyle ¢ogu tiirde mikro gen merkezi
konumunda yer almaktadir (Harlan, 1951; Tan,1992;
Tan ve Tan, 1996; Tan, 2010; Karagoz ve ark., 2010;

Memis ve Tosun, 2020).
; ) 1986). Susam tohumlar1 besleyici zengin igerigi

Yiksek tohum yagi icerigi ve tohum yagi ile nedeniyle ¢ok sayida gida iriniinde; ekmek, pasta
kiispesinin miitkemmel nitelikleri nedeniyle "yagh sektérii vb. kullanilmaktadir.

tohumlarin kraligesi" olarak vurgulanan (Fukuda ve

ark. 1986) susam; iyi bir yag (%44 - 58), protein (%18

- 25) ve karbonhidrat (%13,5) kaynagidir (Bedigian ve

ark., 1985). Susam tohumu % 83 - 90 oleik asit [(18:1)
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Islah ¢alismalarinda yer alacak genotiplerin se¢iminde
genotiplerin morfolojik ozellikler bakimindan daha
onceden tanimlanmig olmasi biiylik fayda saglar.
Upadhyaya ark. (2008) germplazmlarin 1slahta sinirh
kullanilmalarinin nedenlerinden birisinin de genotip x
gevre interaksiyonu oldugunu, calisilan
germplazmlarda ise ekonomik 6nem bakimindan
degerlendirildiklerinde ~ bilgi  eksikligi  oldugu
sonucuna ulasmislardir. Ancak ¢aligmalarinda, genis
germplazm koleksiyonlarinin farkli ¢evre sartlarinda
degerlendirilmesinin  olduk¢a yiiksek maliyetli
oldugunu ve diinyadaki gen bankalarinda gekirdek
koleksiyon olusturma yoluna gidilmesi gerektigini
ongdrmiislerdir. Cekirdek koleksiyon olusturmak
amaciyla yapilan birgok ¢alismada; agro-morfolojik
Ozellikler bakimindan susam popiilasyonlarinda
yiiksek genetik c¢esitlilik oldugu tespit edilmistir
(Bisht ve ark., 1998; Arriel ve ark., 2007; Igbal ve ark.,
2016). Aymi sekilde; Odong ve ark. (2013) gen
bankasinda muhafaza edilen genotiplerin kiimeleme
ve ana bilesen analizi ile genetik yapilarmin
tanimlanmasinin mevcut genotiplerden daha etkin ve
verimli olarak faydanilabilme olanagi saglayacagini
bildirmislerdir. Kiime analizi, benzer genotiplerinin
genetik 6zelliklerine gbre gruplandirilmasina olanak
saglayarak popiilasyon i¢indeki farkli kiimelerin veya
alt gruplarin tanimlanmasini kolaylastiracagi igin
uygulanmaktadir. Bu bilgi 1slahg¢ilara ebeveyn hatlarin
seciminde kaynak olusturmaktadir. Ana Bilesen
Analizinde genel olarak birbiriyle iligkili olan ¢esitli
bagimli degiskenler tarafindan tanimlanan gézlemleri
temsil eden bir veri tablosu tizerinden degerlendirme
yapilir. Amaci, Oonemli bilgileri veri tablosundan
cikarmak ve bu bilgiyi temel bilesenler ad1 verilen bir
dizi yeni ortogonal degisken olarak ifade etmektir

(Wendwessen, 2023).

Tiim bitki genetik kaynaklarinda oldugu gibi susam
genetik kaynaklarin toplanmasi, korunmasi ve uzun
stireli muhafazasi hem 1slah ¢aligmalari agisindan hem
de gen
bakimindan biiyiik 6nem arz etmektedir. Bu nedenle,

kaynaklarimizin ~ kaybinin  Onlenmesi
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1964 yilindan bu yana Ege Tarimsal Arastirma
Enstitiisii Ulusal Tohum Gen Bankasinda diger
tiirlerde oldugu gibi susam genetik kaynaklarinda da
uzun siireli muhafaza cgaligmalar1 siirdiiriilmektedir.
Bu calisma ile ulusal gen bankasinda uzun siireli
muhafaza edilen susam gen kaynagi materyali
icerisinden iiretim/yenileme programina alman 40
adet susam genotipinin kiimeleme ve ana bilesen

analizi kullanilarak degerlendirilmesi ve 1slah
programlarina veri saglanmasi amaglanmustir.
MATERYAL VE METOT

Calisma, Ege Tarimsal Arastirma Enstitiisii

biinyesinde yiiriitillen “Endiistri Bitkileri Genetik
Kaynaklar1 Projesi” kapsaminda gergeklestirilmistir.
Ulusal Tohum Gen Bankasinda muhafaza edilen
genotiplerden 2021 yilinda 40 adet materyalde
iiretim/yenileme degerlendirme faaliyetleri
gergeklestirilmistir. Caligmada yer alan genotiplere ait

Ve

bilgiler Cizelge 1’de verilmistir.

Deneme her bir genotip ikiser sira olacak sekilde
dizayn standart
Enstitlimiiziin tescilli ¢esitleri sar1 susam grubundan

edilmistir. Denemede olarak
Tanas ve Sarisu; beyaz susam grubundan Cumhuriyet
99 ve Tan 99 ¢esitleri kullanilmigtir. Denemeye ait

parsel detaylar Cizelge 2°de yer almaktadir.

2022 yil1 iiretim sezonunda tamamlanan bu ¢aligma ile
iiretim/yenileme faaliyetleri kapsaminda genotiplerin
tamaminda parsel hasadi yapilarak her bir genotip
kendi igerisinde bulk edilmek suretiyle popiilasyon i¢i

On
rengi

varyasyon  korunmustur. degerlendirme

calismalarinda ise tohum hari¢; asagida
belirtilen 6zellikler (Cizelge 3) bakimindan gézlemler
almmuis olup istatistiki degerlendirmeler bu veriler
lizerinden yapilmustir. Istatistiki analizlerde JMP
istatistiki programi kullanilarak Kiimeleme ve Ana
Bilesen Analizi ile galisma siirecinde eclde edilen

veriler degerlendirilmistir.
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Cizelge 1. Susam genetik kaynaklari, kayit numaralari, toplandig1 yoreler ve tohum renkleri.
Table 1. Sesame land races, their accession numbers, their collection sites and seed colours.

Sira No/ BGK No/ TR No/ Toplama Ygri/ Tohu_m BGK No/ TR No/ Toplam_a Tohum
Number Number  Accession Collec_tlon Rengi*/ Sira No Number Accession Y(_erl/ Rengi*/
of No province  Seed color | Number of Collection

genotype genotype No Province  Sced color

1 BGK-1 TR 37486 Kahramanmarag AK+S 21 BGK-21 TR 39720 Mugla  S+AK+B
2 BGK-2 TR 37503 Adiyaman  KK+K+S 22 BGK-22 TR 39724 Aydin B+S
3 BGK-3 ~ TR 37512 Batman K+Si+S 23 BGK-23 TR 26763 Bilecik  AK+S+B
4 BGK-4 TR 37513 Batman  KK+S+Si 24 BGK-24 TR 38106 Balikesir S+AK
5 BGK-5 TR 37549 Sirnak KK+S 25 BGK-25 ~ TR 31594  Diyarbakir K+S+Si
6 BGK-6 TR 37554 Sirnak S+KK 26 BGK-26 TR 39709 Mugla S+AK
7 BGK-7 TR 39695 Mersin S+AK 27 BGK-27 TR 39718 Mugla S+B+AK
8 BGK-8 TR 39697 Mersin S+AK 28 BGK-28 TR 39887  Canakkale AK+S
9 BGK-9 TR 39699 Antalya S+AK 29 BGK-29 TR 42063 Sirnak K+S+Si
10 BGK-10 TR 39701 Antalya AK+S 30 BGK-30 TR 42073 Bitlis K+S
11 BGK-11 TR 39702 Antalya S+B+AK 31 BGK-31 TR 42145 Kilis KK+S
12 BGK-12 TR 39703 Antalya S+B+AK 32 BGK-32 TR 42146 Kilis K+AK+S
13 BGK-13 TR 39704 Antalya S+AK 33 BGK-33 TR 42147 Kilis K+AK+S
14 BGK-14 TR 39705 Antalya K+AK 34 BGK-34 TR 42149 Sanlurfa K+AK+S
15 BGK-15 TR 39706 Antalya AK+S 35 BGK-35 TR 42496 Canakkale S+AK
16 BGK-16 TR 39707 Antalya S+AK 36 BGK-36 TR 42498 Canakkale AK+S
17 BGK-17 TR 39710 Mugla AK+S 37 BGK-37 TR 42500 Canakkale AK+S
18 BGK-18 TR 39712 Mugla S+AK+B 38 BGK-38 TR 42505 Canakkale S+AK
19 BGK-19 TR 39716 Mugla K+S 39 BGK-39 TR 42507 Canakkale S+AK
20 BGK-20 TR 39719 Mugla B+S 40 BGK-40 TR 42512 Canakkale S+K+B

*S: Sari/Yellow; Si: Siyah/Black; B: Beyaz/ White; KB: Kirli beyaz/ Off-white; K: Kahverengi/ Brown; KK: Koyu kahverengi/
Dark brown; AK: Agik kahverengi/ Light brown; Y: Yesil/Green

Cizelge 2. Parsel olgiileri.
Table 2. Parcel dimensions.

Parsel sira sayis1 /Number of rows in parcels 2

Sira arasi1 mesafe/Between row spacing 70 cm

Sira tizeri mesafe /Spacing between plants in the row 5-10 cm

Sira uzunlugu/Row length 5m

Genotip sayist /Number of genotypes 40 adet

Standart ¢esit sayis1 /Number of control variety 4 adet (Cumhuriyet 99, Tan 99,

Sarisu, Tanas)

Cizelge 3. Gozlenen karakterler.
Table 3. The observed characters (Anonymous, 2004).

Karakter No Agronomik  Karakterler/Agronomic characters

A-1 %50 Cigeklenme Giin Sayis1 / Days to 50% flowering/Days to 50 % flowering
A-2 Fizyolojik Olum Giin Sayisi1 / Days to physiological maturity

A-3 Bitki Boyu / Plant height (cm)

A-4 1000 Tane Agirlig: (g) /1000 seed weight (g)
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Ana Bilesen Analizi: Susam genotiplerine ait verler

ana bilesen analizine tabi tutulmustur. Analiz

sonucunda elde edilen ana bilesenlere ait 6z (eigen)
degerleri, varyans ylizdeleri ile yigmali varyanslari
Cizelge 4’te verilmistir.

Cizelge 4. Morfolojik karakterlere ait ana bilesen degerleri.

Table 4. Principle components of the morphological characters.
Agronomik PRIN PRIN PRIN PRIN
Karakterler/ 1 2 3 4
Agronomic
characters
%50
Cigeklenme
Giin Sayisi/
Days to 50
flowering
Fizyolojik
Olum Giin
Sayisi/
Days to
physiological
maturity
Bitki Boyu/
Plant height
(cm)
1000 Tohum
Agirligi (g)/
1000 Seed
weight

0,080 0,748*  -0,658 0,044

0,076 0,655* 0,751*  -0,025

0,994*  -0,111 -0,005 -0,003

0,002 -0,017 0,047 0,999*

Yapilan degerlendirmede; ilk 2 ana bilesenin 6z

degerleri 1,628 ile 1,325 arasinda bulunmus olup

toplam varyansin %73,82’ini olusturmustur (Cizelge

5).

Cizelge 5. Susam genotiplerinin Oz (eigen) degerleri, varyans
yiizdeleri ve bunlara ait yigmali varyanslari.

Table 5. Principle components, eigen values, variance percentages
and cumulative varience values of sesame genotypes.

Oz “\/aryan's Yigmali

- . Yiizdeleri/
Degerleri/ - Varyans/

PCA . Variance -

Eigen Cumulative
values percentage varience (%)

(%)
PRIN 1 1,628 40,700 40,70
PRIN 2 1,325 33,117 73,82
PRIN 3 0,664 16,602 90,42
PRIN 4 0,383 9,581 100,00

Toplam varyansin %73,82’sini olusturan birinci ve
ikinci ana bilesenlerde (Sekil 1) bir biiylik grup
olusturmus, diger genotipler ise etrafta diizenli
olmayan bir dagilim gostermislerdir.
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Calisma Ana Analizi ile

degerlendirilen genotiplerde olusan 2 PRIN’e ait

iceriginde Bilesen
toplam varyansin %73,82 oldugu belirlenmistir.
Memis ve Tosun (2020) 81 adet aycicegi genotipini 43
karakter degerlendirdikleri
calismalarinda 12 adet ana bilesene ait varyansin
%77,875 oldugunu bildirmislerdir. Yine Kholghi ve
ark. (2011) 36 popiilasyonda 15 karakter bakimindan
degerlendirmelerini yapmislar ve sonug olarak 4 ana

bakimindan

bilesene ait varyansi %78 olarak belirtmiglerdir.
Calisma  igeriginde
siirdiiriilecek olan c¢alismalar agisindan ne kadar
onemli oldugu Khoufi ve ark. (2013) ile Jockovic ve
ark. (2012)’nin  ¢alismalarinda elde ettikleri
sonuclarda da ifade edilmistir. Islah ¢aligmalarinda
baslangic
genotiplerde dar bir genetik yap1 var ise devam edecek
olan ¢alismalarda belirlenen 1slah hedeflerine ulasmak
¢ok zor olacaktir.

belirlenen  varyasyonun

popiilasyonu  olarak  kullanilacak

ponent 2 (331 %)
-

Carm

-2 =1 0

]
k

Component 1 (40,7 %)

Sekil 1. Susam genotiplerinin 1. (PRIN 1) ve 2. (PRIN 2) ana
bilesenlerdeki dagilimi.

Figure 1. Distributions and grouping of the sesame genotypes on
PRIN1 and PRIN2.

Birinci ana bilesenin olusmasinda bitki boyu (0,994)
agirlikli olarak etkili olur iken ikinci ana bilesenin
olusumunda %50 c¢iceklenme giin sayisi (0,748) ve
fizyolojik olum giin sayist (0,655) agirlikli olarak
etkili olmustur (Cizelge 4).



ANADOLU 34 (Ozel Say1) 2024

Kiimeleme Analizi: Genotiplere ait veriler ile yapilan
Kiimeleme analizinden elde edilen dendogramda; 44
susam genotipinin farkli 6zelliklere gore 5 kiime
halinde gruplandirildigi gozlemlenmistir (Sekil 2).
Kiimeleme analizi incelendiginde; Kiime-1’de 6
genotip; Kiime-2’de 24 genotip; Kiime-3’te 3 genotip;

aldigr gorilmistir (Cizelge 6). Cografi olarak
dagilimlara bakildiginda olusan kiimelerin morfolojik
farkliliklar nedeniyle olustugu tespit edilmistir. Dixit
ve Swain (2000), Gupta ve ark. (2001) ve Aye ve ark.
(2018)’da  ¢alismalarinda kiime olusumlarinda
morfolojik 6zelliklerin etkili faktér oldugu sonucuna

Kiime-4’te 4 genotip ve Kiime-5’te 7 genotipin yer ulagmislardir.
Cizelge 6. Susam genotiplerinde Kiimeleme dagilimi.
Table 6. Cluster membership of sesame genotypes.
Kiime-1 Kiime-2 Kiime-3 Kiime-4 Kiime-5
Cluster-1 Clluster-2 Cluster-3 Cluster-4 Cluster-5
BGK-2, BGK-7, BGK-13, BGK-16, BGK-9,
BGK-10, BGK-11, BGK-19, BGK-35, BGK- BGK-31, BGK-20, BGK-27,
L B, 38,BGK'3, BGK-2L, BGK-30, BGK-4, BGK-  ol2%  BGK-33,  BGK-39, BGK-36,
BGK-2':"> BGK-Z% 8, BGK-15, BGK-17, BGK-18, BGK-26, Saris ’ BGK-32, BGK-40,BGK-24,
' BGK-23, BGK-12, Tan 99, Cumhuriyet 99, e BGK-34 BGK-28

BGK-14

i

NNNN GO D=
nn

aw

owno=0

L_]".J".\J_\_\_\O:)bUJl'.JIJI‘IIVI‘_IIVI‘_]_‘A_I_ll\o_l_‘n"\l‘
0=

= b
AaNNWOOSW

29

it

Sekil 2. Susam genotiplerinin dagilim dendogramu.
Figure 2. Distribution dendogram of sesame genotypes.
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Kiime-1’de yer alan genotiplerin %50 ¢i¢eklenme giin
sayis1 karakteri bakimindan gecgi olanlar ile bin tane
agirhign  disik olan  genotiplerden  olustugu
gortilmiistiir (Cizelge 7). Bin tane agirhig: diisiik olan
cesitler simitlik susam olarak tercih edilmektedir.
Yapilacak olan 1slah calismalarinda bu 6zellige sahip
genotiplerin  belirlenen hedefler dogrultusunda
kullanilabilecegi tespit edilmistir.

Kiime-2, tiim dzellikler i¢in ortalama degerlere sahip
bireylerden olusmus ve Cumhuriyet 99 ile Tan 99
standart cesitleri de bu kiimede yer almistir (Cizelge
7).

Kiime-3, %50 ciceklenme giin say1si, fizyolojik olum
giin sayisi ve bitki boyu bakimindan en yiiksek
degerlere sahip bireylerden olusmustur. Susamda
hasat klasik elle s6kme seklinde olacak ise uzun boy
bakimindan teskil
Dolayisiyla bu kiimeden yapilacak secimlerde
belirtilen kriterlere uygun seleksiyon yapilmasi dogru
olacaktir. Standart olarak kullanilan Tanas ve Sarisu

uretici engel etmemektedir.

cesitleri ile tek bir genotip benzerlik gdstererek bu
kiimede yer almistir.

Kiime-4; bin tane agirligi en biiyiik olan bireyler ve
bitki boyu kisa olan bireylerden olusmus iken Kiime-
5; %50 c¢iceklenme giin sayisi, fizyolojik olum giin
sayist bakimindan erkenci, bin agirlig
bakimindan en diisiik ve bitki boyu bakimindan da en

tane

kisa olan bireylerden olusmustur (Cizelge 7).

Cizelge 7. Kiimeleri olusturan genotiplerin ortalama degerleri.
Table 7. Average values of genotypes forming clusters..

Kiime-1/  Kiime-2/ Kiime-3/ Kiime-4/
Cluster-1  Cluster-2  Cluster-3 Cluster-4

Kiime-5/
Cluster-5

%50
Cigeklenme
Giin Say1si/
Days to 50%
flowering

52 49 50 45

45

Fizyolojik 100 100 107 101
Olum Giin

Sayisi/

Days to

physiological

maturity

97

Bitki Boyu
(cm)/

Plant height
(cm)

138,5 1445 157,7 129,3

125,5

1000 Tane
Agirlig (g)/
1000 seed
weight (g)

2,97 3,36 3,53 3,84

3,24

Bin tane agirhg susamda yiiriitiilecek 1slah

calismalarma yén veren 6nemli bir parametredir. i¢
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piyasada tahin ve helva yapiminda kullanim amaciyla
tiiketilecek ise; bin tane agirliginin yiiksek olmasi bir
diger ifade ile i¢ doluluk oranmin fazla olmasi
randiman agisindan O&zellikle aranan bir Kkriterdir.
Ancak tiiketim amaci simitlik kullanim ise; bin tane
agirhigl diisiik olanlar tercih edilmektedir. Susam
tanesi ne kadar kiigiik ise simit ylizeyinde kapladigi
alanda bir o kadar fazla olacaktir. Kiime olusumunda
bitki boyunun kisa olmast makinali hasat
calismalarinda aranan bir O6zelliktir. Bitki boyu
uzadik¢a makine ile hasat edilen bitkilerde baglama
yiiksekligi nedeniyle demetlerde dagilmalar s6z
konusudur. Bitki boyu kisaldikca daha diizgiin
demetler Erkencilik
bakimindan degerlendirildiginde susamda erkencilik
verim ile dogru orantili olarak ifade edilebilecek bir
karakterdir. Determinant bir bitki olan susamda
ciceklenme ve fizyolojik olum bakimindan erkenci
genotipler daha fazla kapsiil daha fazla verim

olusturulabilmektedir.

anlamima gelmektedir. Yapilacak olan seleksiyon
caligmalari, One ¢ikan bu parametreler ile
yonlendirilebilecektir.

Genotiplerin ¢alisilan karakterler bakimindan frekans
hesaplamalart
degerlendirilmistir.

yapilmig sonuglar
Degerlendirilen  karakterlerin
frekanslar dagilimlar1 Cizelge 8’de, bu karakterlerde

\

yapilan olgtimlere ait maksimum, minimum, standart
sapma ve CV degerleri de Cizelge 9°da verilmigtir.

Ciceklenme sayisi: ~ Genotiplerin  biyiik
¢ogunlugunun (%31,82) erkenci ve orta gecei olmak

giin

iizere iki grupta toplandigi, en gecci olan 3 adet
genotipinde %6,82 yiizdelik ile 53-56 giin arasinda
degisim gosterdigi tespit edilmistir (Cizelge 8; Sekil
3).

50% Cigeklenme giin sayist

14 14

— 13 —

4 3

1

53-56

44-46 1749 50-52

Sekil 3. %50 Cigeklenme giin sayisi aralik degerleri.
Figure 3. Days to 50% flowering range values.
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Cizelge 8. Susam genotiplerinde agronomik karakterlere ait
frekans dagilimlari.
Table 8. Frequency distributions of agronomic characters in
sesame genotypes.
Grup/ Aralik/ Frekans/
Group Range Frequency
%350 Cigeklenme Giin Sayisi/
Days to 50% flowering

1 44-46 14 31,82
2 47-49 13 29,54
3 50-52 14 31,82
4 53-56 3 6,82

Fizyolojik Olum Giin Say1si/
Days to physiological maturity

1 96-98 14 31,82
2 99-102 22 50,00
3 103-106 7 15,91
4 107-110 1 2,27
Bitki Boyu/Plant height (cm)
1 114,0-124,5 3 6,82
2 124,6+135,0 14 31,82
3 135,1-145,5 11 25,00
4 145,6-156,0 9 20,45
5 156,1-166,5 7 15,91
1000 Tane Agirligi /1000 seed weight (g) (g)
1 2,90-3,11 7 15,91
2 3,12-3,33 14 31,82
3 3,34-3,54 17 38,63
4 3,55-3,75 3 6,82
5 3,76-3,97 3 6,82

Fizyolojik olum giin sayisi: Minimum ve
maksimum degerleri 96-100 giin (Cizelge 9)
arasinda degisen Orneklerin biiyiik cogunlugunun
erkenci-orta erkenci oldugu belirlenmis (%81,82), en
gegei 1 adet ornek oldugu belirlenmistir (Cizelge 8;
Sekil 4).

Fizyolojik Olum Giin Sayist

25 a9

7

. ‘I
1
—p

96-98 99-102 103-106 107-110

Sekil 4. Fizyolojik olum giin say1s1 aralik degerleri.

Figure 4. Days to physiological maturity range values.

Bitki boyu: Bitki boyu agisindan degerlendirilen
genotiplerin; % 77,27 ylizdelik ile 124,6-156,0 cm
aralikta dagilim gosterdigi, en kisa bitki boyuna
sahip 3 adet genotip ise 114,0-124,3 cm araliginda
oldugu gozlemlenmistir (Cizelge 9; Sekil 5). Bitki
boyu, genetik yapinin yani sira c¢evre kosullari,

kiiltiirel kosullar gibi bircok farktérden etkilenebilen
bir oOzelliktir. Caligmanin yiiriitildiigi sahada
cevresel kosullarin ayni olmasina ragmen bitki
boylarin farkliliklar tespit edilmistir. Nitekim
Ulukiitik (2011), c¢aligmasinda ayni kosullarda
yetistirilen susam genotipleri arasinda bitki boyu
bakimindan belirlenen farkliliklarin genotiplerin
genetik yapilarinin birbirlerinden uzak oldugunu
ifade etmistir. Yapilacak olan susam iiretiminde
makinali hasat ¢alismalarinda kisa bitki boyu 6ncelik
arz eden bir kriterdir. Dolayisiyla amaca uygun
seleksiyon calismalar1 bu degerlendirmeler 15181nda
yapilabilecektir.

Cizelge 9. Susam genotiplerinde agronomik karakterlere ait
maksimum, mimimum, standart sapma degerleri ve varyasyon
katsayisi.

Table 9. Minimum, maximum, standart deviation and
coefficient of variation values of agronomic characters of
sesame genotypes.

Standart  CV (%)/
Karakterler/ ~ Minimum/ Maksimum/ Sapma/  Coefficient
Characters Minimum Maximum  Standart of variation

deviation (%)

%50
Ciceklenme
Giin Sayisi/
Days to
50%
flowering
Fizyolojik
Olum Giin
Sayisi/

Days to 96 110 2,83 2,83
physiological

maturity

Bitki Boyu/

Plant height 114 166,40 14,85 10,59
(cm)

1000 Tane
Agirhigi/
1000 seed
weight (g)

44 56 3,54 7,29

2,90 3,97 0,49 14,80

Bitki boyu (cm)

3

.

114.0-124.5 124.6+135.0 135.1-145.5 145.6-1560 156.1-166.5

>

Sekil 5. Bitki boyu (cm) aralik degerleri.
Figure 5. Plant height (cm) range values.



1000 Tane agirhgr: Incelenen genotiplerde 1000
tane agirhigr 2,90-3,97 g (Cizelge 9) aralifinda
dagilim gosterir iken en yiiksek 1000 tane agirlig
3,76-3,97 g araliginda yer alan 3 adet genotipte tespit
edilmistir. Diisiik 1000 tane agirligi grubunda
degerlendirilebilecek olan genotipler ise 2,90-3,11 ¢
ile %15,91’ lik dilimde 7 adet genotip ile yer almistir
(Cizelge 8; Sekil 6).

1000 Tane Agirhgr (g)

7

8
6
4
2
0

2.90-3.11

3 3
3.12-3.33 3.34-3.54 3.55-3.75 3.76-3.97

Sekil 6. 1000 Tane agirlig (g)aralik degerleri.
Figure 6. 1000 Grain weight (g) range value.
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SONUC
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tiketici talepleri dogrultusunda belirlenecek 1slah
hedeflerine ulagmak i¢in arastirmacilara yol
gosterecegine inanilmaktadir.

Muhafaza altina aliman gen kaynaklarimizin
giiniimiizde  oldugu  kadar  gelecekte  de
kullanilabilmesi adina; kayiplarinin onlenmesi ve
mevcut  kolleksiyonun ~ muhafaza  edilmesi
gerekmektedir (Memis ve Tosun, 2020; Tan ark.,
2013a, b; Tan ark., 2014). Daha 6nceki ¢alismalar
neticesinde  belirlenmis  olan  bu  hedefler
dogrultusunda, ¢alismanin giktilar: arasinda yer alan
uretim/yenileme  caligmalart  ile  g¢ogaltilan
genotiplerin  kaybolmamasi adina uzun siire
muhafaza edilmek tizere Ulusal Tohum Gen
Bankasina teslim edilmeleri de calismadan elde
edilen bir diger sonuctur.
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