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DBRT EKMEKLIK BUGDAY CESIDINDE DiALLEL MELEZ ANALIZLERI
II.Jinks-Hayman Tipi Analiz

ismail Turgut®
OZET

Dért ekmeklik bugday c¢esidi (Atlas 66, Rageni 15,
Cumhuriyet 75, Orso) ve bunlarin reziproksuz Fa ddllerinden
olusan (yarim diallel) populasyonda Jinks-Hayman tipi analiz
uygulanmistir. Bitki basina verim, bagsak boyu, bitki boyu,
kardes sayisi1 ve Dbagaklanma siiresi i¢in eklemeli varyans,
dominantlik varyansi, ¢evre varyansi ve bunlar arasindaki
oranlar hesaplanmigtir.

Basak boyu ve basaklanma sfiresi icin eklemeli varyans,
bitki boyu i¢in eklemeli varyans ve dominantlik varyansi,
kardes sayis1 ig¢in g¢evre varyansi dnemli bulunmustur. Bitki
verimi icin parametreler &nemli bulunmamistir. Dar anlamda
kalitim derecesi bitki verimi i¢in 0,08 , basak boyu icin
0,30 , bitki boyu ig¢in 0,82 , kardeg sayisi fedin " 0,19 ve
basaklanma siresi i¢in 0,92 olarak hesaplanmigtir.

GIRIS

Bitki 1slahinin temel isleyigi, varyasyon igeren bir
populasyondan amaca uygun bitkileri seg¢erek bunlari cogaltmak
picimindedir. Eldeki populasyonda yeterli varyasyon
bulunmadigi zaman, 1slah¢i bu varyasyonu kendisi saglamayi
dener. Varyasyon yaratmada basvurulan yollardan biri de

melezlemedir.

Kantitatif 6zelliklerin i1slahinda, melezleme ile
yaratilan varyasyonun ne b1ciide elverisli oldugunu gsaptamak
amaciyla cegitli eglegtirme (melezleme) desenleri ve analiz
ybntemleri geligtirilmigtir. Bu yontemlerden biri de diallel
melez analizleridir. Diallel analiz yonteminin "Griffing
tipi" ve "Jinks-Hayman tipi* olmak lizere baslica iki analiz
bicimi gelistirilmigtir (Yildirim, 1975a) .

* Do¢.Dr.,Ak.8. Ziraat Fakiiltesi Tarla Bitkileri Bd1liimi
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Jinks-Hayman tipi diallel analizin tarihsel gelismesi ve
tanitim: Yildirim ve arkadaglari. (1979) tarafindan
yapilmistir. Ulkemizde de i1k uygulamalar Mathiola'da Demir
ve Forkmann (1975), bugdayda Yildirim (1975a, b, c), Sélen
(1976), Karma (1976), Kesici ve Benli (1978) tarafindan
vapilmis, daha sonra da degisik arastiricilar tarafindan
farkl: bitkilerde uygulanmigtair.

Bu caligmada, dOrt ekmeklik bugdayin reziproksuz
diallel (yarim diallel) melezlerinden olusan populasyondaki
varyasyonun dgelerinin "jinks-Hayman tipi" analizle
tahminlenmesi ve tartigilmasi amac¢lanmistar.

HATERYAL ve YUONTEM
Genetik Materyal

Bu ¢aligmada Triticum aestivum ssp. vulgare tiiriinden 4
¢esit (Atlas 66, Rageni 15, Cumhuriyet 75 ve O0rso) ebeveyn
olarak kullanilmigstir. Ddrt ebeveyn reziproksuz olarak
diallel melezlenmis, ebeveyn ve Fi1 leri 3 tekrarlamal:
tesadiif bloklarinda denemeye alinmistir. Her parselde 10
bitkide yapilan Slciimlerin ortalamasi parsel ortalamasi
olarak degerlendirilmigtir. Materyal ve denemenin yliriittiliist
ile 11gili ayrintilar daha dnceki bir yazida tanitilmistir
(Turgut, 1989).

Istatistik Degerlendirmeler

dn Varyans Analizi

Dért ebeveyn ve bunlarin reziproksuz Fi'lerinden olugan
populasyonda 3 bloklu tesadiif bloklari deseninde varyans

analizi yapilmistair. Analiz sonucunda, ele alinan
8zelliklerin (bitki verimi, basak boyu, bitki boyu, kardes
Say181, basaklanma silitesi) timi igin, genotip gruplar:

arasinda Onemli farkliliklar oldugu saptanmis ve bu konudaki
sonuclar yayinlanmistir (Turgut, 1989).

Varsayim Testleri

Hayman (1954) tarafindan belirtilen varsayimlarin
aragtirma materyali icin gegerli olup olmadigini saptamak
amaciyla iki varsayim testi yapilmigtir (Hayman, 1954: Aksel
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ve Johnson, 1963; Yildirim, 1975b; Singh ve Chaudhary, 1979):

1. Her blok icin ayri ayra bulunmug olan dizi
kovaryanslari (Wr) ile dizi varyanslari (Vr) farklari ig¢in 3
bloklu tesadiif bloklari deseninde varyans analizi yapilmi§ ve
dizilerin (Wr-Vr) degerlerinin homojenligi test edilmigtir.

2. Wr degerlerinin Vr degerleri fizerine olan regresyon
katsayilari b= 1 ig¢in test edilmigtir. Bu islem &nce her blok
icin ayri ayri yapilmis, daha sonra Wr ve Vr degerlerinin
bloklar ilizerinden alinan ortalamalari ile veniden
gerceklestirilmistir.

istatistiklerin ve Parametreierin Elde Edilmesi

Parametrelerin tahmininde kullanilan istatistikler Aksel

ve Johnson (1963) ile Yildirim (1975b) tarafindan
belirtildigi bigimde, her blok ig¢in ayri ayri hesaplanmigtair.
Bu istatistiklerin bloklar izerinden bulunan ortalama

degerleri Hayman (1954} tarafindan verilen egitliklerde
yerine konarak genetik parametreler tahminlenmigtir. Genetik
parametrelerin standart hatalari Aksel Ve Johnson (1963) 'da
gosterildigi big¢imie bulunmustur. Dar ve genis anlamda
kalitim dereceleri Mather ve Jinks (1982)'e gore elde

edilmistir.

(Vr, Wr) Grafigi

Dizi kovaryanslari (Wr) bagimli degisken, dizi
varyanslari (Vr) bagimsiz degisken olarak alinip, (Vr, Wr)
grafigi cizilmigtir. Grafigin ¢izilmesinde vr ve Wr

degerlerinin bloklar ifizerinden ortalamalari kullanilmistir.
Grafikte sinirlayici paraboliin ¢iziminde Wr? = VOLO X Vr
egitliginden yararlanilmigtir (Hayman, 1954) .

BULGULAR ve TARTISMA

Genel Varsayim Testleri

1. (Wr-Vr) Degerlerinin Varyans Analizi

Dizi kovaryanslari (Wr) ile dizi wvaryanslari (Vr)

arasindaki fark i¢in yapilan varyans analizi sonunda elde
edilen F degerleri Cizelge 1'de verilmistir.
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Cizelge 1, Ebeveyn dizileri dcin elde edilen (Wr-Vr)

farklarina iliskin
varyans analizi sonucu bulunmus F degerleri

. F Degerleri

bzellik Bloklar Diziler
Bitki verimi 0,01 2,65
Basak boyu By27" 1,26
Bitki boyvu 3,49 Solas
Kardes sayis: § G A 0 i 1,86
Bagsaklanma siiresi 59,74** 2,81

* 0,05'e gb:e dnemli, ** 0,01'e gbre dnemli

Cizelge 1'den g&riildligli gibi, diziler icin elde edilen F
degerleri, bitki boyu disindaki Ozelliklerde tnemli
bulunmamistir. Bu durumda bitki boyu disindaki &zellikler
igin varsayimlarin gecerli oldugu kabul edilebilir (Hayman,
1954). Bitki boyu ic¢in ise bazi varsayimlarin gecersiz cldugu
sbylenebilir. Ancak, Hayman (1954) varsayimlarin gegersiz
oclmas: durumunda bile, analizin gerceklegtirilmesini
dnermigtir. Bu nedenle bitki "boyunun da analiz edilip
tartigiimasi: yolu segilmigtir.

2. Wr Degerlerinin Vr Degerleri Uzerine Olan Regresyvon
Katsayilara

Her dizideki kombinasyonlarla tekrarlanmayan ebeveynler
arasindaki kovaryansin (Wr), bu dizinin varyvansi (Vr) fizerine
olan regresyon katsayilaria ile b = 1 hipotezi idic¢cin ¢t
degerleri her blok i¢in ayri ayri hesaplanarak Cizelge 2'de
verilmigtir. Cizelge 2'den izlendigi gibi, tiim &zellikler
i¢in her blokta a§r1 ayri hesaplanan regresyon katsayilarinin
l’den rarkliliga istatistiki olarak Bnemili bulunmamistir. Bu
durumda, Yildirim (1975b)’'1n uygulandigi: gibi, b TR
hipotezine uymayan bloklarin degerlendirme diga tutulmasina
gerek kalmamistar.
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(izelge 1: Her blok igie syr: ayry buluwmmug (Wr,Vr) degerleri arasindaki
tegresyon katsayilar: ve b= 1 hipotezi icin hessplammig t deferieci

Blokilar
| A 3

fzellik b t b t b t
Bitki verimi 1,82 ¢ 1,10 -0,765 0,04 ¢+ 0,32 2,680 0,10 % 0,41 1,701
- Basak boyu 1,33 ¢ 6,16 -2,062 0,98 ¢£0,29 0,069 -1,5 1,61 151
Bitki boyu 1,09 0,09 -1,000 1,05¢0,03 -0,385 0,91 % 0,19 0,474
fardeg sayisi 0,17 ¢ 0,17 1,353 0,19 £ 0,36 2,25¢ 0,81 % 0,27 2,111
£ 0,08 -1,378 1,16 % 0,068 -2,500

fagaklamms siresi 0,99 ¢ 0,02 0,500 1,11

t (0,05),2 = 4,301

Dizilere ait Wr ve Vr dedgerlerinin bloklar uzerinden
ortalamas1 alinarak hesaplanan regresyon Katsayilari: ve b = 1
hipotezi ig¢in elde edilen. t degerleri Cizelge 3’'te
verilmigtir. Ortalamalar Uzerinden hesaplanan regresyon
katsayilarinin da tdm &zellikler igin b = 1 hipotezine uygun
olduklar1 gérulmektedir (Gizelge 3).

Cizelge 3: Bloklar izerinden alinmig ortalama (Wr,vVr)
degerleri arasindaki regresyon katsayilari ve
b = 1 hipotezi i¢in hesaplanmig t degerieri

Ozellik b t{b=1 igin}
Bitki verimi 0,79 = 1,63 0,129
Bagsak bovu 0,84 = 0,91 0,176
Bitki boyu 1,09 = 0,13 -0,692
Kardeg sayi1s1 0,36 £ 0,33 1,938
Bagaklanma siresi 1,08 £ 0,08 -1,125

t¢(o,o05),2 = 4,303

Her 1ki genel varsayim testi birlikte dikkate
alindiginda, aragtirilan populasyonda Hayman (1954)
tarafindan belirtilen varsayimlarin geg¢erli oldugu yargisina

varilabilir.
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Populasyonun Genetik Yapisi

Populasyonun genetik yapisini ortava koymak ic¢in
tahminlenen genetik parametreler ve bunlar arasindaki
oranlar, ele alinan beg 06zellik ic¢in toplu olarak Cizelge
4'te verilmisgtir,

Bitki verimi i¢in saptanan parametrelerin hig¢ Dbiri
8nemli bulunmamistair (Cizelge &4). Hsu ve Walton (1970) da
pitki basina verim ig¢in saptadiklaria parametreleri Jdnemli
bulmamiglardir.Walton (196%9) ise vaptigi ¢alismada
parametrelerin #nemliligini belirtmemis, degerlendirmelerinde
parametreler arasindaki oranlara yer vermigtir. Gene Walton
(1972) bir baska ¢aligmasinda bitki verimi ig¢in saptadiga
parametrelerden eklemeli varyansi (D) ve dominantlik
varyansini (Hi) 6nemli bulmustur., Yildirim (1975c) eklemeli
varyans (D) ve c¢evre varyansini (E), S8len (1976) ve Karma
(1976) ise dominantlik {h?) ve E parametrelerini Onemli
bulmuglardir., Bitki verimi i¢in saptanan F deferinin pozitif
¢i1kmasi ebeveynlerde dominant allellerin resesif allellerden
fazla olduguna isaret etmektedir. kD/kR oramimnin 1'den biiyiik
¢cikmasi da bu yargiyl destekler niteliktedir. Tiim lokuslar
fizerinden ortalama dominantlik derecesinin (H:/D)!/2 1'den
piiyiik olmasi ise, aragtirilan populasyonda bitki verimi ig¢in
fistiln (agiri1) dominantlaigan varligini gostermektedir.
Ebeveynlerde bulunan olumlu ve olumsuz genlerin frekansinin
bir 8lg¢iisii olan Hz2/4H: orani 0,235 bulunmustur. Eger
olumlu ve olumsuz allellerin frekanslar:i birbirine egit ise
{(u1=v:=0,5) bu oranin 0,25 olmasi beklenir. Bu <c¢alismada

bulunan degere gbre allellerin frekanslari birbirine
yakindir. Bitki verimi ig¢in saptanan etkili lokus sayis:
(K = h%f/H2) diisiik bulunmustur (0,515). Demir ve

Forkmann(1975) diallel analizle tahminlenen 1lokus sayisinin
gergcekte oldugundan daha diisiik ¢iktigini belirtmislerdir.
Yildirim (1975c¢c) da Jinks (1954)'e gbndermede bulunarak

burada bulunan K degerinin dominantliga dayandigini, bu
nedenle dominantlik zayif ise K degerinin ger¢ek degerinden
kiiciik ¢ikacagini bildirmigtir. Ebeveynlerin kuramsal

dominantlik sirasini ifade eden (Wr+Vr) degerleri ile
ebeveynlerin gdzlenen degerleri (Yr) arasindaki Kkorelasyonun
pozitif ¢ikmasi, resesif allellerin yiiksek verimli
ebeveynlerde toplandigina isaret etmektedir. Dar anlamda
kalitim derecesinin ¢ok diigsik (0,081) olusu, bitki bagina
verim i¢cin vapilascak seleksiyonun bagari $ansinin olmadigini

gbstermektedir.

Basak boyu i¢in D ve h2 komponentleri dnemli
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bulunmustur. Bu 6zellik icin Walton (1972) ve Yildirim
(1975¢) D parametresini, Kesici ve Benli (1978) ise D, F ve E
parametrelerini dnemli bulmuslardir. Ortalama dominantlik
derecesi degeri 1,438 olarak elde edilmigtir. Bu durum
populasyonda basak boyu igin tam dominantliktan fistiin
dominantliga dofru bir egilimin bulundugunu géstermektedir.
Pozitif F degeri dominant ve eklemeli etkilerin basak boyunu
artirici yénde olduguna igsaret etmektedir. Ebeveynlerin
kuramsal dominantlik siras: ile gbzlenen degerleri arasindaki
korelasyonun negatif (-0,379) ¢ikmasi dominant genlerin uzun
bagsakli ebeveynlerde bulundugunu gdstermektedir. Ebeveyn
populasyonunda basak boyunu etkileyen olumlu ve olumsuz
allellerin birbirine esit oldugu séylenebilir. Cinki Hz2/4H:
orani yaklasik 0,25 c¢ikmigtir (0,248). Dominant genlerin
resesif genlerden daha fazla oldugu anlagsilmaktadir

(kD/KR = 1,231). Ayrica bagak boyunun en az bir gen ¢iftinin
etkisi aitinda oldugu K = 1,39 degerinden goériilmektedir.
Ortalama dominantlik derecesi ve olumiu ve olumsuz allellerin
frekansina iliskin bulgular Walton (1%72)'un bulgularia ile
uyusmamaktadir. Dominant genlerin resesif genlere orani ve
ortalama dominantlik derecesi disindaki bulgular Yildirim
(1975c)'in bulgulari ile tam bir uyum ig¢erisindedir. Ekiemeli
varyansin Onemli ¢ikmasi seleksiyonla basari saglamak
acisindan umut verici olmakla birlikte, dar anlamda kalitim
derecesinin yaklasik 0,30 c¢ikmas:, eklemeli olmayan etkilerin
de basak uzunlugu i¢in azimsanamayacak bir paya sahip
olduguna isaret etmektedir.

Bitki boyuna iliskin olarak elde edilen parametrelerin
cogunlugu (D, Hi, Hz ve h?) 6nemli bulunmustur (Cizelge 4).
Yildirim (1975c) bu 6zellik igin D, iy ve (D-H:1)
parametrelerini, S8len (1976) ise D, Hi, Ha ve h?
parametrelerini énemli bulmustur. Bitki boyunun olusumunda
hem eklemeli, hem de dominant gen etkilerinin rol oynadig:
anlasilmaktadir. F degerinin negatif cikmasa resesif
allellerin dominant allellerden fazla olduguna isaret etmekte
ve kKD/KR oraninin 1'den kiigiik <(0,56) ¢ikmasi da bu kaniyi
pekistirmektedir. Populasyondaki dominantlik, eksik (kKismi)

dominantlik diizeyinde kabul edilebilir (0.781) . Hz/4H1
oraninin degeri (0,229) olumlu Ve olumsuz allellerin
frekanslarinin farkli oldugu izlenimini vermektedir.

Ebeveynlerde resesif genlerin daha ¢ok oldugu (kD/kKR = 0,560)
ve uzun boylu ebeveynlerin dominant gen tagidiklara

(r = -0,800) anla$11maktad1r._Etkili lokus sayisini veren K
degerinin 2,750 olugu, bitki * boyunu 3 gen ¢iftinin
etkiledigine isaret etmektedir. Dar anlamda kKalitim

derecesinin oldukc¢a yiiksek (0,816) bulunmasi, bitki boyu i¢in
yapi1lacak bir seleksiyonun basarili olacaginin gistergesi
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oclarak kabul edilebilir. Bitki boyu i¢in elde edilen buligular
Yildirim (1975¢) ve Solen (1976)'in bugularini destekler
niteliktedir.

Bitki bagsina diisen fertil kardes sayi1si ic¢in elde edilen
parametrelerden sadece cevre varvansini ifade eden E
parametresi 6nemli bulunmugtur. Kardes sayisi1 ic¢in Hsu ve
Walton (1970) Hi ve Ha2, Walton (1972) D, Yildiraim (1975c) E,
S6len (1976) E, Karma (1976) D ve E, Kesici ve Benli (1978) D
ve E parametrelerini 6nemli bulmuslardair. Ortalama
dominantlik derecesi 1,759 olarak elde edilmistir ve {istiin
dominantligin isareti olarak kabul edilebilir. Olumlu ve
olumsuz allellerin frekanslarinin egit diizeyde olduklari
H2/4H: degerinin 0,25'e cok yakin (0,245) ¢ikmasindan
anlagilmaktadir. Ebeveynlerde bulunan dominant ve resesif
allellerin orani hemen hemen 1'e esit bir deger (1,058)
olarak elde edilmistir. Buna gore ebeveynlerdeki dominant ve

resesif genlerin oraninin egit oldugu s8ylenebilir.
Ebeveynlerin kuramsal dominantlik sirasi ile gbzlenen
degerleri arasindaki korelasyon katsayisinin (45 a8 pozitif
olusu, ¢ok kardesli ebeveynlerin resesift genleri

tasidiklarini géstermektedir, Etkili 1okus sayisi1 1 olarak
kabul edilebilir (K = 0,656). Kalitim derecesinin ¢ok diiglik
olusu (0,191), seleksiyonla bagari elde etme gansinin ¢ok az
olduguna isaret etmektedir.

Bagaklanmaya kadar gecen giin sayisi olarak belirlenen
bagsaklanma siiresi igin D ve (D-Hi) parametreleri 6nemli
bulunmustur (Cizelge 4). Bu 8zellik ig¢in Hsu ve Waltom (1970)
D, Hi1 ve Hz parametrelerini, Walton (1972) D ve Hi
parametrelerini énemli bulmuslardir. Yildirim (1975¢c) ' dse
basaklanma siiresi i¢in tahminledigi parametrelerin higbirini
dnemli bulmamig ve bunun nedeni olarak "t" icin serbestlik
derecesinin cok diisiik olusunu belirtmistir. Eklemeli varyans
(D) ve eklemeli varyans ile dominantlik varyansinin farkinin
Snemli ¢ikmasi (Cizelge 4), populasyonda bagsaklanma siiresi
icin eklemeli etkinin egemen olduguna isaret etmektedir.

Ortalama dominantlik derecesi 0,341 c¢ikmigtir,. Bu deger
populasyondaki dominantlifin eksik (Kismi) dominantliik
dilzevinde oldugunu géstermektedir. Ebeveynlerde olumlu ve

olumsuz allellerin frekanslarimin egit olmadiklari Hz/4H:
oraninin 0,14 olmasindan anlasiimaktadir. Negatif r degerinin
elde edilmis olmasi, erken basaklanan ebeveynlerde resesif
genlerin toplandiginin bir gdstergesidir. Yildirim (1975c)

ise erken bagaklanmanin dominant oldugunu saptamistir.
Ebeveynlerdeki dominant genlerin resesif genlerden daha ¢ok
oldugu, KD/kKR oraninin yilksek (/3°105) ¢ikmasindan

anlasilmaktadir. Eklemeli varyansin 6nemli <¢ikmasi ve dar
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anlamda kalitim derecesinin yvilksek ¢ilkmasi (0,917)
populasyonda erkencilik ic¢in basarila bir seleksiyonun
yapitlabilecegi kanisini uyandirmaktadair.

(Wr, Vr) Grariginin Analizi

Bir ebeveynin tiim déllerinin tekrarlanmayan
ebeveynleri ile kovaryansi (Wr) bagimli degisken ve bu
ddllerin varyansi (Vr) bagimsiz degisken alinarak her 6zellik
i¢in ayri ayri g¢izilen (Wr, Vr) grafikleri Sekil 1, 2, 3, 4
ve 5'de gdsterilmistir. :

sekil l1'den gOriildiigii gibi, bitki Dbasina verim dc¢in
Wr'nin Vr {lizerine -olan regresyon dogrusu, Wr eksenini eksi
tarafta kesmistir. Bu durum arastirilan populasyonda bitki
verimi ig¢in {istiin dominantligin bulundugunu gdéstermektedir,.
Bu yargi, hitki verimi ig¢in tahminlenen ortalama dominantlik
derecesi ile uyusmaktad:ir (Cizelge 43, Ebeveynlerden
Cumhuriyet 75 (3) en ¢ok resesif gen, Rageni 15 (2) ise en
¢ok dominant gen tasiyan ebeveyn olarak goOriilmektedir. Ancak
ebeveynlere ait (Wr, Vr) noktalarinin regresyon dogrulsarinin
¢ok uzaginda bulunmalari allellik olmavan interaksivonlarin
olabilecegi izlenimini vermektedir. Clinkii duplike ve
komplementer gen etkileri ile (Wr, Vr) noktalari kuraldan
sapma gosterebilmektedirler (Demir ve Forkmann, 1975).

Bagak boyu icin cizilen (Wr, Vr) grafigi incelendiginde
(Sekil 2), bu d8zellik idi¢in populasyonda {istiin dominantlik
etkisinin bulundugu anlasilmaktadir. Atlas 66 (1) en c¢ok
resesif, Rageni 15 (2) ise en ¢ok dominmant gen tasiyan
ebeveynlerdir.

Sekil 3'den, bitki boyu ic¢in eksik (kismi) dominantiigin
gecerli oldugu gdriiimektedir. ¢Qizelge 4°'te verilen ortalama
dominantlik derecesi de bunu dogrulamaktadir. Orzo (4) ve
Cumhuriyet 75'in (3) en ¢ok resesif, Atlas 66&'nin (1) da en
cok dominant gen tasiyan ebeveynler oldugu anlasgsilmaktadir.

Kardeg sayisi1 icin ¢izilen (Wr, Vr) grafigi Sekil 4'de
verilmistir. Sekilden de gdriildigli gibi regresyon egrisinin
egimi oldukga diigiiktiir (b= 0,36). Bu nedenle regresyon
dogrusu ile sinirlayici paraboliin iist kesim noktasi geklin
olduk¢ga disinda kaimaktadir. Regresyon dogrusunun Wt
eksenini kKesim noktasi populasyonda Kkardes sayisi ig¢in eksik
dominantligin bulundugu kanisini uyandirmaktadir. Halbuki
parametre tahminlerinde (fizelge 43 ortalama dominantlik
derecesi 1'den oldukg¢a bilyilk (1,759) bulunmus ve bu Ozellik
i¢in iistiin dominantligin varoldugu sonucu ¢ikarilmigsti. Bu
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varyansinin Snemli ¢iktigina da dikkat ¢ekilmisti. Kesici
ve Benli (1978) kardes sayisi ig¢in puradakinin tersi bir

durumla karsilasmislardir. Yani parametre tahminlerinde
eksik dominantlik, grafik analizinde ise {istiin dominantlak
saptamiglar ve (Wr, Vr) grafigindeki durumun gen
interaksiyonu nedeniyle ortaya cikmis olabilecegini
pelirtmiglerdir. Cumhuriyet 75'in diger ebeveynlerden daha
¢ok resesif gen tasidigi gbriilmektedir. Orso ise en c¢ok

dominant gen tasiyan ebeveyn konumundadir .

Basaklanma siliresi i¢in cizilen (Wr, Vr) grafigi Sekil

5'de verilmistir. Regresyon dogrusunun Wr eksenini kesim
noktasindan, basaklanma sfiresi - igin populasyonda eksik
dominantligin bulundugu gorilmektedir. En ¢ok resesif gen
tasiyan ebeveyn Rageni 15 g¢esididir. Cumhuriyet 75 ile Orso
¢egitleri en ¢ok dominant g2en tagsiyan ebeveynler olarak

gériinmektedir. Bagsaklanma siiresi icin Cizelge 4’ de
gbsterilmis olan negatif (r) degerinin erkenci ebeveynlerde
resesif genlerin toplandiginin gbstergesi oldugu

belirtilmisti. Bu durumda Rageni 15 gesidi erkencilik 1slahi
a¢isindan iyi bir ebeveyn olarak ortaya ¢ikmaktadir.
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ZUSBAMMENFASSUNG
DIALLELE KREUZUNGSANALYSEN an VIER BROTWEIZENSORTEN
II.Analyse nach Jinks-Hayman

In einer Population bestehend aus vier Brotweizensorten
und deren F;-Nachkommenschaften ohne Reziproken wurde
diallele Analyse nach Jinks-Hayman durchgefiihrt. Fir die
Merkmale; Einzelpflanzenertrag, Ahrenldnge, Pflanzenhdhe,
Anzahl der Bestockungstriebe und Tage bis zum
Ahrenschieben wurden additive Yariangz, Dominantvarianz,
umweltbedingte Varianz und relative Verh#dltnisse Zwischen
diesen Parametern festgestellt.

In der untersuchten Population wurden filir Xhrenlédnge und
Tage bis zum Ahrenschieben additive Varianz, fiir Pflanzenh&he
additive Varianz und Dominatvarianz, fiir Bestockungstriebe
umweltbedingte Varianz als signifikant gefunden. Fiir den

Einzelpflanzenertrag erwies sich keinen Parameter als
signifikant. Die Heritabilitdten im engeren Sinne der
untersuchten Eigenschaften - waren wie folgend:

Einzelpflanzenertrag= 0,08 , Ahrenldnge= 0,30 , Pflanzenhdhe=
0,82 , Anzahl der Bestockungstriebe= 0,19 und Tage bis zum
Ahrenschiebes 0,92.
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