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OZET

Sicyos spp. Dogu Karadeniz Bolgesi’nde kiiltiir bitkilerinde, yol kenarlarinda ve tarim yapilmayan alanlarda rastlanilan istilaci
yabanci otlardandir. Bitki sarilic1 ve tirmanici yapisi ile bulundugu ortama kolayca adapte olan ve diger bitkilerle rekabete girerek
onlart baski altma alan istilact bir yabanci ot tiiriidiir. Bu ¢alismada Ordu ve Giresun illerinin farkli noktalarindan alinan otuz
Sicyos spp.’nin populasyon orneklerinin genetik karakterizasyonunun belirlenmesinde ribozomal DNA (rDNA) internal
Transcribed Spacer (ITS) gen bélgeleri kullanilmistir. Analizler Neighbour-Joining (NJ), Maximum-Parsimony (MP) ve
Maximum-Likelihood (ML) algoritmasi kullanilarak yapilmistir. Elde edilen sonuglara gore, iki haplotip bulunmustur. Haplotip-1
ve Haplotip-2’nin sirasiyla S. davilae Rodr.-Arév. & Lira ve S. angulatus L. ile %100 oraminda benzerlik gosterdigi belirlenmistir.
Dokuz 6rnek ile Haplotip-1 arasinda sirasiyla %68 ve %74 (NJ/MP) oraminda genetik akrabalik saptanmustir. Alt1 6rnek ile
Haplotip-2 arasinda ise sirasiyla %69, %80 ve %70 (NJ/MP/ML) oraninda benzerlik bulunmustur. S. davilae Rodr.-Arév. & Lira
iilkemiz florasi i¢in yeni bir tiirdiir.

Anahtar Kelimeler: Sicyos spp., ITS (Internal Transcribed Spacer), Molekiiler karakterizasyon, Istilac1 yabanci ot

Molecular Characterization of Sicyos Species in Ordu and Giresun
Provinces

ABSTRACT

Sicyos spp. which is invasive weed species in crops, roadside and uncultivated area in the Eastern Black Sea Region. The plant is
an invasive weed species that is easily adapted to its environment with its clinging and climber structure and which compete with
other plants and suppress on them. In this study, population samples of thirty Sicyos spp. collected from different locations of Ordu
and Giresun provinces were determined to be genetic diversity by using ribosomal DNA (rDNA) Internal Transcribed Spacer (ITS)
gene regions. Analyzes were performed by using Neighbour-Joining (NJ), Maximum-Parsimony (MP) and Maximum-Likelihood
(ML) algorithm. According to the results, two haplotypes were found. Haplotype-1 and Haplotype-2 were similar 100% S. davilae
Rodr.-Arév. & Lira and S. angulatus L., respectively. A genetic relationship was found 68% and 74% (NJ / MP) between the nine
samples and Haplotype-1, respectively. Haplotype-2 was similar to six samples at the rate 69%, 80%, 70% (NJ / MP / ML),
respectively for phylogenetic relationship. S. davilae Rodr.-Arév. & Lira is a new species for our country flora.
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GIRIS

Tiirkiye, bulundugu konumdan dolay1 ¢ok sayida bitki
tlirliniin gen merkezi halindedir. Bitkilerin gesitlilikleri
bakimmdan diinyanin en zengin iilkelerinden birisidir.
Bunun en onemli nedeni farkli iklim tipleri,
topografik ¢esitlilikler, jeolojik cesitlilikler, g6l, deniz,
akarsu gibi degisik su ortamu cesitlilikleri, yilikseklik
farkliliklar1 ve ekolojik farkhiliklardir (Atalay, 1994;
Celik, 2003; Parmaksiz, 2004). Sicyos cinsinin de
ilavesiyle iilkemiz florasinda Cucurbitaceae familyasina
ait 4’ dogal (Citrullus Eckl. & Zeyh., Ecballium A.
Rich., Bryonia L., Cucumis L.) ve 5’i de egzotik
(Momordica L., Lagenaria Ser., Luffa L., Cucurbita L.,
Sicyos L.) olmak {izere toplam 9 cins bulunmaktadir
(Duman ve Giiner, 1996). Ulkemizde ham bostan, it
dolanbac1 isimleri ile bilinmektedir (Giiner ve ark., 2012).
Sicyos cinsinin Avustralya ve Amerika’nin iliman ve
tropik bolgelerinde yaklagik 15 tiiri bulunmaktadir.
Sicyos angulatus L. Kuzey Amerika'da tarimin yogun
oldugu ve sulanan tarlalarda sik¢a goriilen istilaci yabanci
ot olarak kabul edilmektedir. Ozellikle balkabag1 misir ve
soya gibi yazlik kiiltiir bitkilerinde sorun olusturan
yabanci otlar arasinda yer almaktadir (Messersmith ve
ark., 1999, 2000; Shimizu, 1999; Esbenshade ve ark.,
2001; Kurokawa ve ark., 2009; Korkmaz ve ark., 2016).
S. angulatus L. bitkisi iilkemizde yeni goriilmesine karsin

ise;

olduk¢a sik bir yayilma alanina sahiptir. S. angulatus
istilac1 Ozelligi yaninda bazi zararli bocek ve hastalik
etmenlerine konukguluk yapmaktadir (Anonim, 2010).
Istilac1 yabanc1 ot olan S. angulatus’un iilkemizde tespit
edildigi 1996 yilindan itibaren ozellikle Karadeniz
Bolgesi’nde tarla bitkileri, bahge bitkileri (findik, ¢ay ve
kivi), ve sebze ekim alanlar1 disinda yol ve dere kenarlari,
bos yayillma  goOstermekte
olusturmaktadir (Duman ve Giiner, 1996; Terzioglu ve
Ansin, 1999; Onen ve ark. 2013; Onen ve ark., 2015).
Ulkemize kuzey dogu simirindan girdigi, yatayda Ordu ili
dahil dort ilde yayilis gosterdigi, diiseyde ise 1200 m’nin
iizerindeki rakimlara kadar ulagabildigi saptanmistir
(Anonim, 2014).

Yabanci otlarin taksonomisi bitkileri tanimada,
kiltiir bitkileriyle rekabetini ve miicadeleleri hakkinda
yardimct olmaktadir. Morfolojiye gore yapilan klasik
taksonomi calismalar1 gen diizeyindeki degisimleri g6z
oniinde bulundurulmadigi icin ¢ofu zaman hatali
tanimlamalara yol agmaktadir. Literatiirde genelde

alanlarda ve  zarar

38

morfolojiye  dayandirilarak ~ yapilan  siniflandirma
sistemlerinde, yeni molekiiler teknik ve uygulamalari ile
birgok eksik ve yanlis smiflandirilmis takson ve akrabalik
iligkileri ~ belirlenmisgtir ~ (Batur, 2014). Molekiiler
isaretleyiciler bitki biyoteknolojisinde kullanilan 6nemli
gelismelerdendir. Molekiiler isaretleyiciler genomda
herhangi bir gen bolgesi yada gen bolgesi ile iligkili DNA
parcasidir. Polimeraz Zincir Reaksiyonunun (PZR)
bulunmasindan sonra Basit Dizi Tekrarlar1 (SSR), Tek
Niikleotid Polimorfizmi (SNP), Dizi Iliskili Cogaltilmis
Polimorfizm (SRAP), Cogaltilmis Parga Uzunluk
Polimorfizm (AFLP) ve Baz Dizilimi Aras1 Tekrarlar
(ISSR) gibi degisik molekiiler isaretleme yontemleri
saptanmustir. Isaretleme yontemleri; genetik cesitlilik,
yeni genlerin bulunmasi ve soy agaci ¢aligmalarinda genis
kullanima sahiptirler (Filiz ve Kog, 2011). Internal
Transcribed  Spacer (ITS) gen bolgeleri  bitki
sistematiginde filogenetik iliskilerin tespit edilmesinde
¢ok sik¢a kullanilmaktadir (Fior ve ark., 2006; Sevindik,
2011).

Calismanmn amaci, Dogu Karadeniz Bolgesi Ordu
ve Giresun illerinden toplanan Sicyos spp. tiirlerinin PZR
teknigi kullanilarak ITS primerleri yardimiyla molekiiler
karakterizasyonunun yapilmasidir.

MATERYAL ve YONTEM

Bitki Materyali

Dogu Karadeniz Bolgesi'nde Ordu ve Giresun illerinden
findik bahgeleri ve bos alanlardan otuz Sicyos spp.
populasyon  Ornegi  alinmistir.
bulundugu  yerlerin  koordinat  bilgileri
Konumlandirma Sistemi (GPS) cihazi ile saptanmigtir
(Cizelge 1). DNA izolasyonu i¢in alinan Sicyos
orneklerinin geng yapraklari izolasyon islemi yapilana
kadar laboratuvarda -80 °C’de korunmustur.

Alman  Orneklerin

Kiiresel

Molekiiler Calismalar

DNA izolasyonunda hiicre duvarmnin kirilarak DNA’nin
hiicre igerisinde serbest kalmasi gerekmektedir. Bunu
yapmak iizere Ordu ve Giresun illerinden toplanmig olan
DNA bulunduran otuz Sicyos tiirii 6rneginin yapraklari
mekaniksel olarak sivi nitrojen (sivi azot) ile muamele
edilmistir. Haymes’in (1996) CTAB protokolii modifiye
edilerek ve DNeasy Plant Mini Kit (Qiagen GmbH,
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Hilden-Almanya; Danquash, 2002) DNA ekstraksiyon
islemi gerceklestirilmistir (Koloren ve ark., 2016). DNA
molekiillerini ayirt etmede kullanilan jel elektroforez
yontemi yardimi ile DNA igerigi kontrol edilmistir.

Internal Transcribed Spacer (ITS) gen bolgeleri igin
universal primerler 1TS1 (5-AATGCGTGTTT-3") ve
ITS4 (5-GTCTAGTTCAG-3") kullamlmistir. PZR
protokolii, 1 dongii 95 °C’de 15 dak., sonrasinda 35
dongii olacak sekilde, 94 °C’de 1 dak., 52 °C’de 2 dak, 72
°C’de 2 dak. ve son olarak da 10 dak 72 °C’de
uygulanmigtir. PZR firiinleri agaroz jelde (% 1.5) 100
V’da 60 dk yiiriitiilmiistiir. Gel DocBioRad 2000 jel
dokiimantasyon sistemi kullanilarak Jelde olusan DNA
bantlar1 goriintiilenmistir.

Sekans Analizi ve Filogeni Agact

Sekans dizilim analizi Macrogen (Hollanda) firmasindan
hizmet alinarak yapilmistir. BioEdit (Hall, 1999)

programindan faydalanilarak sekans sonuglarina gore baz
dizileri diizenlenmistir. ClustalW (Thompson ve ark.,
1997) modiilii IDNA-ITS gen bdlgesi igin GenBank’tan
saglanan referans sekans dizileri (Cizelge 2) ve sekans
sonuglarmin edilmesinde  kullanilmistir.
Hizalanmis baz dizilerinin haplotipleri saptamada DNA
Sequence  Polymorphism (DnaSP 5.10) programi
kullanilmstir. Filogenetik Soy Agacmin olusturulmasinda
Maximum-Likelihood (ML), Maximum-Parsimony (MP;
Eck ve Dayhoff, 1966; Fitch, 1977) ve Neighbor-Joining
(NJ; Saitou ve Nei, 1987) algoritmalart kullanilmistir.
Filogenetik Soy Agacin giivenirliligi Bootstrap testinde
(Efron, 1982; Felsenstein, 1985) 10000 tekrarla NJ, 1000
tekrarla MP ve ML ig¢in yapilmigtir. MEGAG6 (Tamura ve
ark., 2013) paket programu kullanilarak Filogenetik Soy
Agaci olusturulmustur.

mukayese

Cizelge 1. Sicyos spp. 6rneklerinin alindig: yerlere ait koordinatlar

Populasyon Kodu Yer

Gl Giresun-Merkez
G2 Giresun-Merkez
K1 Giresun-Kesap
K2 Giresun-Kesap
K3 Giresun-Kesap
K4 Giresun-Kesap
D1 Giresun-Dereli
D2 Giresun-Dereli
D3 Giresun-Dereli
D4 Giresun-Dereli
D5 Giresun-Dereli
B1 Giresun-Bulancak
B2 Giresun-Bulancak
B3 Giresun-Bulancak
B4 Giresun-Bulancak
P1 Giresun-Piraziz
P2 Giresun-Piraziz
Gl Ordu-Giilyali
Ul Ordu-Ulubey
u2 Ordu-Ulubey
U3 Ordu-Ulubey
F1 Ordu-Fatsa
F2 Ordu-Fatsa
F3 Ordu-Fatsa
CT1 Ordu-Catalpiar
CT2 Ordu-Catalpiar
CT3 Ordu-Catalpiar
CM1 Ordu-Camas
CM2 Ordu-Camag
CM3 Ordu-Camag

Enlem Boylam
40°52'45" 38°26'21"
40°52'32" 38°25'17"
40°54'52" 38°26'37"
40°53'41" 38°32'41"
40°52'54" 38°24' 46"
40°50'.52" 38°30'78"
40°52'45" 38°26'24"
40°73'.45" 38°45'06"
40°57'21" 38°22'21"
40°52'.16" 38°27'34"
40°61'.16" 38°33'29"
40°56'34" 38°17'8"
40°56'41" 38°13'51"
40°56'17" 38°12'48"
40°53'17" 38°10'6"
40°55.56" 38°08'64"
40°57'.10" 38°08'32"

40°56'.42" 38°03'16"
40°52'.16" 37°4127"
40°50'.31" 37°4527"
40°52'.51" 37°7527"
40°59'.57" 37°30'34"
40°1'.56" 37°2829"
41°127" 37°31'.23"
40°54'32" 37°28'18"
40°52'41" 37°27'22"
40°53'49" 37°27'38"
40°56'19" 37°2924"
40°55'53" 37°30'54"
40°57'47" 37°3021"

39
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Cizelge 2. Sicyos spp.’nin genbank’tan saglanan erisim numaralari

Referans No

Tiir Adx

DQ005999 Sicyos angulatus
JN560230 S. davilae
JN560264 S. peninsularis
JN560217 S. ampelophyllus
JN560225 S. barbatus
JN560216 S. albus
JN560220 S. anunu
JN560237 S. herbstii
KX786100 Luffa aegyptiaca
BULGULAR ve TARTISMA Biolabs) Kuyucuk N: Negatif kontrol (steril su) ,Kuyucuk

DNA Sequence Polymorphism (DnaSP 5.10) programi
gen bankasindan aliman Sicyos spp. referans dizilerinin
mukayese edilmesinde kullanilmig olup, 2 haplotip
saptanmustir. Cizelge 3°de saptanan haplotipler, benzer

tiirler ve bulunan 6rnek sayilar1 verilmistir.

Cizelge 3. Sicyos spp.’nin IDNA-ITS Gen Bolgesi Haplotipleri
ve Ornek Sayilari

. . Ornek
Haplotipler Tiirler Sayilari
Haplotip-1 Sicyos davilae Rodr.-Arév. & Lira 9
Haplotip-2 Sicyos angulatus L. 6

ITS1 ve ITS4 primerleri kullanilarak otuz
Sicyos spp. Ornegi ¢aligilmigtir. Jel goriintiisti Sekil

1’de verilmistir.
M N3 4 5 6 78

9 10 11 1213 1415 16 17 18

700bp

MN 212223

24 2526 27 2829 3031 323334 35 36

700bp

Sekil 1. Ordu ve Giresun illerinden toplanan Sicyos spp.
orneklerinin tDNA-ITS gen bdlgesinin agaroz jel igindeki
goriintiisi. Kuyucuk M: 100 bp ladder (New England

40

4: CM2-DNA, Kuyucuk 7: U2-DNA, Kuyucuk 10: P2-
DNA, Kuyucuk 11: B1-DNA, Kuyucuk 14: B4-DNA,
Kuyucuk 15: K1-DNA, Kuyucuk 17: K3-DNA, Kuyucuk
18: K4-DNA, Kuyucuk 22: G2-DNA, Kuyucuk 23: D1-
DNA, Kuyucuk 24: D2-DNA, Kuyucuk 28: F1-DNA,
Kuyucuk 29: F2-DNA, Kuyucuk 32: CT2-DNA, Kuyucuk
33: CT3-DNA.

Sonug¢ olarak jel goriintiilerine bakildiginda 4.
kuyucukta Ordu-Camas 2-CM2, 7. kuyucukta Ordu-
Ulubey 2-U2, 10. kuyucukta Ordu-Persembe 2-P2, 11.
kuyucukta Giresun-Bulancak 1-B1, 14. kuyucukta
Giresun-Bulancak 4-B4, 15. kuyucukta Giresun-Kesap 1-
K1, 17. kuyucukta Giresun-Kesap 3-K3, 18. kuyucukta
Giresun-Kesap 4-K4, 22. kuyucukta Giresun-Merkez 2-
G2, 23. kuyucukta Giresun-Dereli 1-D1, 24. kuyucukta
Giresun-Dereli 2-D2, 28. kuyucukta Ordu-Fatsa 1-F1, 29.
kuyucukta Ordu-Fatsa 2-F2, 32. kuyucukta Ordu-
Catalpmar 2-CT2 ve 33. kuyucukta Ordu-Catalpmar 3-
CT3 6rneklerimiz Sicyos tiirii olarak tespit edilmistir. Bu
veriler yardimt ile filogeni agaclarmin ¢izimi yapilmistir.
Cizelge 4°de Haplotip-1 ile diger haplotipler arasindaki
niikleotit degisimleri gosterilmistir. 179. niikleotit
pozisyonunda Haplotip-1 Sitozin niikleotitine sahipken
Haplotip-2 ise Timin niikleotitine sahiptir. 440. niikleotit
pozisyonu da ayni sekilde, Haplotip-1 Sitozin niikleotitine
sahipken Haplotip-2 Timin niikleotitine sahiptir. 582.
niikleotit  pozisyonunda ise  Haplotip-1  Adenin
niikleotitine sahipken Haplotip-2 Guanin niikleotitine
sahiptir.  616. niikleotit pozisyonunda ise Haplotip-1
Sitozin  niikleotitine  sahipken  Haplotip-2 ~ Timin
niikleotitine sahiptir. Haplotip-1; (B1: Bulancakl, CM2:
Camas2, DI1: Derelil, D2: Dereli2, F1: Fatsal, G2:
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Giresun2, K3: Kesap3, K4: Kesap4, P2: Piraziz2) isimli
ornekler yer almaktadwr. Haplotip-2 iginde; (B4:
Bulancak4, CT2: Catalpinar2, CT3: Catalpmar3, F2:

Cizelge 4. Haplotipler arasinda niikleotit farkliliklar:

Fatsa2, K1: Kesapl, U2: Ulubey2) isimli 6rnekler yer
almaktadir.

Haplotip-1

—| O]l N+
—H| O|lo > &>

Haplotip-2

| > o o
—| O]l o

Haplotip-1 ve Haplotip-2 genotiplerinin S. devilea
Rodr.-Arév. & Lira ve S. angulatus L. arasinda benzerlik
gosterdigi bulunmustur. Haplotip-1, S. devilea tiirii ile
%100 oraninda benzerlik gdsterdigi belirlenmistir,
Haplotip-2’nin ise S. angulatus L. tiirii ile %100 oraninda
benzerlik gosterdigi saptanmistir. Elde edilen filogenetik
iliski ve referans dizileri Sekil 2 ve Cizelge 5’de

verilmigtir. Haplotip-1 (B1, CM2, D1, D2, F1, G2, K3,
K4, P2) S. davilae Rodr.-Arév. & Lira ile sirasiyla %68,
%74 ve %0 (NJMP/ML) oraninda iligki saptanmugtir.
Haplotip-2 (B4, CT2, CT3, F2, K1, U2) S. angulatus L.
ile sirastyla %69, %80, %70 (NJ/MP/ML), oraninda iligki
saptanmustir.

B9* /B0 70" Sicyos angulatus (DO005599)

100,97 /57

Haplotip 2 (84, CT2, CT2, F2, K1, L2]

Haplotip 1 (81, CM2, D, D2, F1, G2, K3, K4, P2}
80/73/82 [T LTS
Sicyos davilae [JNSS0230)
Sicyos herbstii (JNS8023T)
63/ 7a/84 Si
96/95/93 icyos albus (JNSB0216 )

95!95;95[ Sicyos anunu [JNSE0220)

Sicyos barbatus(JNSE0225 )

-

Sicyos peninsulans (JNSE0254 |
Sicyos ampelophyllus(JNSG0217)
Luffa aegyptiaca (KXFS5100 )

| —
oo

Sekil 2. Filogenetik Soy Agaci (*: Neighbor-Joining (NJ), **: Maximum-Parsimony (MP), ***:. Maximum-Likelihood

(ML)

41
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Cizelge 5. Haplotipler arasindaki ikili genetik mesafeleri (gri gosterilen), DNA dizilerinin benzerlikleri (%) ve genbanktan

saglanan tiirler

Ei
8
- N >
jot jot S 3
k=) k=) 8 =
& & 9o =
T T wn wn
Haplotip-1 1D 0,805 0,805
Haplotip-2 0,0017 ID 1 0,805
Sicyos angulatus 0,0017 0,0000 ID 0,805
S. davilae 0,0000 0,0017 0,0017 ID
S. peninsularis 0,0438 0,0456 0,0456 0,0438
S. ampelophyllus 0,0347 10,0329 0,0329 0,0347
S. barbatus 0,0364 0,0382 0,0382 0,0364
S. albus 0,0258 0,0275 0,0275 0,0258
S. anunu 0,0205 0,0223 0,0223 0,0205
S. herbstii 0,0205 0,0223 0,0223 0,0205
Luffa aegyptiaca 0,1186 0,1207 0,1207 0,1186

Ali ve ark., (2010), yliriitmiis olduklar1 ¢alismada
Niikleer ribozomal (ITS)
kullanarak, filogenetik iliskileri degerlendirmek Tizere
Cucurbitaceae familyasma ait 18 alt tirii analiz
etmiglerdir. Elde edilen verilere gore Benincasa,
Coccinia, Cucumis, Diplocyclos, Lagenaria ve Solena
arasinda %78 oraninda benzerlik bulunmustur. Bu
gruplardan Benincasa, Cucumis tiirleri arasinda ise %80
oraninda benzerlik saptanmigtir. Lagenaria, Diplocyclos-
Coccinia-Solena alt grublar1 arasinda ise %78 oraninda
benzer oldugu, Trichosanthes ve Luffa arasinda %93
oraninda benzerlik oldugu bulunmustur. Sonug¢ olarak
caligmada yer alan Benincaseae ve Joliffeae tiirlerinin
birbirinden farkli oldugu bildirilmistir. Schaefer ve ark.,
(2009), 115 tirin 114% ve 960 tirlin %25' igin bir
multigene filogenisi kullanarak, bitkilerin en ekonomik
Oneme sahip ailelerinden biri olan Kabakgillerin tarihini
almiglardir. Diinya ¢apinda 30
herbaryumdan &rnekler kullanilarak gerceklestirilmistir.

poliformizm  yOntemini

ele ornekleme,
Calismadan c¢ikan sonuglar, Asya kokenli Kabakgiller
oldugunu ve akabinde, Afrika, Amerika ve Avustralya
kitalarina uzun mesafe yayilimi yoluyla tekrarlanan soy
yayilmasint ortaya ¢ikarmistir. Jobst ve ark. (1998),
Cucurbitaceae familyasina ait yirmi alt1 cinsin filogenetik
iligkilerini niikleer ribozomal RNA genlerinin ITS1 ve
ITS2 bolgelerinin  dizilerinden tahmin etmislerdir.
Cucumis ve Cucurbita cinsleri
yogunlagtiklari ¢alismalarmda Sicyos cinsinin
Cyclanthera cinsi ayn1  kolda oldugunu
bildirmiglerdir. Kurokawa ve ark. (2009)’lar1 istilact

bitkileri kontrol etmekte etkili yontemlerin gelistirilmesi

lizerine daha ¢ok

ile ile

42

£E 0z g
I -
R T S S N A~
(%2} w w w w w —
0,699 0,96 0957 0973 0978 0977 0,676
085 0,772 0,765 0,781 0,785 0,784 0,778
085% 0,772 07765 0,781 0,785 0,784 0,778
0,699 0,96 0957 0973 0978 0977 0,676
ID 0,706 0688 0694 069 0695 081
0,0331 ID 097 096 093 095 0,672
0,0511 0,0401 ID 0959 0962 0,96 0,663
0,0491 0,0510 0,0454 ID 0992 0984 0,673
0,0474 0,0419 0,0400 0,0085 ID 0989 0,672
0,0474 0,0455 0,0400 0,0188 0,0136 ID 0,672
0,1226 0,1164 0,1327 0,1201 0,1223 0,1202 ID

icin bitki genetik g¢esitliliginin 6nemli olabilecegini
vurgulamiglardir. S, angulatus’un Japonya'daki yem
bitkileri ve dogal bitki ortiisii arasinda yetisen yaygimn ve
istilact bir yabanci ot oldugu belirtilmistir. Baz dizilimi
aras1 tekrarlar (ISSR) genotiplemesiyle Japonya’da S.
angulatus'un genetik varyasyon modelleri saptanmistir.
Dort adet ISSR primeri 15 giivenilir bant iretmistir ve
bunlarin 12'si orta ve kuzeydogu Japonya'da alt1 alan
arasinda polimorfik oldugu belirlenmistir. Terzioglu ve
Angin, (1999), S. angulatus i¢in dagilim alanlar ile ilgili
bir ¢alisma yapmuglardir. A7 Trabzon olarak: Yomra, A8
Trabzon Arakli, Of ve Caykara'ya ek olarak A8 Artvin:
Borgka daha oOnce belirlenmistir. Detayli morfolojik
Olgiimler ve Cucurbitaceac cinsinin teshis anahtari
Ingilizce olarak siralanmustir. Yapmis oldugumuz calisma
sonuglarma bakarak Sicyos spp. tiirlerinin  Artvin,
Trabzon’dan sonra Giresun ve Ordu illerinde de
saptanmustir.  Rodriguez-Arévalo  (2012), Chiapas
(Meksika) ve Guatemala’da yapmis oldugu caligmada
yeni bir Sicyos spp. bulmustur. Caligmada toplanan Sicyos
spp. tlrleri 1400 ila 3800 m yiikseklikteki alanlardan
toplanmustir ve yeni bulunan tiiriin ad1 ise S. lirae’dir. Bu
tirlin  stigma loblarmin sekli, yumurtalik ve meyve
bakimindan da S. galeottii Cogn’a benzedigini de
belirtmistir. Rodriguez-Arévalo ve ark., (2004), yliriitmis
olduklar1 bir baska ¢aliyjmada ise Meksika'da iki yeni
Sicyos tiirti saptamiglardir. Yapmis olduklar1 taksonomik
caligmalar sonucunda Guerrero eyaletinden alinan 6rnegin
S. cordifolius’a, Oaxaca eyaletinden alman 6rnegin ise, S.
bulbosus tiiriine ait oldugunu bildirmiglerdir. Ntuli ve
ark., (2015), KwaZulu-Natal Eyaleti'nde bulunan {ig
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ilgeden yedi adet Cucurbita pepo ornekleri toplamislardir tirlerin ~ teshisinde ~ ve  molekiiler  farkliliklar1
ve polimorfik DNA (RAPD) ve basit sekans tekrar1 (SSR) saptanmasinda kullanilmaktadir.
isaretleyicileri kullanilarak C. pepo c¢ogaltilmistir. SSR Sonu¢ olarak Karadeniz Bdlgesi’'nde tarim
belirtegleri toplam 56 allelin, 38'inin (% 68) polimorf alanlarinda, bos alanlarda ve yol kenarlarmda sikga
oldugunu gostermistir. Elde edilen veriler dahilinde rastlanan istilact yabanci otlardan Sicyos spp. ile ilgili
Giliney Afrika'nin kuzeyindeki KwaZulu-Natal adasindaki iilkemizde bu konuda yapilan molekiiler bir ¢aligmaya
C. pepo topraklarinda bol miktarda genetik ¢esitlilik rastlanllmamigtir.  Bu ¢aligma, Sicyos spp.’ye ai
oldugunu gostermistir. Telford ve ark., (2012), Avustralya molekiiler diizeyde ilk ¢aligma olmasi yonii ile 6zgiin bir
ve Yeni Zelanda'da ¢ tir Sicyos'un varhgmi degere sahiptir. Bu ¢aligma gelecekte Sicyos spp.’ye ile
saptamiglardir. Molekiiler veriler bu ii¢ tiiriin S. undara ilgili yapilacak molekiiler karakterizasyon ¢aligmalarina
|.Telford & P.Sebastian, S. mawhai I.Telford & 151k tutacaktir. Calismamiza  benzer  genetik
P.Sebastian ve S. australis oldugunu gostermistir. Ayrica karakterizasyon c¢aligmalar1 ile morfolojik benzerlikleri
i¢ tiire ait teshis anahtar1 ve yasam alanlar1 da bakimindan ayni tiir olarak teshis edilen tiirlerin gergekte
arastirilmistir. farkli tiirler olabilecekleri ortaya konabilir. Ayrica
Genis smniflandirmaya sahip tiirlerin altcinslerini caligmada teshis edilen S. davilae Rodr.-Arév. & Lira tiiri
simiflandirma  iglemi glinimiizde hala sorun teskil Tiirkiye florasi igin yeni bir tiirdiir. Teshis edilen bu yeni
etmektedir. Kapsamli olarak yiiriitiilen molekiiler tiirle gerek herboloji gerekse taksonomi ve sitemik
calismalar S. angulatus’un altcinslerini belirlemede ve bilimine katki saglanmigtir. Ancak morfolojik ve
sistematik olarak yeniden tanimlanmasina yardimci anatomik Ozelliklerinin saptanarak bu tir ile ilgili
olmaktadir. Yapmis oldugumuz c¢alismada gorildigi bilgilerin desteklenmesi gereklidir.

izere rDNA-ITS Sicyos spp’nin altcinslerinin = yeni
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