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OZET: Cesit gelistirmede varyasyon kaynagi olarak kullanilan Kishik Ekmeklik Bugday Melezleme
Bahgesindeki (KMB) 218 adet materyalde danede protein, kirmada SDS sedimentasyon ve Yiiksek
Molekiil Agirlikli Glutenin (YMAG) alt iiniteleri belirlenmis; bunlar arasindaki iliskiler incelenmistir.

Danede protein % 10.7-17.0, sedimentasyon 9.0-24.5 mi arasinda degismistir. Danede protein
arttikga sedimentasyon degeri yiikselmis, ancak iliski istatistiki anlamli olmamistir. Materyalde toplam
17 adet YMAG alt iinitesi belirlenmistir. En fazla 2*, 7+9, 7+8, 5+10 ve 2+12 bulunmustur.
Literatiirde rastlanmayan 13+19, 2+11 ve 2+12.5 alt iiniteleri de materyalde mevcuttur.

Diger alt iinitelere bakilmaksizin alt {initeler tek tek incelendiginde; GluAl'de 2*, GluBl'de
749, GluDl'de ise 2+12 tasiyan genotiplerin sedimentasyon hacmi ortalamasi en yiiksek olmustur. Ikili
kombinasyonlarda; AIbDId en yiiksek sedimentasyon hacmini verirken AlcBIb en diisiik olmustur.
Uglii kombinasyonlarda ise; aca=bcd =bbd en yiiksek sedimentasyon hacmini verirken cbd en diisiik
vermistir.

Kalite skoru yiikseldikge sedimentasyon degeri artma egilimi gostermekte, ancak ikisi
arasinda istatistiki anlamli iligki bulunmamaktadir. Kalite skoru ile danede protein miktar1 arasinda
iliski saptanmamustir.

Tiirkiye'de yetistirilen bazi ekmeklik bugday cesitlerinin YMAG kompozisyonlar1 bulunmus
ve bunlarin ¢esit tanimlanmasinda kullanilabilecegi belirlenmistir.

Anahtar Kelimeler: Kalite, Yiiksek Molekiil Agirlikli Glutenin Alt Uniteleri (YMAG), Protein,
SDS sedimentasyon, Elektroforesis

HIGH MOLECULAR WEIGHT GLUTENIN SUBUNITS IN WINTER BREAD WHEAT AND
THEIR ASSOCIATIONS WITH SOME QUALITY PARAMETERS: RAINFED CONDITIONS

SUMMARY: Grain protein content, whole meal sedimentation and High Molecular Weight Glutenin
(HMWG) subunits of 218 genotypes in winter bread wheat crossing block were determined, and also
the relationships among characters were studied.

Grain protein content ranged 10.7-17.0 % and sedimentation values were 9.0-24.5 ml. As
protein content increased, sedimentation increased, but association was not significant. There were 17
HMWG subunits in the material. The most frequent subunits were 2° , 7+9, 7+8, 5+10 and 2+12 . The
13+19, 2+11 and 2+12.5 subunits were found in the material, which were not cited in literature.

Without taking into consideration of other alleles' composition, sedimentation value of 2 in
GluAl, 7+9 in GluB1 and 2+12 in GluD1 were highest (single allele effect). In double combinations of
alleles; vvhile the mean sedimentation value of genotypes carrying AlbDId was the highest, AlcBlb was
the lowest. In triple combinations; the mean sedimentation value of genotypes carrying aca=bcd=bbd
were the highest, chd was the lowest.

Although sedimentation value tended to increase as quality score increased, there was no
significant relationship between two. There was also no significant relationship between quality score
and protein content.

It was demonstrated that HMGW subunits can be used for cultivar identification in some bread
wheat cultivars grown in Turkey

Key Words: Quality, High Molecular Weight Glutenin (HMWG) subunits, Protein, SDS
Sedimentation, Electrophoresis
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GiRiS

Bugday Tiirkiye'de stratejik bir 6neme sahiptir. Her y1l 9 milyon ha civarinda ekilip 16-20
milyon ton iiretim yapilmaktadir. Bugdayin insan beslenmesinde en dnemli kullanim alam1 ekmek
yapimmindadir. Bugday unundan standart ve belli kalitede ekmek yapilabilmesi icin belli kalite
ozelliklerine sahip olmasi gerekmektedir.

Bugdaym toplam ekmeklik kalitesi genotipik olarak belirlenmekte, ancak cevrenin kalite
tizerine etkisi de biiyiiktiir. Endospermde bulunan protein miktarmin Stesinde protein kalitesinin de
ekmeklik Kkalitesini etkiledigi ¢ok Oncelerden beri bilinmektedir (Finney ve Baremore, 1948).
Bugdayda gluteninler proteinlerin ana unsurlarindandir ve hamurun 6zelliklerini, dolayisiyla ekmeklik
kalitesini 6nemli derecede etkilerler (Payne ve ark., 1987; Weegels ve ark., 1996). iki temel glutenin
tipi bulunmaktadir. Yiiksek Molekiil Agirlikli Gluteninler (YMAG) ve Diisiik Molekiil Agirlikli
Gluteninler (DMAG). YMAG'leri kontrol eden GluAl, GluB1 ve GluD1 lokuslarindaki genler sirasiyla
1A, 1B ve 1D kromozomlarinin uzun kollarinda bulunurken; DMAG'Ieri kontrol eden GIuA3, GluB3
ve GluD3 lokuslar1 ayni kromozomlarin kisa kollar1 {izerinde bulunmaktadir (Jackson ve ark., 1983;
Gupta ve Shepherd, 1990). DMAG alt iiniteleri undaki toplam proteinin % 32.5, YMAG alt {initeleri
ise % 7.5'unu olugturmasina ragmen hamur ve ekmeklik kalitesi iizerine etkisi 6nemlidir. (Gras ve ark.,
2001). Her bir Glul lokusu iki tip glutenin alt tnitesini belirleyebilir (Payne ve ark., 1981). Ancak
GluAl allelleri bulunan ¢ogu hekzaploid bugdayda maksimum bir glutenin alt iinitesi bulunur.

YMAG'nin hamur 6zellikleri ile iliskisinin belirlenebilmesi igin degisik ¢alismalar yapilmistir
(Payne ve ark. 1987, MacRitchie ve ark., 1990, Trethowan ve ark., 2001, Eagles ve ark., 2002). Payne
ve ark. (1987) her bir allel i¢in bir kalite degeri belirleyip bunlarin toplanmasi ile bir genotip i¢in
toplam kalite derecesi olugturma imkani saglamistir. Bu Glul derecelendirme sisteminde bir genotipin
toplam derecesi maksimum 10 olabilir (Tablo 1).

Tablo 1. YMAG Allelleri i¢in Glu | Kalite Skoru

Glu I skoru GluAl GluB1 GluD1

4 5+10(d)

3 1(a), 2" 17+18(i), 7+8(b)

2 7+9(c) 2+12(a),3+12(b)
1 N(c) 7(a), 6+8(d) 4+12(c)

Ingiltere'de yetistirilen bugdaylarda ekmeklik Kkalitesindeki varyasyonun % 55-67'si Glul
derecelendirmesi ile agiklanabilmistir (Payne ve ark. 1987). Bu derecelendirme sistemi kullanilarak
disik Glul derecesi olan GluAlc, GluBla, GluBId ve GluBlc iceren materyalin populasyondan
uzaklastirilmasi ve yiiksek Glul derecesi olan, 6zellikle GluD1 d, igeren materyalin se¢imi ile ekmeklik
kalitesinde biiyiik ilerleme kaydedilmistir.

SDS (Sodyum Dodesil Siilfat) sedimentasyon testi ile hamur kalitesi indirekt olarak dl¢iiliir ve
hamur kuvveti ile yakindan ilintilidir (Preston ve ark. 1982; O'Brien ve Ronalds, 1984). Carrillo ve ark.
(1990) ve Rousset ve ark. (1992) melezden gelen saf hatlar1 ve Dencic ve Vapa (1996) degisik ¢esitleri
kullandiklar1 calismalarda SDS sedimentasyon degerleri icin Glul lokuslar1 arasinda Onemli
interaksiyonlarin oldugunu goézlemlemisglerdir. Dencic ve Vapa (1996) GIuAl lokusundaki 0, 2+12'nin
(GluD1) bulundugu durumda, ekmek hacmi harig diger biitiin ekmek yapim kalite unsurlarinda 1 ve 2”
allellerine gore pozitif etki gostermistir. 5+10 (GluD1) tasiyan gesitlerde ise 2* alt iinitesi 1 ve 0 alt
iinitelerine gore kalite 6zellikleri daha iistiin olmustur. Bekes ve ark. (2001) YMAG alt iinitelerinin
allelik kombinasyonlarinin hamurun kuvveti (Rmax maksimum direng) iizerine olan etkilerini:
aid>bid>> aed=bed~aiax~bia>>aea>bea seklinde bulmuslardir.

Simdilerde hem YMAG hem de DMAG'lerin hamurun kalitesini 6nemli derecede etkiledigi
konusunda fikir birligi bulunmakta, ancak tek tek allelerin etkisinin biiyiikliigii konusunda degisik
sonuglar bulunmaktadir(Payne ve ark. 1987, Gupta ve ark., 1991, Dencic ve Vapa, 1996, Cornish ve
ark., 2001a). YMAG allellerinin hamurun kuvveti, DMAG
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allelerinin ise hamurun elastikiyeti tizerine 6nemli etkileri bulunmaktadir (Cornish ve ark., 2001a).

Gluten proteinleri ayni zamanda ¢esit tanimlamasinda da yaygin olarak kullanilmaktadir
(Lookhart ve Wrigley, 1995, Cornish ve ark., 2001b).

Islah programlarinda materyal sayisinin oldukca fazla olmasi ve erken generasyonlarda drnek
miktarinin az olmasi nedeniyle materyalin son {iriin kalitesini belirlemek i¢in degisik dolayli kalite
Olciim yontemleri gelistirilmistir. Yukarida verilen ¢aligmalarin ¢ogu bu dolayli 6l¢iim tekniklerinde
elde edilen sonuglarmn 1slah programlarinda kullanilabilirliginin test edilmesidir.

Bu calismada amag: Kishik ekmeklik bugdayda yagmura bagimli kosullar igin g¢esit
gelistirmede varyasyon kaynagi olarak kullanilan melezleme bahgesindeki materyalin YMAG alt
tinitelerinin, SDS sedimentasyon hacminin, danede protein oraninin belirlenmesi; 6l¢iilen karakterler
arasindaki iliskilerin belirlenmesi; materyal iizerinden allelik kombinasyonlarin kalite degerleri lizerine
etkisinin aragtiritlmasi ve Tirkiye'de halen yetistirilen veya gegmiste yetistirilmis kislik ekmeklik
bugday ¢esitlerinin Glul allelik kompozisyonunun belirlenmesidir.

MATERYAL ve METOD

Calismada kullanilan materyal 1995-96 yilinda Eskisehir Anadolu Tarimsal Arastirma
Enstitiisiiniin yagmura bagimli kosullarda yetistirilen ve ¢esit gelistirme ¢alismalarinda ebeveyn olarak
kullanilan ¢esit/hatlarin bulundugu Melezleme Bahgesindeki (KMB) materyaldir. KMB'de yerli,
yabanci orijinli ¢esit ve hatlar, lokal ¢esitler, 1slah programinda gelistirilmis ileri ¢ikmis hatlardan
olusan 218 adet hat/cesit bulunmaktadir. Materyal, Eskisehir'de, ekim ayimun ilk yarisinda 2m X 2 sira
olacak sekilde elle ekilmistir. Saf madde iizerinden dekara 8 Kg N (yarist ekimde, diger yarisi
kardeslenme doneminde), 6 Kg P,05 (tamami ekimde) gilibre uygulanmistir. Hasat doneminde her
hat/gesitten alinan tohum 6rnekleri laboratuvara gonderilmis, analizler bu 6rneklerde yapilmistir.

Kirmada SDS Sedimentasyon analizi (Pena ve ark., 1990)'a gére yapilmistir. Protein analizleri
danede % olarak belirlenmigtir. Her hat/¢esidin proteinleri SDS-PAGE ile YMAG alt {initelerine
ayristirilarak genotiplerin kompozisyonlart belirlenmistir. Analizler CIMMYT (Uluslararasit Misir ve
Bugday Arastirma Merkezi, Meksika) laboratuvarinda yapilmustir.

SONUCLAR ve TARTISMA

Danede protein %10.3-17.0 arasinda (ortalama % 13.2) degisirken kirmada SDS
sedimentasyon degeri 9.0-24.5 mi arasinda degismistir. Danede protein arttik¢a sedimentasyon
degerinde artma egilimi olmasina ragmen ikisi arasinda istatistiki olarak anlaml1 iligski bulunmamustir.

Materyalde toplam 17 adet YMAG alt iinitesi bulunmaktadir. 2%, 7+9, 7+8, 5+10 ve 2+12
yiiksek oranlarda bulunurken digerleri daha diigiik oranlarda bulunmustur (Tablo 2). Ayrica,
literatiirlerde rastlanilmayan GluBl'de 13+19, GluDl'de 2+11 ve 2+12.5 bantlar1 bulunmustur. 2+12.5
3 adet lokal gesitte ve bunlarin birisi ile yapilan melezde gelistirilen bir gesitte bulunmaktadir. Bu bant
bu ¢esitlere 6zgii olabilir.

GluAl Alleli
Toplam 218 adet materyalden 126 adedinde 2*, 40 adedinde 1 bulunurken 39 adedinde O alt

initesi bulunmaktadir, 13 adedi ise GluAl alt {initeleri bakimindan karigik bulunmustur (Tablo 2).
Payne kalite skoruna gére materyalin % 76'sinda kalite yoniinden istenen alt iiniteler bulunmaktadir.
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Tablo 2. KMB'de Bulunan Materyalin Allelic ve YMAG Alt Uniteleri Dagihim

GluAl GluBl GluDl
Alt Unite  |Say1 Alt Unite  |Say1 Alt Unite [Say1
2* 126 7+8 70 5+10 131
1 40 17+18 14 2+12 58
0 39 7+9 93 3+12 4
Karisik 13 6+8 6 4+12
7 10 2+11 1
20 3 2+12.5 3
13+16 1 Karigik 16
13+19 1
Karigik 20
Toplam 218 218 218
GluBl Alleli

Materyalde GluBl'in kodladigi toplam 8 adet YMAG alt {initesi bulunmaktadir (Tablo 2). En
fazla 7+9, 7+8 bulunmakta digerleri ise daha diisiik sayilarda bulunmaktadir. Bu sonuglar Eagles ve
ark. (2002)'nin sonuglari ile uyumludur. 20 adet materyalde herhangi iki alt iinite birlikte bulunmustur;
bu genotip bu 6zellik yoniinden karisiktir. Ekmeklik kalitesi agisindan istenen 7+8 ile 17+18 materyal
icinde toplam % 38.5 oraninda bulunurken, kalite skoru daha diisiik olan 7, 7+9 ve 6+8'in toplam1 %
50 oraninda bulunmaktadir. Payne kalite skorunda bulunmayan 13+19 alt iinitesi de materyal iginde
bulunmustur.

GluDl Alleli

Materyalde GluDl allelinin kodladigi 6 adet alt inite bulunmaktadir. Materyalde ekmeklik
kaliteyi olumlu yonde etkiledigi belirtilen, kalite skoru en yiiksek olan ve bulunmas istenen 5+10 % 60
oraninda bulunurken, daha sonra kalite skoru daha diisiik olan 2+12 % 26.6 oraninda bulunmustur.
Diger alt tniteler daha diisiikk oranlarda bulunmaktadir. Payne skorunda bulunmayan ve literatiirde
rastlanmayan 2+11 ve 2+12.5 alt {initeleri de sirasiyla 1 ve 3 genotipte belirlenmistir.

YMAG Alt Uniteleri ile Kalite Parametreleri Arasindaki iliskiler

Danede protein oranlari ile alleller arasinda bir iligki bulunmamistir. Alt tniteler tek tek
incelendiginde GluBl 'de kalite skorlar1 daha diisiik olan 7+9 tasiyan genotiplerin ortalama
sedimentasyon degerleri 7+8 tasiyanlardan, GIuDI'de 2+12 tasiyan genotiplerin ortalama
sedimentasyon degerleri 5+10 tasiyanlardan daha yiiksek olmustur. GluAl'de diger alt initelere
bakilmaksizin en yiiksek sedimentasyon degeri 2*'de elde edilirken, en diisiik sedimentasyon 0'da elde
edilmistir (Tablo 3).

Tablo 3. Glu Allelerinin Kodladigi YMAG Alt Unitelerinde Olarak Ortalama Danede Protein ve SDS
Sedimentasyon Degerleri

GluAl GluBI GlubDlI

Alt  |Dan.Prot|Sed [Say1|Alt |Dan.Prot|Sed [Sayr |Alt Dan.Prot [Sed |[Say1
Unite |% .ml Unite |% .ml Unite  |% Bl

0 12.9 16.7 (39 |7+9 (133 18.7 |70 |2+12 (133 185 |58

1 135 17.7 140 |7+8 [13.3 174 |93 |5+10 [13.2 18.1 (131
2* 13.3 18.8 (126
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Allelik kombinasyonlarin etkilerini belirlemek i¢in materyal icinde fazla sayida bulunan allellerin
ortalamalar1 iizerinden degerlendirmeler yapilmustir. iki allelin ayn1 zamanda bulundugu durumlarda
sedimentasyon hacmi, en yiiksekten en diisiige dogru, AlbDId>B1cD1
a=AlbBlc>AlbBlb>BlbDla=B1 cbld=AlaDla=AlbDla=AlcBlc
>AlaBlc>AlaB1b>B1bD1d>AlaD1d=A1cD1d>AlcBlb seklinde gerceklesmistir. AlcDla ise
materyalde birlikte bulunmamaktadir. incelenen materyalde kalite yoniinden istenen GluBIb en yiiksek
sedimentasyon degerini GluAlb ile birlikte, daha sonra, GluAla, GluAlc ile yanyana bulundugunda
vermistir. Buna benzer durum GluDId i¢in de gegerlidir; yiiksek skor alan GluDId, yine kalite i¢in
yiiksek skor alan GluAlb ile birlikte bulundugunda en yiiksek sedimentasyon hacmi elde edilmistir.
GluBlIb, kalite yoniinden diisiik skor alan GluAlc ile bir arada bulundugunda ise en diisiik
sedimentasyon hacmi elde edilmistir.

Ucglii kombinasyonlarin degerlendirilmesi igin her kombinasyonda diisiik sayida materyalin
bulunmasi nedeniyle genotipik etkiyi elimine etmek i¢in tek tek biitiin kombinasyonlarin
karsilagtirilmasi yerine Payne ve ark. (1987)'nin gelistirmis oldugu kalite skoruna gore degerlendirme
yapilmistir. Buna gore en fazla sayida materyal 8 skorunda yer alirken onu 9, 7 ve 10 takip etmistir;
sadece 5 tane genotip 6 almustir (Tablo 4). Ayni skor i¢inde yer alan genotiplerin ortalamasi lizerinden
degerlendirmeler yapildiginda; skor yiikseldik¢e sedimentasyon degerinde artma egilimi goriiliirken,
kalite skoru 7 alan grubun sedimentasyon hacmi 9 olan gruptan daha yiiksek olmustur. Bu durum genel
sonuglarin aksine bir durum gosterirken Dencic ve Vapa (1996)'nin sonuglart ile uyumludur. 5 ve 6
skoru alan genotip sayisinin ¢ok diisiik olmasi nedeniyle grubun genel 6zelligini yansittig1 sdylenemez.

Her ne kadar genotipik ge¢mis etkili olsa da {iglii kombinasyondaki grup basina genotip sayist
10'un iizerinde olan YMAG alt {initesi bakimindan {iglii kombinasyonlar1 karsilastirdigimizda SDS
sedimentasyon degeri bilyiikten kiigiige dogru aca=bcd=bba>bca>bbd=ccd>acd=abd>cbd seklinde
gerceklesmistir. 48 adet genotip herhangi iki bant bakimindan karigik bulunmus, bunlar degerlendirme
dis1 tutulmustur.

Kalite skoru ile danede protein miktar1 arasinda bir iligki goriilmemistir.

Tablo 4. Payne Kalite Skoruna Gore Ayni Skor I¢inde Yer Alan Genotiplerin Sayist ve
Bunlar Uzeriden Ortalama Sedimentasyon ve Danede Protein Degerleri

Skor Danede SDS Genotip
Protein (%) Sedimentasyon (mi) __|Sayist

10 13.2 19.5 31

9 135 18.8 47

8 13.0 16.9 51

7 13.2 19.1 35

6 14.1 19.8 5

5 12.1 17.0 1

Karisik 48

Toplam 218

Calismada ayrica iilkemizde iiretilen cesitlerin YMAG alt {initeleri bakimindan allelik
kombinasyonlart belirlenmistir (Tablo 5). GluAl'de c¢ogunlukla 2* bulunurken, GIuBl'de 7+8
¢ogunlukla bulunmus, GluDI'de ise en fazla 5+10, onu 2+12 takip etmistir. Ayrica, GluDI'de
literatiirlerde rastlanmayan 2+12.5 bandi Kutluk94 ve 3 adet lokal gesitte bulunmustur. Calibasan,
Kutluk94'iin ebeveynlerinden birisidir; Kutluk94'teki bandin kaynaginin Calibasan olma ihtimali
yiiksektir. Topbas ancak, morfolojik olarak birbirinden farkli olan Ak702 ve Sertak52 cesitleri ayni
bant kombinasyonuna sahiptir.

YMAG alt iinitelerinin g¢esit tanimlanmasinda, 6zellikle morfolojik olarak birbirine benzeyen
cesitlerin ayirdedilmesinde kullanilabilecegi bu calismada da teyit edilmistir. Ornegin basak ve bitki
morfolojileri ve dane fiziksel goriiniimleri yoniinden birbirine benzeyen Bezostaya, Katea, Momtchill,
Saraybosna ve Vratza ¢esitlerini YMAG alt iinitelerine bakarak ayirmak miimkiindiir. Bezostaya 2*,
7+9, 5+10 tasirken, Katea 1, 7/6+8,
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2+12, Momtchill 2*, 7+9, 2+12, Saraybosna 1,7+9, 2+12, Vratza 2*, 7+9, 2+12 tasimaktadir
(Tablo 5). Ayrica yine morfolojik olarak biribirine ¢ok benzeyen Gerek79 2%, 7+8, 2+12 tasirken
Kirg1z95 GluDI lokusunda bagka allel tasimast nedeniyle molekiiler olarak ayirmak miimkiindiir.

Tablo 5. Tirkiye'de Yetistirilen Bazi Yerli, Yabanci Orijinli ve Lokal Cesitlerin Allelik

Kombinasyonlart
Tecil [Cesit Ad1 0O.Y* [Danede Prot (%) [SDS GluAl |GluB1 |GluDlI
Yili Sed (ml)
1 (1931 |Ak702 K 16.4 145 2% 748 3+12*
2 |1934 |Sertak52 K 15.8 115 2% 748 3+12*
3 [1939 |Yayla305 K 14.8 22.0 2% 7+8 3+12*
4 11963 |Yektay406 (S 12.4 225 2% 7+8 2+12
5 1964 |4-11 K 14.6 18.0 2% 748 2+12
6 |1964 |4-22 K 14.3 21.0 2% 748 2+12
7 |1967 |Bolal2973 |K 14.0 20.0 2% 7+8 5+10
8 [1967 |Kirag66 K 14.8 145 2% 7+8 5+10
9 |1970 |Bezostaya |[S,K (134 20.0 2* 7+9 5+10
10 |1979 |Gerek79 K 125 18.5 2% 748 2+12
11 (1979 |Haymana79 |K 13.8 21.0 1/2* 7+9 5+10/2+12
12 |1979 |Kirkpmnar79 |S 12.3 20.5 2* 7 5+10
13 |1985 |Atay85 S 10.7 15.0 2* 7 5+10
14 (1991 |ES14 S 115 21.0 2% 17+18 |5+10
15 1991 |Giin91 K 12.4 21.0 2% 17+18 |5+10
Tecil |Cesit Adi O.Y* |Danede Prot (%) [SDS Sed [GIuAl |GluB1  |GluDlI
Yili (ml)
16 (1994 |Dagdas94 |K 141 12.0 2% 7+8/6/18 |2+12/5+10
17 (1994 |Kutluk94 K 14.4 20.0 2% 6+8 2+12.5
18 1995 |Kirgiz95 K 13.8 135 0/1 748 2+12
19 |1995 [Sultan95 S 12.0 12.7 2% 7 5+10
20 |1997 [Siizen97 K 13.7 14.0 0 748 5+10
21 1997 [Kiac197 S 12.6 135 1 748 5+10
22 |Lokal [Calibasan K 13.8 16.0 2% 6+8 2+12.5
23 |Lokal [Domani¢ K 13.2 14.5 2% 6+8 2+12/12.5
24 |Lokal |Zincirli K 13.0 11.0 2* 6+8 2+12.5
25 Gonen" S 11.8 23.0 2% 17+18  |2+12
26 Hawk K 12.6 22.0 2% 7+9 5+10
27 Katea K,S [12.2 215 1 7/6+8 2412
28 Lancer K 14.8 12.0 0 13+19 5+10
29 Momtchill K,S [15.9 22.0 2* 749 2412
30 MV12 K,S (122 22.0 2% 7+9 5+10
(Atilla)
31 Saraybosna |K,S [14.5 21.0 1 749 2412
32 Vratza SK ]14.3 215 2* 7+9 2+12

*(.Y. Onerildigi Yer, ** Yazhk cesit
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