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Oz

Bu calisma, Ogle1040/Tam 0-301 yulaf genetik haritalama populasyonuna ait 136 hat ve ebeveynlerin
yag icerigi ve yag asidi kompozisyonunu belirlemek amaciyla Kahramanmaras kosullarinda yirutilmustir. Yulaf
bitkisinde genetik haritalama yapabilmek amaciyla olusturulan Ogle1040/Tam 0-301 popilasyonunda bugiine
kadar birgok fenotipik 6zellik incelenmistir ve bu o6zellikler genotipik datalarla iligskilendirilmistir. Calismada,
Ogle1040/Tam 0-301 popilasyonun ve ebeveynlerinin yag icerigi ve yag asidi kompozisyonlarinin (palmitik asit,
stearik asit, oleik asit, linoleik asit, alfa-linolenik asit, lignoserik asit, nervonik asit, myristik asit, palmiteloik,
gama-linolenik, dihomo-gama-linolenik asit, heneikosanoik asit, behenik asit ve laurik asit) incelenmesi
amagclanmigtir. Arastirma sonuglarina gore, Ogle1040 gesidinin yag icerigi % 4.82 olurken, TAM 0-301 gesidinin
yag icerigi ise % 5.54 olmustur. Ogle1040/Tam 0-301 popiilasyonunda ise yag icerigi % 2.65 ile 5.89 degerleri
arasinda degismistir. Ogle1040/Tam 0-301 popiilasyonuna ait 136 hat ve ebeveynlere ait ortalama yag icerigi %
4.89 olarak saptanmistir. Yulafta en temel bulunan yag asitlerinin linoleik, oleik ve palmitik asitler oldugu
sonucuna ulasilmistir Palmitik asit bakimindan OT42, OT98 ve 0T84 (% 28.05, 25.24 ve 24.25) en yilksek
degerleri alirken, Oleik asit bakimindan OT2, OT16 ve OT63 (% 41.94, 40.99 ve 39.29) 6ne ¢ikmis ve linoleik asit
bakimindan da OT129, OT111 ve OT133 (% 49.74, 46.36 ve 46.01) genotipleri diger hatlardan yiiksek degerlere
sahip olmustur. Bu sonuglara gore, genotipler yag orani, stearik asit, oleik asit, nervonik asit, palmiteloik asit, ve
laurik asit 6zelliklerine gore normal dagilima yakin bir dagihm gostermisler ve bu ¢alismada elde edilen bu
verilerin kantitatif 6zelliklerin kromozomlar tizerinde bulundugu yerlerin tespit edilmesi (QTL) bakimindan
kullanilabilecegi anlagiimistir.

Anahtar kelimeler: Yulaf, yag icerigi, yag asidi kompozisyonu, genetik haritalama populasyonu, kantitatif
ozellikler

Determination of Oil Content and Fatty Acid Composition of Oat Genetic Mapping
Population Ogle 1040 / TAM 0-301

Abstract

This study was carried out to determine oil content and fatty acid composition of 136 lines belonging
to Ogle1040/Tam 0-301 oat genetic mapping population and the parents under Kahramanmaras conditions.
The Ogle1040/Tam 0-301 population which was created to construct genetic mapping in oat crop, to date
many phenotypical traits were investigated and those traits were related with the genotypic data. In the
research, it is aimed to investigate fatty acid content and fatty acid compositions (palmitic acid, stearic acid,
oleic acid, linoleic acid, alfa-linolenic acid, lignoseric acid, nervonic acid, myristic acid, palmiteloic acid, gama-
linolenic acid, dihomo-gama-linolenic acid, heneicosanoic acid, behenic acid and lauric acid) of the
Ogle1040/Tam 0-301 population and the parents. According to the results, the fat content of the Ogle1040
cultivar was 4.82%, while the fat content of TAM 0-301 was 5.54%. The fatty acid content of the Ogle1040/Tam
0-301 population varied from 2.65 to 5.89%. The average fat content of 136 lines and the parents belonging to
Ogle1040/Tam 0-301 were determined as 4.89%. It was concluded that the main fatty acids of lipids in oats are
linoleic, oleic, and palmitic acids. In terms of palmitic acid OT42, OT98 and OT84 (28.05, 25.24 and 24.25%) had
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higher ratios while, 0T2, OT16 and OT63 (41.94, 40.99 and 39.29%) was higher for oleic acid and 0T129, 0T111
and OT133 (49.74, 46.36 and 46.01%) genotypes were the highest for linoleic acid. In addition, it was concluded
that the genotype was effective on the fat and fatty acid composition of the oat grain. Based on the results,
genotypes showed a normal distribution for fat content, stearic acid, oleic acid, nervonic acid, palmiteloic acid
and lauric acid traits and it is understood that the data obtained from this research could be used for

determination of quantitative traits (QTL) on chromosomes.

Key words: Oat, fat content, fatty acid composition, genetic mapping population, quantitative traits.

Giris

Yulaf (Avena sativa L.), diinyada insan
beslenmesinde ve hayvan yemi olarak kullanilan bir
tahil bitkisidir (Hoffmann, 1995; Peterson ve ark.,
2005). Kalturd yapilan yulaf hekzaploid (2n=6x=42)
olup Avena sativa L. ve Avena byzantina Coch.
turlerini  kapsamaktadir.. Yulaf diger tahillarla
kiyaslandiginda daha marjinal alanlarda
yetistirilebilmektedir (Hoffmann, 1995; Ren ve ark.,
2007).

Yulaf 6ncelikle atlari beslemek amaciyla
kullanilan bir Griin olarak 6n plana ¢ikmistir ancak
ayni zamanda gida dUretimi igin ham materyal,
eczacilikta hammadde ve biyomateryal olarak
kullanilmaktadir (Fan ve ark. 2004). Yulafin insan
saghgl Uzerindeki olumlu etkilerinden dolayi son
zamanlarda yulaf tiketimine olan ilgi artmistir.
Yulaf ve yulaf bazli Griinleri tiketen insanlarin
serum kolesteroll ve diger kardiyovaskiler hastalik
risklerinin ~ azalmasi, kanser  diyabet ve
gastrointestinal bozukluklarin 6nlenmesi yulafin
saglk Gzerindeki olumlu etkileri ile bagdastiriimistir
(Gangopadhyay ve ark., 2015; Grundy ve ark.,
2018).

Yulaf diger tahillar ile kiyaslandiginda
toplam protein, ham vyag, diyet lifi (nisasta
olmayan), antioksidanlar, vitaminler, amino asit
kompozisyonu ve mineral igerigi bakimindan daha
avantajlidir (Sangwan ve ark., 2014). Iinsan
beslenmesinde yulaf tanesinin  protein ve
¢ozilebilir lif (B-glukan) oraninin yiiksek, yag oranin
ise disik olmasi istenmektedir. Hayvan
beslenmesinde kullanilan yulaf tanesinin ise
insanlar igin istenilen dusik yag, yiksek B-glukan
oranlarinin aksine maksimum enerji saglamasi igin
protein ve yag oraninin yiksek, B-glukan oraninin
ise diisik olmasi istenmektedir (Peterson ve ark.,
2005).

Yulaf tanesinin sahip oldugu yag icerigi %
2'den % 18’e kadar genis bir aralikta degisim
gostermektedir (Frey ve Holland, 1999; Halima ve
ark., 2015). Yulafin sahip oldugu bu yiksek yag
iceriginin yaklastk % 75'nin doymamis yag
asitlerinden (palmitik, oleik ve linoleik) meydana
gelmesi onu diger tahillardan farkli kilmaktadir
(Kan, 2015). Toplam vyag icerigi ve endospermde
lipit biriktirme yetenegi genotipten glicli bir
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sekilde etkilenmektedir (Thro ve ark.,1985).
Doehlert ve ark., (2001), yulaf tanelerinin sahip
oldugu yag iceriginin gevre faktorlerinden daha az
etkilendigini yag igerigi Gzerinde genetik farkliligin
daha etkili oldugunu belirtmislerdir.

Yulaf bitkisinin genomunun
haritalanabilmesi ve tarimsal Ozelliklerle genetik
ozelliklerin karsilastirilabilmesi ve

interaksiyonlarinin ortaya g¢ikarilabilmesi igcin model
bitki populasyonlari gelistirilmistir. Bu
popllasyonlardan bir tanesi de Ogle1040/Tam O-
301 popilasyonudur (Dumlupinar ve ark., 2019).
Bu popitlasyon Amerika Birlesik Devletlerinde bu iki
ebeveyn melezlenerek  elde edilmis ve
kendilenerek Fs durumuna getirilmistir (Portyanko
ve ark., 2001). Bu ¢alismanin amaci, Ogle1040/Tam
0-301 populasyonuna ait 136 adet genotip ve
ebeveynlerin yag ve yag asitleri kompozisyonlarini
karakterize etmektir.

Materyal ve Metot

Calismada, Portyanko ve ark., (2001)’in
gelistirdigi yulaf genetik haritalama popilasyonu
Ogle1040/Tam 0-301 popilasyonuna ait 136 hat
ve ebeveynleri (Ogle1040 ve Tam 0-301) materyal
olarak kullanilmistir.

Bu ¢alisma 2012-2013 drin yetistirme
sezonunda Kahramanmaras kosullarinda
yaratilmustir. Ekim islemi 1 metre uzunlugundaki
tek siralara metrekareye 350 tane gelecek sekilde
yapilmistir. Ekimle birlikte 60 kg/ha N ve 60 kg/ha
P20s kardeslenme doneminde ise Ust glibre olarak
80 kg/ha N giibresi kullanilmistir. Genis yaprakli
yabanci otlar ile micadele etmek igin herbisit
(Tribenuron-methyl % 75) kullanilmistir. Hasat
yulaf hatlari olgunlastik¢a orak ile yapilmis ve basak
harman makinasi ile patoz edilerek taneler elde
edilmistir.

Yulaf genetik poptlasyonuna ait hatlar ve

ebeveynleri orakla bicilerek, basak harman
makinasinda harmanlanmistir. Arastirmada, tek
bitki siralarina ekilen yulaf hatlarindan ve

ebeveynlerden elde edilen tohumlar ogitilerek
Soxhlet metoduyla vyag icerigine bakilmistir
(Soxhlet, 1879). Yag asitleri (palmitik asit, stearik
asit, oleik asit, linoleik asit, alfa-linolenik asit,
lignoserik asit, nervonik asit, myristik asit,
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palmiteloik, gama-linolenik, dihomo-gama-linolenik
asit, heneikosanoik asit, behenik asit ve laurik asit)
analizleri metil-esterlesme ve standart hazirlama
isleminden  sonra  Shimadzu marka gaz
kromatografi (GC) cihazinda yapilmistir (Robert ve
ark., 2004).

Yag ve yag asidi kompozisyonlarina ait
Histogramlar MS Excel yazihmi kullanilarak
olusturulmustur. Yag igerigi, palmitik asit, oleik asit
ve linoleik asit degerlerine ait Z-skoru degerleri
Iverson (2011)'in belirtigi formal (Esitlik 1) ile
hesaplanmis ve web-tabanh bir uygulama ile P-
degerleri hesaplanmistir
(https://goodcalculators.com/p-value-
calculator/?pinpt=-7&tpval=2).

x_
Z—Skoruz—”
o

z standart skor; x ebeveyn ortalamasi; p deneme
ortalamasi; ve o 6rnegin standart sapmasi.

Bulgular ve Tartisma

ideal bir QTL haritalama calismasinda
incelenen o6zelliklerin normal dagilim gostermesi
beklenmektedir. Normal dagilimdan sapmalar, QTL
tespitlerinin - dogrulugunu etkileyebilmekte ve
yanls QTL tespitlerine neden olabilmektedir.
Arastirmada incelenen  Ozelliklere ait  veri
dagilimlari sonraki QTL g¢alismalarinda kullanilmak
Gzere histogramlar kullanilarak degerlendirilmistir.
Bunlardan yag icerigi ve toplam yag iceriginin
yaklasik % 75’ini olusturan doymamis yag asitleri
palmitik, oleik ve linoleik asitlere (Sunulu, 2021) ait
tanimlayici istatistikler Cizelge 1’de verilmistir.

Cizelge 1. Yag igerigi ve bazi doymamis yag asitlerine ait tanimlayici istatistikler.

Yag lcerigi Palmitik Asit Oleik Asit Linoleik Asit
Ebeveyn Ortalamasi 5,18 19,28 32,53 39,96
Deneme Ortalamasi 4,89 18,48 30,88 38,43
Standart Sapma 0,981 2,447 5,435 5,276
Z-Skoru 0,295 0,326 0,303 0,289
P-Degeri 0,38% 0,37% 0,38% 0,38%

od jstatistiki olarak dnemli degil

Yulaf genetik haritalama popiilasyonu
Ogle1040/Tam 0-301 popilasyonuna ait 136 hat
ve ebeveynlere ait yag oranlar Sekil 1'de
histogram olarak verilmistir. Yag analizi sonuglarina
gore, Ogle1040 % 4.82 yag oranina sahip olurken,
Tam 0-301 ise % 5.54 yag oranina sahip olmustur.
Ogle1040/Tam 0-301 poptilasyonuna ait 136 hat
ve ebeveynlere ait ortalama yag icerigi % 4.89
olarak  saptanmistir.  Popilasyonu olusturan
genotiplerin 20 tanesi en yiksek yag orani degerini
almistir (% 6.29). Diger genotipler ise genel olarak
% 2.65 ile % 5.89 oraninda yag igerigine sahip
olmuslardir (Sekil 1). Saastamoinen ve ark., (1989),
yulaf genetik kaynaklarinda yag oranlarinin % 6.1
ile % 7.8 arasinda oldugunu saptamislardir.
Bununla birlikte Welch ve ark., (2000), yaptiklari
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calismada Ug yulaf tUrine ait (A. agadiriana, A.
atlantica ve A. damascena) yag oraninin % 4.2 ile %
10.6 arasinda oldugunu saptamiglardir. Sterna ve
ark., (2016) yulaf yag icerigini % 5.20 ile % 12.40
arasinda hesaplamiglardir. Yulaf tanesinin yag
icerigi % 2’den % 18’e kadar genis bir aralikta
degisim gostermektedir (Frey ve Holland, 1999;
Halima ve ark., 2015). Yulaf tanesinin sahip oldugu
yag icerigi lizerinde genotip ve ¢evrenin birlikte etki
ettigini gdsteren bir¢ok calisma vardir (Mut ve ark.,
2018; Bagcl ve ark., 2019; Erbas Kose ve ark.,
2020). Bununla birlikte yulaf tanesinin yag icerigi
lizerinde genotipin ¢evreden daha etkili oldugunu
bildiren ¢alismalarda vardir (Doehlert ve ark., 2001;
Dhanda, 2011; Carlson ve ark., 2019).
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Sekil 1. Ogle1040/ TAM 0-301 poplilasyonu yag oranina ait histogram.

Calismamizda kullandigimiz yulaf
genetiklerinin sahip oldugu yag icerigi ¢ok genis bir
aralikta degisim gostermektedir ve arastirma
sonuglarimiz dnceki ¢alismalarda uyusmaktadir.
Ogle1040/Tam 0-301 popilasyonuna ait 136 hat
ve ebeveynlere ait doymamis vyag asitleri
iceriklerine ait histogramlar Sekil 2’de verilmistir.
Oleik asit analizi sonuglarina gore, Ogle1040 %
31.35, Tam 0-301 ise % 33.70 oraninda oleik aside
sahip olmustur. Popiilasyonu olusturan
genotiplerin 9 tanesi en ylksek yag asidi orani
degerine (% 41.45) sahip olurken popilasyonun
blyik ¢ogunlugu % 26.69 ile % 38.13 oleik aside
sahip olmustur. Ogle1040/Tam 0-301
popilasyonuna ait 136 hat ve ebeveynlere ait
ortalama oleik asit orani % 29.19 oldugu tespit
edilmistir. Linoleik asit analizi sonuglarina gore,
Ogle1040 % 40.72 linoleik asidi oranina sahip
olurken, Tam 0-301 ise % 39.19 oranina sahip
olmustur. Popilasyonu olusturan genotiplerin 9
tanesi % 49 ile en yiksek yag asidi orani sahip
olmustur. Genotiplerin buyik ¢ogunlugunun (112)
sahip oldugu linoleik asit degeri % 36.17-45.22
arasinda degisiklik gostermistir. En disuk linoleik
asit icerigine sahip 13 genotip ise % 3-13.57
arasinda  degisim  gostermistir  (Sekil  2).
Ogle1040/Tam 0-301 poptlasyonuna ait 136 hat
ve ebeveynlere ait ortalama linoleik asit orani %
35.77 oldugu saptanmistir. Palmitoleik asit analizi
sonuglarina goére, Ogle1040 % 0.26 palmitoleik asidi
oranina sahip olurken, Tam 0-301 ise % 0.20
oranina sahip olmustur. Popilasyonu olusturan
genotiplerden 31 tanesinde palmitoleik aside
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rastlanmamistir.  OT102 genotipi en ylksek
palmitoleik aside (% 0.67) sahip olurken diger
genotipler ise genel olarak % 0.11 ile % 0.52
oraninda degisim gostermistir. Ogle1040/Tam O-
301 poplilasyonuna ait 136 hat ve ebeveynlere ait
ortalama linoleik asit orani % 0.19 olarak
saptanmistir (Sekil 2). Ogle1040 ve Tam 0-301
ebeveynlerinin arasidonik asit icerigi sirasiyla %
1.81 ve % 0.69 olarak tespit edilmistir. 38 tane
genotipe ait arasidonik asit icerigine
rastlaniimazken 1 genotip ise % 19.33 en ylksek
icerise sahip olmustur. Ogle1040/Tam 0-301
popilasyonuna ait 136 hat ve ebeveynlere ait
ortalama arasidonik asit orani % 1.46 olarak
belirlenmistir (Sekil 2). Nervonik asit analizi
sonuglarina gore, Ogle1040 ebeveyninde % 0.27
nervonik asit orani bulunurken, Tam 0-301 ise %
0.67 oranina sahip olmustur. Popllasyonu
olusturan genotiplerin cogunlugu ebeveynlerin
sahip oldugu icerige yakin degerler arasinda
kaldig1 gbzlemlenmistir (Sekil 2). Ogle1040/Tam
0-301 popilasyonuna ait 136 hat ve ebeveynlere
ait ortalama nervonik asit orani % 0.24 olarak
belirlenmistir. Gama-linolenik asit analizi
sonuglarina gore, Ogle1040 % 0.14 gama-linolenik
asidi oranina sahip olurken, Tam 0-301 ise % 0.15
oranina sahip olmustur. Popilasyonu olusturan
genotiplerden 41 tanesinde gama-linolenik aside
rastlanmazken 95 genotip ise ebeveynlerinden
oldukga yiiksek (% 1.01-11.06) icerige sahip oldugu
gorulmustar (Sekil 2).
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Sekil 2. Ogle1040/Tam 0-301 popilasyonunda doymamis yag asitlerine ait dagihm.

Ogle1040/Tam 0O-301 populasyonuna ait
136 hat ve ebeveynlere ait ortalama gama-linolenik
asit orani % 1.09 olarak belirlenmistir. Alfa-
linolenik asit analizi sonuglarina gore, Ogle1040
ebeveyninde alfa-linolenik asidi iceriginin ¢ok
disik (% 0.1) 6te yandan Tam 0-301 ise % 1.32

alfa-linolenik  asidi  icerigine sahip  oldugu
saptanmistir.  Popiilasyondan 33  genotipin
Oglel040 ile ayni degerlere sahip oldugu

gorilmustir. 9 genotip ise Tam 0-301 ebeveyninin
sahip oldugu alfa-linolenik asit igeriginden daha
Ustlin  icerige sahip  olmustur  (Sekil  2).
Ogle1040/Tam 0-301 popdilasyonuna ait 136 hat
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ve ebeveynlere ait ortalama alfa-linolenik asit orani
% 0.26 olarak hesaplanmistir. Dihomo-gama-
linolenik asit analizi sonuglarina gore, Ogle1040 %
0.03, Tam 0-301 ise % 0.04 Dihomo-gama-linolenik
asit oranina sahip olmustur. Popilasyonu olusturan
genotiplerden 41 tanesinde sonug alinamazken 95
genotipte ise ebeveynlerden genis bir aralikta (%
1.01-11.06) fazla dihomo-gama-linolenik asit
icerigine sahip oldugu tespit edilmistir (Sekil 2).
Ogle1040/Tam 0-301 popilasyonuna ait 136 hat
ve ebeveynlere ait ortalama dihomo-gama-
linolenik asit orani % 0.25 olarak saptanmistir.
Ogle1040/Tam 0-301 popiilasyonuna ait 136 hat
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ve ebeveynlere ait doymus yag asitleri igerikleri ait
histogramlar Sekil 3’de verilmistir. Palmitik asit
analizi sonuglarina gore, Ogle1040 % 19.74 palmitik
asit oranina sahip olurken, Tam 0-301 ise % 18.82
oranina sahip olmustur. Popilasyonu olusturan
genotiplerden OT11, 0OT42, 0T84 ve 0T98 en
yuksek palmitik asit orani degerini almistir (% 25.5).
Diger genotipler ise genel olarak % 2.55 ile % 22.95
oraninda palmitik asit icerigine sahip olmuslardir.
Ogle1040/Tam 0-301 popilasyonuna ait 136 hat
ve ebeveynlere ait ortalama palmitik asit orani %
17.81 olarak tespit edilmistir. Stearik asit analizi
sonuglarina gore, Oglel040 % 1.26 stearik asit
oranina sahip olurken, Tam 0-301 ise % 1.86
oranina sahip olmustur. Popilasyonu olusturan
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genotiplerden OT102 ve OT133 en yiiksek stearik
asit orani degerini almistir (% 3.39). Diger
genotipler ise genel olarak % 0.40 ile % 2.90
oraninda stearik asite sahip olmuslardir (Sekil 3).
Ogle1040/Tam 0-301 popilasyonuna ait 136 hat
ve ebeveynlere ait ortalama stearik asit orani %
1.49 olarak saptanmistir. Lignoserik asit analizi
sonuglarina gore, Ogle1040 % 0.53 lignoserik asidi
oranina sahip olurken, Tam 0-301 ise % 0.50
oranina sahip olmustur. Popilasyonu olusturan
genotiplerden OT8 ve 0T24 en yiksek orani
almistir (% 10). 14 genotipe ait yag asidi igerigine
rastlanmazken, diger genotipler ise genel olarak
blyuk ¢ogunlugu (111 genotip) % 0.91 ile % 8.22
oraninda lignoserik asite sahip olmuslardir (Sekil 3).

J- Stearik Asit %

339

Ogle TAM 13 25 24 2 10 51 1 10
1040 0-301

6.7

183
122
0,61
- - ' B B B E =N
Ogle  TAM 80 3 1 1 1 1o
1040 0-301

N- Behenik Asit %
16,88

767
6,14
460
307
153
0,02 0,00 0,00 I .

Ogle  TAM 62 2 2 1 1 2 1 63
1040 0-301

O- Heneikosanoik Asit %

Ogle TAMO-
140 301

Sekil 3. Ogle1040/ TAM 0-301 poplilasyonunda doymus yag asitlerine ait dagihm.

Ogle1040/Tam 0-301 popilasyonuna
ait 136 hat ve ebeveynlere ait ortalama lignoserik
asit orani % 0.70 olarak tespit edilmistir. Miristik
asit  analizi  sonuglarina  goére, Ogle1040
ebeveyninde % 0.32 miristik asit orani bulunurken,
Tam 0-301 ise % 0.24 oranina sahip olmustur.
Popiilasyonu olusturan genotiplerden OT14 en
yuksek miristik asit oranini almistir (% 6.14).
Poplilasyona ait 24 genotipin yag asidi icerigi tespit
edilemezken, diger genotipler ise genel olarak
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%0.61 ile % 5.49 oraninda miristik aside sahip
olmuglardir  (Sekil 3). 0Ogle1040/Tam 0-301
popullasyonuna ait 136 hat ve ebeveynlere ait
ortalama miristik asit orani % 0.52 olarak
hesaplanmistir.  Ogle1l040 ve Tam 0-301
ebeveynlerinde yag asitlerinden laurik asit analizi
sonucunda, laurik aside rastlanmamistir. Ayni
sekilde poplilasyonu olusturan 43 genotipte
ebeveynleri gibi yag asidi tespit edilmemistir.
Bununlar birlikte geriye kalan 91 genotipe ait laurik
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asit igerikleri ise % 0.21 ile % 2.35 arasinda
bulunmustur (Sekil 3). Ogle1040/Tam 0-301
popllasyonuna ait 136 hat ve ebeveynlere ait
ortalama laurik asit orani % 0.28 olarak
saptanmistir. Ogle1040 ebeveynde yapilan behenik
asidi analizi sonucu %0.02 olarak tespit edilmisken,
Tam 0-301'de ve diger 62 genotipte behenik asite
rastlanmamigtir. Diger genotipler ise genel olarak
% 1.53 ile % 16.88 arasinda genis bir aralikta
behenik asite sahip olmuslardir. Ogle1040/Tam O-
301 popiilasyonuna ait 136 hat ve ebeveynlere ait
ortalama behenik asit orani % 0.49 olarak
saptanmistir. Heneikosanoik asit analizi sonuglarina
gore, Ogle1040 % 0.08 heneikosanoik asit oranina
sahip olurken, Tam 0-301 ise % 0.14 oranina sahip
olmustur. Popiilasyonu olusturan genotiplerden
OT9 en yiksek orani almistir (% 13.29), 43
genotipten ise sonug¢ elde edilememistir. Diger
genotipler ise genel olarak % 1.21 ile % 9.67
oraninda heneikosanoik asite sahip olmuslardir
(Sekil 3).0gle1040/Tam 0-301 popilasyonuna ait
136 hat ve ebeveynlere ait ortalama heneikosanoik
asit orani % 0.33 olarak tespit edilmistir.

Arastirmada inceledigimiz tum vyag asitlerinden
elde ettigimiz bulgular daha o6nce yapilmis yag
asitleri kompozisyonu c¢alismalari ile benzerlik
gostermistir. Batalova ve ark., (2019), vyulafta
linoleik (% 36.2-38.7), oleik (% 33.5-36.7) ve
palmitik (% 15.3-17.8) yag asitlerinin yulafin temel
yag asitleri oldugunu belirtmislerdir. Capouchova
ve ark., (2021), yulafta en ¢ok bulunan vyag
asitlerinin linoleik (% 37.8-40.0), oleik (% 34.8—
38.5) ve palmitik (% 17.1-19.8) asitler oldugunu
saptamislardir. Yulaf tanesinin sahip oldugu yag
icerigine bakildigi zaman saglik agisindan 6nemli
olan doymamis yag asitleri iceriginin (linoleik ve
oleik) yuksek oldugu goériilmektedir ve buda yulafi
saglkhh beslenme agisindan diger tahillardan
ayrilmaktadir (Carlson ve ark., 2019). Arastirma
sonuclarinda buldugumuz yulaf tanesinin sahip
oldugu vyag asidi kompozisyonlarindan % 1’in
altinda olan palmiteloik asit, miristik asit, behenik

asit, lignoserik asit ve dihomo-gama-linolenik
asitlerin  oranlari  bircok ¢alisma tarafindan
benzerlik gostermektedir (Qi ve ark., 2017;

Kourimska ve ark., 2018; Batalova ve ark., 2019).
Calismamizda elde ettigimiz bulgulara bakarak
yulaf tanesinde bulunan yag ve bu yag asitlerine ait
yag asitleri kompozisyonu lzerinde genotipin etkili
oldugu bulgularimiz ile uyum icerisinde olan birgok
¢alisma vardir (Doehlert ve ark., 2001; Dhanda,
2011; Krasilnikov ve ark., 2018; Carlson ve ark.,
2019; Erbas Kose ve ark., 2020).
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Sonug ve Oneriler
Ogle1040/Tam 0-301 yulaf model genetik

haritalama poplilasyonuna ait 136 hat ve
ebeveynlerinin  yag igerig§i ve vyag asidi
kompozisyonunun belirlendigi calismada

popllasyona ait yag icerigi ortalamasi % 2.65 ile
5.89 degerleri arasinda varyasyon gostermistir.
Yulafin sahip oldugu yag iceriginin yaklasik % 75iini
olusturan doymamis yag asitlerinden palmitik asit
degerleri OT42, OT98 ve 0T84 (% 28.05, 25.24 ve
24.25) genotiplerinde en yiiksek degerleri alirken,
oleik asit bakimindan OT2, OT16 ve OT63 (% 41.94,
40.99 ve 39.29) o6ne ¢ikmis ve linoleik asit
bakimindan da 0T129, OT111 ve OT133 (% 49.74,
46.36 ve 46.01) genotipleri diger hatlardan yiksek
degerlere sahip olmustur. Bu sonuglara gore,
genotipler yag orani, stearik asit, oleik asit,
nervonik asit, palmiteloik asit, ve laurik asit
ozelliklerine gére normal dagilima yakin bir dagilim
gostermisler ve bu calismada elde edilen bu
verilerin  kantitatif  ozelliklerin ~ kromozomlar
Gzerinde bulundugu yerlerin tespit edilmesi (QTL)
bakimindan kullanilabilecegi anlasiimistir.

Tegekkiir: Bu ¢alisma Hilal KARAKUZULU’nun 2015
yllinda tamamlanan “Yulaf Genetik Haritalama
Popiilasyonu Ogle1040/Tam 0-301'in Yag icerigi
ve Yag Asidi Kompozisyonlarinin Belirlenmesi”
isimli ylksek lisans tezinden Uretilmistir. Yazarlar
Kahramanmaras Sitgii imam Universitesi Bilimsel
Arastirma Projeleri Yonetim Birimine de finansal
destekleri icin tesekkiir eder (2013/3-39M YLS).

Cikar Catismasi Beyani: Makale yazarlari aralarinda
herhangi bir c¢ikar catismasi olmadigini beyan
ederler.

Aragtirmacilarin Katki Orani Beyan Ozeti: Yazarlar
makaleye esit oranda katki saglamis olduklarini
beyan ederler.
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