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OZ: Bu calismada, iki ekmeklik bugday melezinde (Basribey x 3 nolu hat, Golia x 3 nolu hat) ebeveynler (P; ve P), F),
F, ve her iki ebeveynle yapilan geriye melez (BC; ve BC,) generasyonlari kullamlarak basakta tane sayisi, bin tane agirligi ve
tek bitki verimi ozelliklerinin kalitiminda rol oynayan gen etkilerinin saptanmasi amaglanmistir. Olusturulan populasyonlarda
genetik analizler ii¢ parametreli birlesik dlciimleme testi ve alti parametre yontemi ile gerceklestivilmistir. Her iki melez
kombinasyonda da basakta tane sayisi ve tek bitki verimi ozelligi bakimindan eklemeli-dominant modelin yeterli oldugu, bin tane
agirhigr ozelligi acisindan da populasyonlarda eklemeli ve dominant gen etkileri ile beraber epistatik gen etkilerinin de
bulundugu anlasilmaktadir. Bu nedenle bu populasyonlarda basakta tane sayisi ve tek bitki verimi ozellikleri i¢in erken
generasyonlarda, bin tane agirligi ozelligi icin ise ileriki generasyonlarda seleksiyona baslanmasinin daha etkili olabilecegi
sonucuna varilmigtir.

Anahtar Sozciikler: Ekmeklik bugday, Triticum aestivum L., verim komponentleri, generasyon ortalamalar: analizi, gen etkileri.

Gene Effects of Some Yield Components in Two Wheat (Triticum aestivum L.) Crosses

ABSTRACT: In this study, identification of the gene effects for number of kernels per spike, thousand kernel weight
and grain yield per plant was aimed in two bread wheat crosses (Basribey x line 3, Golia x line 3) using the generations P;, P,,
F;, Fy, BC; and BC,. Genetic analyses were performed on the basis of six parameters method and joint scaling test with three
parameters on the established populations. It was found that the additive-dominance model was found to be sufficient for number
of kernels per spike and grain yield per plant while epistatic gene effects together with additive and dominance effects were
significant for thousand kernel weight at both populations. In conclusion, selection can be more effective in earlier generations
for number of kernels per spike and grain yield per plant and more effective in advanced generations for thousand kernel weight.

Keywords: Bread wheat, Triticum aestivum L., yield component, generation mean analysis, gene effects.
GIRIS

Tane verimi, farkli verim komponentleri ile ¢evresel etkilerin interaksiyonu sonucu ortaya ¢ikan
kompleks bir 6zelliktir. Bu nedenle 1slahta, sadece tane veriminin dikkate alinmasiyla verimi arttirmak
ozellikle erken generasyonlarda oldukca zordur. Buna karsin, verim yaninda verim komponentlerinin de
seleksiyon kriteri olarak kullanilmas1 verim artisint daha etkin kilacaktir. Dolayisiyla, verim
komponentlerinin genetik yapisini bilmek verimi iyilestirmeye yonelik islah programlarmin basarisini
arttiracaktir (Misra ve ark., 1994; Novoselovic ve ark., 2004). Bu baglamda generasyon ortalamalari
analizi basit fakat ¢ok gen tarafindan kontrol edilen 6zellikler i¢in gen etkilerinin tahminlenmesinde etkili
bir yontemdir (Singh ve Singh, 1992). Bu ydntemde, tek bireylerin genotipik degerlerinden aile ve
generasyonlarin ortalama genotipik degerlerinin belirlenmesi ile eklemeli gen etkilerin, dominantlik
sapmalarin ve allelik olmayan gen interaksiyonlarindan ileri gelen epistatik etkilerin bagil 6nemliligi
iizerinde 6nemli bilgiler edinilebilmektedir (Viana, 2000).
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Olusturulan 1slah populasyonlarmin ortalamalar1 (m), eklemeli gen etkileri (d), dominant gen etkileri (h)
ve eklemeli x eklemeli (i), eklemeli x dominant (j) ve dominant x dominant (I) seklindeki ii¢ tip epistatik
gen interaksiyonlart hakkindaki bilgiler verim gibi kantitatif 6zelliklerin gelistirilmesinde uygulanacak
1slah yontemlerini belirlemede yardimci olmaktadir (Singh ve Singh, 1992).

Bugday 1slahinda basaktaki tane miktari, bin tane agirlig1 ve tek bitki verimi seleksiyonda dikkate
alinan 6nemli verim unsurlarindadir. Bundan dolay1 birim alandan daha yiiksek verim elde edebilmek i¢in
bu tip verim unsurlarindan bir ya da birkaginin arttirilmasi biiyiik 6nem arz etmektedir. Bununla beraber
basakta tane sayisindan ziyade bin tane agirliginin iizerinde durulmasi bazi arastiricilar tarafindan
onerilmektedir (Toklu ve Yagbasanlar, 2005).

Bu ¢alismada bolgemizde yaygin olarak yetistirilen Basribey ve Golia ekmeklik bugday ¢esitleri
ile bin tane agirlig1 kismen yiiksek olan ve E.U.Z.F. Tarla Bitkileri Boliimii’nde gelistirilen 3 nolu hat
melezlenerek iki farkli melez kombinasyonuna ait populasyonlar olusturulmustur. Basribey ve Golia
cesitlerinin bin tane agirligin arttirmay1 hedefleyen bu ¢alismada bin tane agirligr yaninda 6nemli verim
komponentlerinden olan basakta tane sayis1 ve tek bitki verimi dzelliklerinin kalitimi {i¢ parametre modeli
ve alt1 parametre gen etkileri yontemiyle hesaplanarak s6z konusu 6zelliklerin olusumunda rol oynayan
gen etkilerine gore uygun seleksiyon periyodunun belirlenmesi amaglanmustir.

MATERYAL VE METOT

Arastirmada melez generasyonlari olusturmada kullanilan ebeveynlerden biri olan Basribey ¢esidi
Ege Tarimsal Arastirma Enstitlisii tarafindan tescil ettirilmis bir ¢esittir. Diger bir ebeveyn olarak
kullanilan Golia gesidi ise Italya orijinlidir. Her iki melez kombinasyonda ortak ebeveyn olarak kullanilan
3 nolu hat Ege U.Z.F. Tarla Bitkileri Béliimii’nde gelistirilmis olan CIMMYT (Uluslararas1 Misir ve
Bugday Gelistirme Merkezi) kokenli bir hattir. Her iki kombinasyona ait ilk melezlemeler 2004-2005
yetistirme déneminde Ege U.Z.F. Tarla Bitkileri Boliimii’niin Bornova’daki deneme tarlalarinda
yapilmstir. Elde edilen F; bitkileri 2005-2006 yetistirme doneminde ait oldugu kombinasyonda her iki
ebeveyni ile geriye melezlenmistir. 2006-2007 yetistirme doneminde ise ebeveynler ve tim melez
generasyonlar {i¢ tekrarlamali tesadiif bloklar1 deneme desenine gore kurulan denemelere ekilmislerdir.
Her tekrarlamada iki siranin bulundugu parsellerde sira uzunlugu 2 m olup, sira arasi 30 cm ve sira {izeri
de 10 cm olacak sekilde ekim yapilmustir.

Denemedeki her iki kombinasyonda melez generasyonlar1 olusturan; P; (10 bitki), P, (10 bitki),
F; (90 bitki), F, (120 bitki), BC, (40 bitki) ve BC, (40 bitki) dol generasyonlarinda yapilan Slgimler
asagida belirtilen sekilde gerceklestirilmistir.

Basakta tane sayis1 (adet/basak): Ana saptaki basagm taneleri sayilarak saptanmustir.
Bin tane agirligi (gr): Bir bitkiden elde edilen tane agirliginin bin taneye oranlanmasi ile elde edilmistir.
Tek bitki verimi (gr): Bir bitkiden elde edilen tanelerin tartilmasi ile elde edilmistir.

Calismada oncelikle incelenen tiim 6zellikler bakimindan generasyon (Py, P,, Fy, F», BC; ve BC,)
degerleri icin tesadiif bloklarma gdre varyans analizi gergeklestirilmistir (Steel ve Torrie, 1980).
Generasyonlar arasinda 6nemli diizeyde farkliliklar belirlendikten sonra, Cavalli (1952) tarafindan
Onerilen ve Mather ve Jinks (1971) tarafindan agiklanan {i¢ parametreli birlesik Ol¢iimleme testi
kullamlarak eklemeli (d) ve dominantlik (h) gen etkileri ile populasyon ortalamalar1 (m) tahminlenmistir.
Elde edilen ozelliklerin kalitim big¢imlerine eklemeli-dominantlik modelinin uygunlugunu kontrol
edebilmek icin alt1 generasyonun beklenen ortalamalar1 ile gozlenen degerleri arasindaki farklarin
onemliligi khi-kare (x°) testi ile kontrol edilmistir. Khi-kare degerinin elde edilme olasiligmin 0.05’ten
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kiiciik oldugu durumlarda eklemeli-dominantlik modelinin gozlenen generasyon ortalamalari arasindaki
farkliliklar1 agiklamakta yetersiz kaldigina karar verilmistir.

Genetik analizlerde eklemeli-dominantlik modelinin (ii¢ parametre modeli) yetersiz oldugu
durumlarda ana etkiler ve interaksiyon parametrelerinin tahminlenmesi Hayman (1958) ile Singh ve
Chaudhary (1985) tarafindan da agiklanan alt1 parametre yontemine gore hesaplanmustir.

BULGULAR VE TARTISMA

Calismada Basribey x 3 nolu hat ve Golia x 3 nolu hatta ait melez generasyonlar basakta tane
sayisi, bin tane agirligi ve tek bitki verimi 6zelliklerinin kareler ortalamalarinin 6nemli olarak bulunmasi
(Cizelge 1) generasyon ortalamalar1 arasindaki farkliliklarin istatistik genetik analizlere olanak verecek
diizeyde oldugunu gostermektedir. Bagakta tane sayisi 6zelligi bakimindan 3 nolu hattin ortak oldugu iki
melez populasyonda Basribey ve Golia ebeveynlerinin birbirine yakin bagsakta tane sayisina sahip
olmalarina karsm 3 nolu hattin biraz daha diisiik degere sahip oldugu goriilmektedir (Cizelge 2). Ancak
her iki populasyon i¢in Fy, F, ve geriye melezlerde elde edilen basakta tane sayilari ters yonde bir farklilik
gostermektedir. Basribey x 3 nolu hat melezinde F,, F,’den daha yiiksek bir basakta tane sayisina sahip
olurken, Golia x 3 nolu hat melezinde bu durum tam tersi olarak ortaya ¢ikmistir. Ayni durumu her iki
melez populasyonda BC; ve BC, generasyon ortalamalari i¢in de gozlemek miimkiindiir (Cizelge 2). Bu
durum Basribey ve Golia ebeveynleri ile 3 nolu hattin basakta tane sayisina iligkin genleri arasinda
heterotik etkilesimlerden ve buna dayali olarak da her iki populasyonda transgresif agilmalardan ileri
gelebilir. Novoselovic ve ark. (2004) da yaptig1 ¢calismada bagakta tane sayis1 6zelligi i¢in BC; ve BC,
generasyonlarinda transgresif a¢ilmalari saptamiglardir. Aymi 6zellik i¢in olumsuz yonde transgresif
acilmalar Erkul ve Unay (2009) ve Erkul ve ark. (2010) tarafindan bazi ekmeklik bugday geri melez
generasyonlarinda gozlenmistir.

Cizelge 1. Basribey x 3 nolu hat ve Golia x 3 nolu melezlerinin bazi verim komponentlerine iligkin generasyon degerlerinin
kareler ortalamalari.
Table 1. Mean squares of generations values for some yield components in Basribey x line 3 and Golia x line 3 crosses.

Basribey x 3 Nolu hat Golia x 3 Nolu hat \
Kaynak S.D. | BTS BTA TBV BTS BTA TBV
Source Number of Thousand Grain Number of Thousand Grain
kernels/spike | kernel weight | yield/plant kernels/spike | kernel weight | yield/plant

Eeke.r e 2 10,10 0,99 0,08 4,29 1,38 0,14

eplication
Generasyon 5 1695 18,25™ 0,73" 32,02" 27,61 0,77
Generation
gata 10 | 0,16 2,08 0,03 9,25 4,16 0,56

ITor

", " sirastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeylerinde dnemli
BTS: Basakta tane sayisi, BTA: Bin tane agirligi, TBV: Tek bitki verimi

Arastirmamizda Golia ebeveyninin bin tane agirligi Basribey ¢esidinden biraz daha fazla
olmasma karsin ortak ebeveyn olan 3 nolu hattin bin tane agirligr her iki ebeveynden daha yiiksek
durumdadir (Cizelge 2). Her iki populasyonda F; generasyonunun ortalamasi F, generasyonunun bin tane
agirhigr ortalamasindan daha diisiik oldugu gozlenmektedir. Yine her iki melez kombinasyonda Basribey
ve Golia ebeveynleri ile yapilan geriye melezlemelerin ortak ebeveyn olan 3 nolu hat geriye
melezlemesinden daha diisiik bin tane agirligina sahip oldugu dikkati ¢ekmektedir. Bu durum diisiik bin
tane agirhig1 yoniinde bir dominantligin s6z konusu olabilecegini de gostermektedir. Benzer bulgular elde
eden Khan ve ark. (2000) ve Akhtar ve Chowdhry (2006) bin tane agirlig1 6zelliginin eklemeli etkilerden
ziyade dominant gen etkileri tarafindan daha fazla kontrol edildigini vurgulamislardir.
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Tek bitki verimi bakimindan Basribey ¢esidinin Golia g¢esidinden daha yiliksek degere sahip
oldugu gozlenmekte olup 3 nolu hat her iki gesitten daha disiik tek bitki verimine sahiptir (Cizelge 2).
Basribey x 3 nolu hat melezinde F; yiiksek degerli ebeveyne yakin bulunurken, Golia x 3 nolu hat
melezinde F,’in her iki ebeveyni asarak transgresif bir a¢ilma ortaya koydugu gozlenmektedir. F,
generasyonunda ise her iki melez kombinasyonda heterotik etkilerden dolayi transgresif agilmanin
bulundugu anlasilmaktadir. Tek bitki verimi 6zelliginin Basribey x 3 nolu hat kombinasyonunun geriye
melez generasyonlarinda birbirine yakin degerler aldigi ve ebeveyn ortalamalarina yakin bulundugu
goriilmektedir. Golia x 3 nolu hat kombinasyonunda da tek bitki verimi 6zelligi bakimindan geriye melez
generasyonlarinda birbirine yakin degerler elde edilmis olup, bulunan degerler heterotik etkilerden dolay1
her iki ebeveynden daha yiiksek olarak belirlenmistir. Asif ve ark. (1999), Khan ve ark. (2000),
Novoselovic ve ark. (2004), Saleem ve ark. (2005) ve Akhtar ve Chowdhry (2006) tane verimi ozelligi
icin dominant gen etkilerinin yiiksek oldugunu belirterek melez generasyonlarda heterotik etkileri
saptamuglardir.

Ug parametreli bilesik dl¢iimleme testi ve alt1 parametre yontemine gore gen etkileri Cizelge 3°de
sunulmustur. Her iki kombinasyonda da basakta tane sayis1 ve tek bitki verimi 6zellikleri i¢in elde edilen
khi-kare degerleri Onemsiz bulundugundan dolay1r gen etkilerini agiklamada eklemeli-dominantlik
modelin uygun olabilecegi anlagilmaktadir. Buna karsm, bin tane agirhiginin kalitiminda khi-kare
degerinin 6dnemli olusu, bu 6zellik i¢in eklemeli-dominantlik modelinin yetersiz bulundugunu ve epistatik
gen etkilerinin de 6nemli olabilecegini gostermektedir (Cizelge 3). Bu durum aymi 6zellik i¢in Toklu ve
Yagbasanlar (2005) tarafindan ekmeklik bugday melezlerinde gozlenmistir. Agronomik o&zellikler
bakimindan farkli gen etkilerinin ortaya ¢ikmasi genotip-gevre interaksiyonu, baglanti veya epistatik bir
interaksiyonun bulunmasindan kaynaklanabilir (Sheikh ve ark., 2009).

Bagakta tane sayis1 6zelligi bakimindan tiim gen etkilerinin her iki kombinasyonda da 6nemsiz
oldugu dikkati ¢ekmektedir (Cizelge 3). Golia x 3 nolu hat kombinasyonunda dominantlik varyansinin
negatif yonde olmasi1 ve epistatik etkilesimlerden dominant x dominant interaksiyonunun negatif ve
Oonemli bulunmasi basakta tane sayisimi azaltici allellerin populasyonda daha az oldugunu ortaya
koymaktadir. Bagsakta tane sayist Ozelligi i¢in eklemeli ve dominant gen etkileri her iki melez
kombinasyonda onemsiz olmakla beraber, Basribey x 3 nolu hat melezinde bu gen etkilerinin negatif
deger almasi, Golia x 3 nolu hat melezinde ise pozitif olarak belirlenmesi bu 6zellige iliskin allellerin
sirastyla azaltict ve arttirict yonde etkili oldugunu gostermektedir. Basakta tane sayisi ozelligi igin
epistatik etkilerin yiiksek bulunmamasi bu melezlerde erken generasyonlarda seleksiyonun etkili
olabilecegini ortaya koymaktadir. Calismamizdaki bulgulara parelel olarak Ketata ve ark. (1976), Ozberk
ve Kirtok (2003), Erkul ve Unay (2009) ve Sheikh ve ark. (2009) eklemeli ve dominant gen etkilerinin
onemli oldugunu vurgulamislardir.

Ug parametreli birlesik 6lgiimleme testi ve alt1 parametre yontemine gére gen etkileri birlikte
degerlendirildiginde; tek bitki verimi 6zelligi bakimindan eklemeli-dominant modelin gegerli olabilecegi
khi-kare degerine bakilarak anlagilmaktadir (Cizelge 3). Basribey x 3 nolu hat kombinasyonunda alti
parametre yoOntemine gore negatif bir dominantligin onemli oldugu, bununla birlikte tiim epistatik
interaksiyonlarin da o6nemli bulundugu gozlenmektedir. Ayrica dominantlik etkisi ile dominant x
dominant interaksiyon etkilerinin isaretlerinin ters yonde olmasi bu &zelligin olusumunda duplike tip
epistatik etkinin var oldugunu gostermektedir. Benzer sonu¢ elde eden Sheikh ve ark. (2009) aditif ve
aditif x aditif gen etkilerinin populasyonda fiske edilebilecegini ve bunun i¢in pedigri metodunun
kullanilabilecegini bildirmislerdir. Ancak dominant ve diger epistatik gen etkilerinin ve duplike
epistasinin goriilmesi nedeniyle bu ozellik igin seleksiyonun ileri generasyonlara birakilmasinin uygun
olacagi soylenebilir. Buna karsin, Golia x 3 nolu hat kombinasyonunda tek bitki verimi agisindan
eklemeli ve dominant etkilerde herhangi bir 6nemlilik gézlenmemekle beraber, dominant etkilerin negatif
yonde daha yiiksek oldugu gozlenmektedir. Brown ve ark. (1966) ve Budak (2001) tek bitki verimi
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iizerinde eklemeli gen etkilerinin, Amaya ve ark. (1972) dominant gen etkilerinin ve Erkul ve Unay
(2009) da eklemeli ve dominant gen etkilerinin genetik varyasyona daha fazla katkida bulundugunu
vurgulamislardir.

Cizelge 2. Basribey x 3 nolu hat ve Golia x 3 nolu melezlerinin bazi verim komponentlerine iliskin generasyon ortalamalar1 ve
standart hatalari.
Table 2. Generation means and standard errors for some yield components in Basribey x line 3 and Golia x line 3 crosses.

Basribey x 3 Nolu hat Golia x 3 Nolu hat

Generasyon BTS BTA TBV BTS BTA TBV
Generation Number of Thousand Grain Number of Thousand Grain

kernels/spike kernel weight yield/plant kernels/spike kernel weight yield/plant
P, 41,40+4,80 34,94+0,81 5,20+0,46 41,67+1,43 36,83+0,61 4,78+0,28
P, 40,10£2,22 39,89+1,14 4,03£0,34 40,10+2,34 39,89+1,20 4,03+0,35
F, 42,45+1,18 35,94+0,58 4,97+0,24 35,68+1,31 35,62+0,71 5,26+0,44
F, 41,40+1,34 40,03+0,53 531+0,21 40,52+0,99 39,59+0,49 5.42+0,17
BC, 38,45+1,63 34,1340,61 4,5340,28 45,14+1,77 31,67+0,79 5,07+0,37
BC, 41,71+1,58 36,82+0,69 4,47+0,26 43,75+2,20 35,050,383 5,21+0,40
LSD (0.05) 0,73 2,62 0,29 5,54 3,71 1,37

BTS: Basakta Tane Sayisi, BTA: Bin Tane Agirligi, TBV: Tek Bitki Verimi

Cizelge 3. Basribey x 3 nolu hat ve Golia x 3 nolu hat melezlerinin baz1 verim komponentleri icin ii¢ parametreli birlesik
Olciimleme testi ve alt1 parametre sonuglari.

Table 3. Joint scaling test with three parameters and six parameter results for some yield components in Basribey x line 3 and
Golia x line 3 crosses.

Basribey x 3 Nolu hat Golia x 3 Nolu hat

Parametre BTS BTA TBV BTS BTA TBV
Parameter Number of Thousand Grain yield/ Number of Thousand Grain yield/

kernels/spike kernel weight plant kernels/spike kernel weight plant
M 39,05+1,56 38,02+0,55 4,64+0,22 44 711,65 39,76+0,76 4,97+0,34
D 1,67£1,61 2,82+0,55 -0,43+0,23 1,59+1,78 1,62+0,78" 0,14+0,34
H 3,3442,27 -1,70+0,89 0,39+0,36 -7,62+2,49" -4,84+1 23" 0,61+0,62
Y 2,42 67,25 6,29 6,01 188,20 4,05
p <0,05 <0,005 <0,1-0,05 <0,2-0,1 <0,005 <0,5-0,2
M 41,42+1.09 40,02+0,39 5,31+0,08 40,53+1,41 39,58+0,83" 5,43£0,24
D -3,20+3.33 -2,7040,80" 0,07+0,22 1,22+3,29 -3,38+1,407 -0,14+0,89
H -3,4549.02 -19,58+3,29" -2,91+0,55" 10,09+8,76 27,47+4.52" -0,29+2,02
i -5,27+7.96 -18,18+£2,25" -3,27+0,54" 15,31+8,66 -24,87+433" -1,1542,01
J -3,7044.00 -0,35%1,60 -0,52+0,22" 0,43+3,45 -1,93+1,55 -0,5120,90
L 10,85+16.38 22,96+5,99" 4,44+0,95" -39,70+14,55" 39,35+7,01° -0,06+3,69

, :strastyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeylerinde 6nemli
BTS: Basakta Tane Sayisi, BTA: Bin Tane Agirligi, TBV: Tek Bitki Verimi

Bin tane agirligi 6zelligi igin her iki melez kombinasyonda da eklemeli-dominant modelin yeterli
olmadigi, eklemeli ve dominant etkilerle birlikte epistatik gen etkilerinin de bulundugu anlagilmaktadir
(Cizelge 3). Her iki melez kombinasyonda da dnemli diizeyde olumsuz dominant gen etkilerinin yani sira
eklemeli x eklemeli ve dominant x dominant epistatik interaksiyonlarin da 6nemli oldugu gézlenmektedir.
Bu durum her iki melez populasyonda bin tane agirligi 6zelligi i¢in erken generasyonlarda seleksiyonun
uygun olamayacagini ve seleksiyonun ileri generasyonlara ertelenmesi gerektigini ortaya ¢ikarmaktadir.
Bin tane agirhi@ o6zelligine iliskin bulgularimiz Toklu ve Yagbasanlar (2005), Akhtar ve Chowdhry
(2006), Sheikh ve ark. (2009) ve Erkul ve Unay (2009) ile benzerlik gdstermektedir. Ayni arastiricilar
anilan 6zellik i¢in erken generasyonlarda seleksiyon uygulamasinin yeterli olamayacagini belirtmislerdir.
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SONUC

Bolgemizde yaygin olarak iiretimi yapilan Basribey ve Golia gesitlerine bin tane agirliginin arttirilmasini
hedefleyen caligmada ele alinan o6zellikler bakimindan epistatik etkilerin varligi 1slahg1 tarafindan
arzulanmayan bir durumdur. Ancak pek ¢ok melez kombinasyonda epistatik gen etkilerinin ortaya ¢ikisi
seleksiyonun etkinligini énemli diizeyde disiirmektedir. Calismamizda gelistirdigimiz Basribey x 3 nolu
hat ve Golia x 3 nolu hat melez kombinasyonlarinda 3 nolu hattin yiiksek bin tane agirligin1 Basribey ve
Golia gesitlerine aktarilmasinin kolay olmayacagi anlagilmaktadir. Bununla beraber, basakta tane sayisi
ve tek bitki verimi 6zelligi bakimindan daha erken generasyonlarda seleksiyonun etkin olabilecegi ancak
bin tane agirligr 6zelligi icin ileri generasyonlarda seleksiyon yapilmasinin uygun olabilecegi sonucuna
varilmigtir.
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