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Diivelerde vajinal akintilarin bakteriyolojik degerlendirilmesi
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Ozet: ineklerde reprodiiktif bozukluklar, treme verimliliginin azalmasinin ana belirleyici faktériidir. Diinyada
oldugu gibi Ulkemizde de sit Gretimindeki ekonomik kayiplarin en 6nemli nedeni Greme sistemi enfeksiyonlaridir.
Enfeksiyon kaynakl infertilitenin buyik bir bélimine bakteriyel etkenler neden olur. Bu ¢alisma, 56 adet Holstein
irki diivede 3 grup halinde yurattlmustir. Grup I; bulanik ve irinli cara akintisi olan 12 (%21.4) duve, Grup II; repeat
breeder (dol tutmayan) 9 (%16,1) dive, Grup Ill; normal cara akintisi goriilen tohumlama yapilmamis 35 (% 62,5)
diveden olugmaktadir. Calisma gruplarinda divelerin vajinasinda kolonize olan bakterileri tespit etmek ve baskin
bakteri gruplarinda antibiyotik duyarliligini belirlemek amaclanmaktadir. Calisma gruplarina dahil divelerin vajinal
akintilardan 82 bakteri tespit edilmistir. Yirmialti (%31,7) Escherichia col (E. coli), 10 (%12.2) Staphylococcus aureus
(S. aureus), 9 (% 11.1) Streptococcus uberis (S. uberis), 7 (%8,5) Staphylococcus epidermidis (S. epidermidis), 5 (%6,1)
Stenotrophomonas maltophilia (S. maltophilia) ve 10 (% 30,4) farkl bakteri izole edilmistir. ineklerde infertiliteye
neden olan, E. coli, S. aureus, S. uberis, S. epidermidis ve S. maltophilia etkenlerine karsi 8 antibiyotigin duyarlilig
antibiyogramla incelenmistir. Sonug olarak, divelerden izole edilen bakteriler gruplar arasinda farklilik goésterse de
en baskin etkenin Escherichia coli oldugu ve Escherichia coli'ye karsi gentamisin ve seftiofur'un %100 etki gosterdigi
belirlenmistir.

Anahtar kelimeler: Antibiyogram, Bakteri, Dive, Reprodiiktif bozukluk.

Bacteriological evaluation of vaginal discharges in heifers

Abstract: Reproductive disorders in cows are the main determinant of reduced reproductive efficiency. Reproductive
system infections are the most important cause of economic losses in milk production in our country as in the world.
Bacterial agents are responsible for most of the infection-induced infertility. This study was carried out in 3 groups
of 56 Holstein heifers. The groups as follows; Group 1: 12 (21.4%) heifers with turbid and purulent cherries, Group
Il: repeat breeder (non-breeding) 9 (16.1%) heifers, Group IlI; 35 inseminated (62.5%) heifers with normal chervil
discharge. It is aimed to detect the bacteria colonized the vagina of heifers in the study groups and to determine
the antibiotic susceptibility in the dominant bacterial groups. Eighty-two bacteria were determined from the vaginal
discharges of the heifers included in the study groups. Twenty-six (31.7%) Escherichia coli, 10 (12.2%) Staphylococcus
aureus, 9 (11.1%) Streptococcus uberis, 7 (8.5%) Staphylococcus epidermidis, 5 (6.1%) Stenotrophomonas maltophilia,
and 10 (30.4%) different bacteria were isolated. Susceptibility of 8 antibiotics against Escherchia coli, Staphylococcus
aureus, Streptococcus uberis, Staphylococcus epidermidis and Stenotrophomonas maltophilia causing fertility in cows,
were examined by antibiogram. As a result, although the bacteria isolated from heifers differed among the groups,
it was determined that Escherichia coli was the most dominant bacteria and gentamicin and ceftiofur exhibited 100%
antibacterial effect against Escherichia coli.

Keywords: Antibiogram, Bacteria, Heifer, Reproductive disorder.

Giris

Ureme sistemi problemleri ve infertilite, siit inegi
yetistiriciliginin ekonomik kayip olusturan problem-
lerinin basinda gelmektedir (LeBlanc ve ark., 2002;
Amiridis ve ark., 2003). Ureme sistemi mikrobiyal
kompozisyonunun Ureme sisteminin sagligi ve in-
fertiliteyle iligkisi oldugu bildirilmistir (Penna ve ark.,
2013). Saglikh ineklerin vajinal mukozasina kolonize
olan yerel mikrobiyota; Gram pozitif koklar, basiller,
Enterobacteriaceae dahil aerobik, fakultatif anaero-

bik ve zorunlu anaerobik mikroorganizmalarin bir
kombinasyonundan olusan dengeli ve dinamik bir
ekosistemdir.

Bu mikrobiyotayl olusturan sistem; fizyolojik,
immunolojik, beslenme, hormonal degisim ve te-
davi gibi faktorlerle degisebilmektedir (Nader ve
Otero, 2009). Bu degisimlere bagl olarak, patojenik
bakterilerin, Greme sistemi enfeksiyonlarinin patoje-
nezinde de roll bircok calismada ortaya konmustur
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(Sheldon ve ark., 2002; Sheldon ve Dobson, 2004,
Williams ve ark., 2005; Santos ve ark., 2010). Patoje-
nik bakteriler, 6zellikle anovulasyona aracilik ederek,
gelismekte olan oositlerin déllenmesini dnlemekte
veya normal gelismeyi engelleyerek dogurganli-
g1 olumsuz etkilemektedirler (Gilbert, 2019). Hatta
goruniste saglikli cinsel organi olan, l¢ veya daha
fazla tohumlamada gebe kalamayan ancak normal
kizginlk dénglleri sergileyen (Repeat Breeder) bir
dlvede bile spesifik olmayan enfeksiyoz ajanlar ta-
rafindan olusturulan enfeksiyon kaynakli Greme sis-
temi sorunlari olusabilemektedir (Sharma ve ark.,
1988; Singh ve ark., 1996; Arun ve Umesh, 2009;
Bhat ve ark., 2014 ). Etiyolojik olarak multifaktoriyel
etiyolojisi olan repeat breeder olgularinda patojenik
veya non-patojenik bakteriler; 6zellikle uterus yan-
gllanmalarina buna bagli olarak endometriumda
histolojik degisikliklere, yumurta kanalinin tikanma-
sina neden olmaktadir. Béylece spermatozoonun ta-
sinmasinda olumsuzluklar olusmakta veya spermin
bakteriyel toksinlerle élimiuyle fertilizasyon etkilen-
mektedir (ElI-Khadrawy ve ark., 2011; Bhat ve ark.,
2014). Yerel mikrobiyotanin cogalmasindan kaynak-
lanan boélgesel eritem, prulent vajinal akintiile Greme
sisteminin homeostazinin bozulmasi sonucu tdreme
performansinin blylk olctide azaldigi belirtilmistir
(Sheldon ve ark., 2006; Martins ve ark., 2009).

Vajinal mikrobiyal kompozisyon, hem hayvan-
larda hem de kadinlarda Greme sistemi saghgi ve
dogurganlikla iliskilendirilip, genis capta calisiimis-
tir (Vitali ve ark., 2012; Penna ark., 2013; Lorenzen
ve ark., 2015). infertilitenin etiyolojik ajanlar olarak
bakterilerin dnemi bilinmektedir. Normalde saglikli
ineklerin vajinasinda bakteri florasi vardir ancak bak-
teri poptilasyonu savunma mekanizmasi tarafindan
sinirlar icinde tutulur. Ureme sistemi icerisinde en
yaygin izole edilen bakteriler koliform grubu 6zel-
likle E. coli, Gram pozitif koklar, esas olarak Stap-
hylococcus spp. ve Streptococcus spp.’ dir (Sargison
ve ark., 2007). Bu ajanlar vajina ve serviksten veya
kan dolasimiyla uterusa ulasarak enfeksiyon kaynagi
olabilirler (Sheldon ve Owens, 2018; Helfrich ve ark.,
2020).

Bu calismanin amaci, Greme problemi olan ve
saglikli diivelerin vajinal akintilarinda bakteriyel po-
pulasyondaki degisiklikleri belirlemek ve izole edilen
dominant bakteri gruplarinda antibiyotik duyarliligi-
ni belirlemektir.

Gere¢ Yontem
Calisma gruplan

Bu calismada, Orta Karadeniz Bolgesi'nde 56 Hols-
tein irki diive klinik gézlemler sonrasinda gruplara
ayrilarak incelenmistir. Grup1; bulanik ve irinli cara
akintisi olan 12 diive (%21,4), Grup 2; repeat breeder
9 (%16,1) diive, Grup 3; normal cara akintisi gorilen
tohumlama yapilmamis 35 (% 62,5) diive olmak lize-
re 3 calisma grubu olusturuldu.

Vajinal Ornekleme

Duvelerden ornekleme yapilmadan 6nce, kontami-
nasyonu engellemek igin kuyruk yukari kaldirihp,
dis genital bdlgede vulva dudaklari ve rima vulva
benzalkonyum hidrokloriir (Zefirolum®, Kimpa, is-
tanbul) ile temizlendi. Ardindan steril bir havlu ile
kurulandi. Sonra aralanan vulva dudaklari arasindan
ayni kisi tarafindan vajinanin arka kismindan steril
strlintd ile 6rnekler alindi. Alinan sirlintl 6rnekleri
Fluid Thioglycollate Medium (BBL; 221196) bulunan
tlpler icerisine alinarak soguk kosullar altinda labo-
ratuvara ulastirildi.

Bakteriyolojik Muayene

Fluid Thioglycollate Medium (BBL; 221196) icerisin-
de bulunan striinti 6rnekleri 37°C'de 24 saat inklibe
edildi. Daha sonra EMB agarda (Eosin-Methylenb-
lue-Laktoz-Sakaroz, BBL; 221355) ve kanl agarda
(BBL; 297876) izolasyon calismasi gerceklestirildi.
Genel bakteriyolojik incelemeler igin, agarlar aerobik
kosullarda, 37°C'de 24 saat inkiibe edildi. Ureyen ko-
loniler, koloni morfolojisi ve Gram boyama 6zellikle-
rine gore degerlendirildi. Bakteriyel izolasyon c¢alis-
malari sonucunda elde edilen saf kultirlerin iden-
tifikasyonu, BBL kristal (Becton-Dickinson, Sparks,
USA) Gram pozitif ve Gram negatif ID sistem kitleri
ve bilgisayar programi kullanilarak gerceklestirildi.

Antibiyotik Duyarlilik Testi

Antimikrobiyal duyarlilik, Mueller Hinton Agar kul-
lanilarak, disk difizyon yontemiyle test edildi. Anti-
biyogramda kullanilan antibiyotik diskleri; penicillin
(P) (10U; Oxoid), eritromisin (E) (30ug; Oxoid), amok-
sisilin/klavulonikasit (AMC) (30pug, Oxoid), gentami-
sin (CN) (10ug; Oxoid), tetrasiklin (TE) (30ug; Oxoid),
seftiofur (EFT) (30pug; Oxoid), enrofloksasin (ENR)
(5ug; Oxoid), sulfometoksazol/trimetoprim (SXT)
(25 pg; Oxoid)'dir. Antibiyotik duyarlilik testi, her bir
bakteri icin, Mueller Hinton agar (Oxoid®; 0337) be-
siyeri ylizeyine 0,5 McFarland diizeyinde bakteri sls-
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pansiyonu yayildiktan sonra ilgili 8 antibiyotik diski 2
petri kabina paylastirilarak disk diffiizyon yontemiy-
le gergeklestirildi. Bu calismada test edilen suslar,
inhibisyon zon ¢apina gore direncli (R) , orta duyarli
(I) ve duyarli(S) olarak kaydedildi (CLSI, 2015).

Bulgular

Calisma gruplarindan Grup1-3'de toplanan 6rnek-
lerden bakteri izolasyonu su sekildedir: Bulanik ve
irinli cara akintisi olan 12 (Grup ) diivenin tamamin-
da E. coli (%100), 6 diivede S. uberis (%50), 8 diivede
S. aureus (%66.66), 2 divede S. maltophilia (%16,66)
izole edildi. Bu grupta yer alan 12 dive igerisinde
mix kulttr seklinde Acinetobacter iwoffii, (A. iwoffii),
Klebsiella oxytoca (K. oxytoca), Pasteurella multocida
(P multocida), S. epidermidis, Pseudomonas aerugi-
nosa (P aeruginosa) izole edildi.

Repeat breeder 9 (Grup Il) diivenin, 8'sinde E.
coli (%88,88), 5'inde S. epidermidis (%55,55), 4'linde
S. maltophilia (%44,44) izole edildi. Dokuz repeat
breeder diiveden Ustte bulunan etkenlerle birlikte
miks kiltlr olarak, 3'Unde S. uberis, K. oxytoca, P,
multocida (%33,33), 2'sinde S. aureus, A. iwoffii, Cor-
ynebacterium pseudomonastuberculosis (C. pseudo-
monastuberculosis), Corynebacterium bovis (C. bovis)
(%22,22) izole edildi.

Tablo 1. Duvelerin vajinasinda kolonize olan bakteriler.

Normal cara akintisi goérilen tohumlama ya-
piimamig 35 (Grup Ill) divenin ise; 6'sinda E. coli
(%17,14), 4'inde Bacillus megaterium (B. megateri-
um), 2'sinde Morganella morganii (M. morganii) ve
Sphingomonas paucimobilis (S. paucimobilis) 1'inde
ise S. epidermidis izole edildi.

Calismaya dahil edilen gruplardan alinan nu-
munelerde, Grup | ve Grup II'nin %100’'Ginde, Grup
IlI'te ise, 12 divede %34,28 bakteriyolojik tGreme
saptandi. Tim gruplarda izole edilen bakteriler Tab-
lo 1'de listelendi.

Antimikrobiyal duyarlilik testi sonucunda, S.
aureus'ta test edilen 8 antibiyotikten penisilin ve
tetrasikline karsi goze carpan bir direng (%100) sap-
tandi (Tablo 2). Calismamizda dominant izolat olarak
saptanan E. coli'nin (%31,7) test edilen antibiyotik-
lere karsi duyarllik profili; gentamisin ve seftiofur
(%100), amoksisilin/klavulonikasit (%96,2), eritro-
misin, enrofloksasin ve sulfometoksazol/trimetop-
rim (%92,31), tetrasiklin (% 88,46) olarak belirlend.i.
S. uberis izolatlan penisiline, amoksisilin/klavuloni-
kasite, seftiofura ve sulfometoksazol/trimetoprime
(%100) duyarh bulundu. S. epidermidis izolatlarinin
sadece seftiofura direncgli, diger 7 antibiyotikten
4'iine %100 duyarli oldugu belirlendi. S. maltophilia
izolatlarinin ise test edilen 8 antibiyotikten hicbirine
duyarli olmadigi saptandi (Tablo 2).

Bakteriler

izolasyon sayisi izolasyon orani (%)

Escherichia coli 26 31,7
Streptococcus uberis 9 11,1
Staphylococcus aureus 10 12,2
Acinetobacter Iwoffii 3 3,7
Klebsiella oxytoca 4 4,9
Stenotrophomonas maltophilia 6 73
Corynebacterium pseudomonastuberculosis 2 2,4
Bacillus megaterium 4 4,9
Morganella morganii 2 24
Pasteurella multocida 4 49
Staphylococcus epidermidis 7 8,5
Corynebacterium bovis 2 24
Pseudomonas aeruginosa 1 1,2
Sphingomonas paucimobilis 2 2,4
TOPLAM 82 100
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Tablo 2. Antibiyogram sonuglari.

izole Edilen Bakteri isimleri ve ANTIBIYOTIK
Sayisi P E AMC CN TE EFT ENR  SXT
+ 24 25 26 23 26 24 24
E.coli (n=26) ¥ 4 2 1 3 2 2
(S} 22
+ 8 10 10 7 9
Staphylococcus aureus (n=10) ¥ 2 10 3 1
(S] 10 10
+ 9 9 2 9 8 9
Streptococcus uberis (n=9) ¥ 2 1 3 1
© 7 8 4
+ 7 6 7 7 7 4 6
Staphylococcus epidermidis (n=7) ¥ 1 7 2 1
] 1
* 4 3 1 4 3
Stenotrophomonas maltophilia (n=5) ¥ 1 2 3 2 1 5 1
© 1 3 4 1 1

+ Duyarli, ¥: Orta Duyarl, ©: Direngli, P: Penisillin E: Eritromisin AMC: Amoksisilin/Klavulonikasit, CN: Gentamisin, TE: Tetrasiklin,
EFT: Seftiofur, ENR: Enrofloksasin, SXT: Sulfometoksazol/Trimetoprim

Tartisma ve Sonug

Son yillarda, kaltur temelli calismalarla saglikli ve
metritisli ineklerin uterus mikrobiyotasinin ayrin-
till olarak tanimlandigi calismalar mevcut olsa da
vajinal akintilarinda inflamasyon derecesine gore
farklihk olan ineklerin vajinal mikrobiyota konsorsi-
yumuyla ilgili cok az ¢alismaya rastlanmistir. Bildigi-
miz kadariyla, strus ile senkronize edilmis inekler-
de bakteriyel vajinal topluluklarin kompozisyonunu
analiz etmek igin kiltirden bagimsiz teknikleri kul-
lanan mevcut hicbir calisma bulunmamaktadir (San-
tos ve ark., 2011; Machado ve ark., 2012; Wang ve
ark., 2013; Wang ve ark., 2016). Gliniimuzde repro-
diiktif hastaliklarin mikrobiyal poptlasyonla ilgili ol-
dugu, kolonize olan mikrobiyotanin normal sartlar-
da zararsiz olmasina karsin, travma veya es zamanli
enfeksiyonlarla, mikrobiyotanin ¢ogalmasi hatta
potansiyel patojenlere dénismesi s6z konusudur
(Martins ve ark., 2009). ineklerin tireme kanalinda
yasayan aerobik, fakultatif-anaerobik ve anaerobik
mikroorganizmalarin, Ureme fonksiyonuna etkileri
hakkinda bilgi yeterli degildir (Otero ve ark., 2000).
Calisma gruplarimizi iceren diivelerde bakteri izolas-
yonu ve izolasyon sikligiyla ilgili ilkemizde yapilan

herhangi bir galismaya rastlanmamistir. Calismamiz
ile 3 farkli grupta yer alan divelerin vajinal mikrobi-
yotasinin ana bilesenleri ortaya konulmustur.

Reprodiiktif kanal bakteriyolojisi Gzerine yapil-
mis diger calismalara benzer sekilde bizim calisma
gruplarimizda da izole edilen dominat bakteri E.coli
bulunmustur (Otero ve ark., 2000; Williams ve ark.,
2005; LeBlanc ve ark., 2011; Sharma ve ark., 2017). E.
coli saglikl diivelerde Greme sisteminin normal mik-
robiyotasi icinde tanimlansa da, bircok calismada
endometritisin olusumunda rol aldigi bildirilmistir
(Silva ve ark., 2009; Bicalho ve ark., 2010; Sheldon ve
ark., 2010; Kasse” ve ark., 2016). Ozellikle E. coli'nin
pap, sfa, hlyA, cnF1 ve fim gibi Gropatojenik viriilans
faktorleri ile UGrogenital sistemin epitel hiicrelerine
adheze olmasi, biofilm olusumu, flagella aracili ha-
reketliligi, ekzotoksinleri gibi dnemli virulens faktor-
lerinden dolayr Greme sistemi enfeksiyon kaynagi
oldugu bildirilmistir (Chen ve ark., 2003; Williams
ve ark. 2005; Arora, 2007; Sheldon ve ark., 2010;
Sheldon, 2015). Ayni zamanda fimH geni E.coli'nin
ineklerde genital bolgeye adhezyonunu saglayarak
uterus enfeksiyonlarinin daha siddetli seyretmesine
yol agmaktadir. fimH geninin, konakgi dokularin epi-
tel hiicrelerine adhezyon, istila ve biyofilm olusumu
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ile iliskili bir Tip 1 pili oldugu vurgulanmistir (Bien ve
ark., 2012; de Cassia ve ark., 2019). Calismamizda da
vajinal flora icerisinde belirledigimiz E.coli'nin, dlve-
lerde dogum sonrasi uterus enfeksiyonuna kaynak
olusturabilecegi sonucuna varilmistir (Wang ve ark.,
2013). Gilbert ve ark. (2005) yaptiklar calismada,
Urogenital sitemde E.coli varliginin, sit ineklerinde
gebe kalamama, tohumlama sayisinin artmasi ve
metritis gibi Ureme yetersizligi arasinda bir baglant
oldugunu vurgulamiglardir.

Bazi arastirmacilarin ¢alismalarinda ortaya koy-
dugu gibi S. aureus’un da tGreme sistemi enfeksiyon-
larinda baskin patojenler arasinda yer aldigi bildiril-
mektedir (Foldi ve ark., 2006; Williams ve ark., 2007;
Galvéao, 2018). Calismamizda da S.aureus'un (%12,2)
tim gruplarda E.coliden sonra ikinci baskin izolat
oldugu belirlendi. S. aureus, kan dolasimi enfeksi-
yonlari, pnémoni ve cerrahi alan enfeksiyonlari dahil
olmak Uzere saglik hizmetiyle iliskili enfeksiyonlarin
baslica ajanidir. Mukoza epitel ylzeylerine kolonize
olmasi nedeniyle konagin endojen florasinin pato-
jen kaynagi olarak da bildirilmektedir (Ringberg ve
ark., 2006; Beigi ve Hanrahan, 2007; Anderson ve
ark., 2013). ineklerin vaginal mikrobiyotasi (zeri-
ne yapilan benzer calismalarda da Staphylococcus
spp'nin yaygin oldugu rapor edilmistir (Rocha ve
ark., 2004; Gani ve ark., 2008). Gani ve ark. (2008)
yaptiklari arastirmada, 6zellikle ineklerin vajinal mik-
robiyotasiyla iliskili olarak uterus enfeksiyonlarinda
da Staphylococcus spp. ve E. coli'yi predominant et-
kenler olarak bulmus ve bu etkenlerin uterus enfek-
siyonuyla iliskilerinin oldugunu vurgulamislardir.

Vulva ve vajina mukozasindaki baskin entero-
bakteriler gastrointestinal sistem kdkenlidir ve do-
kular icine enflamatuvar hicrelerin hareketine ve
enfeksiyoz slreclere neden olan invazif 6zelliklere
sahiptirler. Bunlar disinda, vulva ve vajina mukoza-
sinda S. aureus'un yaygin mevcudiyeti muhtemelen
deri ve mukoz membran mikroflorasinin bir Uyesi
olmasi kaynakhdir (Silva ve ark., 2011).

Husted (2005), sigir vajinitisine neden olan bak-
terilerin yani sira klinik olarak saglikli sigir vajina-
sindan izole edilen bakterilerin belirlenmesi tizerine
yaptigi calismada, vajinitis bulgusu saptananlarda
%4, vajinitis olmayanlarda ise %2 oraninda S. uberis
izole ettigini bildirmistir. Arastirmamizda ayni etken,
sirastyla Grup | ve Grup IlI'de sirasiyla %50 ve %33
oranlarinda tespit edilirken, Grup lll'de ise hig izole
edilmemistir. Genital sistem problemli sigir vakalari
Uzerine yapilmis calismada, S. uberis'in sigir geni-
tal yolunda 6zellikle vajina ve serviksin daha derin
kismina kolonize oldugunu bildirmislerdir (Khan,
2002). Etken, siklikla ve fazla sayida S. uberis mas-

titisin meydana geldigi donem olan dogumdan he-
men Once ve dogumdan hemen sonra izole edilmis-
tir (Reinoso ve ark., 2011; Pérez -lbarreche ve ark.,
2021).

Manickam ve ark. (2019) saglikli gorinen ko-
yunlarin vajina svaplarindna ikinci domainant bak-
teri olarak S. epidermidis (%52,63) izole etmislerdir.
Yine Al-Zubaidi (2015) yaptigi calismada, ineklerin
genital sisteminin farkli bolgelerinde bakteri dagili-
mini incelediginde vajinadan izole edilen 19 bakteri-
nin, %15,79'unun S. epidermidis oldugunu rapor et-
mistir. Calismamizda gruplar arasinda S. epidermidis
en fazla repeat breeder (Grup Il)'dan izole edilmistir.
Mastitiste izole edilen en yaygin koagilaz nega-
tif stafilokok tirlerinden olan S. epidermidis firsat-
¢t mikroflora igerisinde yer almaktadir (Taponen ve
ark., 2006).

Son 20 yilda, ciddi firsatci enfeksiyonlara neden
olan bir bakteri de S. maltophilia olarak 6ne ¢ikmistir
(Enoch ve ark., 2007; Looney ve ark., 2009). Hayvan
kaynakh S. maltophilia hakkindaki literatirler insan
kaynakl olanlara gore ¢cok daha azdir. Ciinkl hay-
vanlarda nadiren dnemli bir patojen olarak bildiril-
mistir (Johnson ve ark., 2003). Calismamizda Grup |
ve Grup Il de sirasiyla, %16,66 ve % 44,44 oraninda
izole edilmistir. S. maltophilia izolasyonu, bakterinin
izolasyon basarisini arttiran segici besiyeri olmadigi
icin, rutin veteriner tani laboratuvarlarinda muhte-
melen teshisinin yapilmasinda yetersiz kalindigi 6n
gorulmektedir (Kerr ve ark., 1996). Bottone ve ark.
(1994), S. maltophilia’'nin virulens Ozellikleri olan
DNase, RNase, fibrinolisin, lipazlar, hyaluronidaz,
proteaz ve elastaz gibi bazi ekstraselller enzim-
lerin enfeksiyon olusumunda etkin oldugunu sa-
vunmuslardir. Bir diger patojenite faktorl, sentetik
materyale yapisabilme yetenegidir. Bu yetenegi ile
biyofilm olusturur. Béylece konak immun defansina
ve farkli antimikrobiyal ajanlara karsi dogal olarak
korunmaktadir (Bottone ve ark., 1986; Jucker ve ark.,
1996; Dignani ve ark., 2003; De Oliveira-Garcia ve
ark., 2003; Di Bonaventura ve ark., 2004).

Calismamizda sekiz farkli antimikrobiyal ajana
karsi disk diflizyon yontemiyle antimikrobiyal du-
yarlilk ve direng kaliplari incelenmistir. Seftiofur du-
yarlii@i; E.coli, S. aureus, S. uberis, S. epidermidis'te
%100, S. maltophilia'da ise %80 oraninda saptan-
mustir. Drillich ve ark. (2001)'nin yaptiklari calismada,
E. coli'de seftiofur duyarliligini calismamiza benzer
olarak %100 bulurken, ayni izolatin tetrasikline du-
yarliligini ise %50 olarak rapor etmislerdir. Bu calis-
mada ise tetrasiklin duyarliligi E. coli'de %88,46 gibi
oldukga yiksek oranda bulunmustur. Ukrayna'da
Elias ve ark. (2020)'nin yaptiklari ¢alismada seftiofur
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duyarliligi E.coli ve S. aureus izolatlarinda sirasiyla,
%22 ve %17 bulunmustur. Genis spektrumlu sefa-
losporinlerin bélgesel olarak sinirsiz kullanimi ile bu
durum aciklanmistir (Ali ve ark., 2017; lakovlieva ve
Bahlai, 2019).

Yapilan calismalarda tetrasiklinin E.coli ve S. au-
reus Uzerinde duyarliliginin calismamiza benzer ola-
rak %50 Uzerinde oldugunu rapor edilmistir (Drillich
ve ark., 2001; Berhilevych ve ark., 2017; Elias ve ark.,
2020). E. coli izolatlarinda tetrasiklin ve analoglarina
karsi yaygin diren¢ mekanizmasi, akis pompasi isle-
minden sorumlu proteinin sentezini kodlayan tetA
geni sebeplidir (Ozgumus ve ark., 2007; Raheel ve
ark., 2020).

Moges ve ark. (2013)'nin yaptigi ¢alismada, S.
aureus ve E.coli'nin gentamisin duyarlihgi degerlen-
dirildiginde, calismamizla ayni oranda (%100) S. au-
reus’'un gentamisine duyarlilik gosterdigi, E. coli'nin
ise %60 oraninda gentamisin duyarlhdi sergileme-
siyle bizim calismamizdaki orandan (%100) disuk
oldugu gozlemlenmistir.

Sonug olarak, ¢alismamizda yer alan tim grup-
larda oldugu gibi, Grogenital sistem bakteriyolojisi
Uzerine yapilan calismalarda da, bakteri izolatlari
ve oranlari degismekle birlikte enterik orijinli E.co-
li'nin dominant izolat oldugu gorilmektedir. Ayni
zamanda, etkili antimikrobiyal ajanlar, bakterilerin
antibiyotiklere karsi gelistirdikleri diren¢ nedeniy-
le farkliliklar gostermektedir. Arastirmamizda tim
gruplarda vajinal akintidan alinan 6rneklerde tespit
edilen izolatlarin genital sistem enfeksiyonuna yol
acabilecek izolatlar olmalari nedeniyle bu izolatlara
dogru antimikrobiyal ajanlarin secimi ile uterus en-
feksiyonlarinin daha etkin bir sekilde engellenerek,
ekonomik kayiplarin éniine gecilebilecegi distince-
sindeyiz.

Deney hayvanlari kullanimi etik kurulu ve diger
etik kurul kararlar ve izinler:15.02.2014 Tarih ve
28914 Sayill Resmi Gazete'de yayinlanan “Hayvan
Deneyleri Etik Kurullarinin Calisma Usul ve Esaslari-
na Dair Ydnetmelik” ‘in 8. maddesinin k fikrasi geregi
;diski veya altlik toplama 6rnegi, striintd ile ornek
alma, Hayvan Deneyleri Yerel Etik Kurulunun(HAY-

DEK) iznine tabi degildir.
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