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Oz: Tiirkiye’de ve Diinya’da yaygin olarak {iretilen ve tiiketilen biber bitkisi bazi tehditlerle kars1 karsiyadir. Bu agidan genetik kaynaklarin korunmast
aym zamanda 1slah programlarina kazandirilmaya ¢alisilmasi bu noktada oldukg¢a 6nemlidir. Yoresel biber gesitlerinden biriside uzun yillardan bu
yana Elaz1g ili ve gevre illerde yoresel olarak yetistirilen ve bolge halki tarafindan severek tiiketilen standart biber gesididir. Ancak {iretim alanlar1
incelendiginde s6z konusu gesitte agik tozlanmaya bagh olarak agilimlarin oldugu goézlenmektedir, Buradan hareketle bu calismada Elazig ilinden
toplanmis olan 26 biber genotipinin morfolojik karakterizasyonu amaglanmustir. Bu calismada Capsicum annuum tiiriine ait baz1 Elaz1g yerli biberinin
morfolojik karakterizasyonunun yapilmas: amaglanmustir, Calismada Elazig’dan toplanan 26 genotipin bazi1 morfolojik 6zellikleri ile karakterizasyon
yapilmustir. Morfolojik karakterizasyon icin 51 adet bitki ve meyve ozelligi incelenmis elde edilen dengdogramda ise kontrol olarak kullanilan
genotiplerle beraber 0,07 ile 0,91 benzerlik ve 2 ana grup elde edilmistir. Birinci grupta sadece 18 nolu genotip yer alirken diger grupta tiim genotipler
yer almustir. Elde edilen verilere gore bazi Elazg biberlerinde morfolojik karakterizasyon sonucunda oldukga genis varyasyon elde edilmistir. Elde
edilen bu varyasyon Elazig yerli biberinin 1slahi ve tiretiminin yayginlasmasina, katki saglayabilecegini gostermektedir.

Anahtar Kelimeler: Capsicum annuum, Elaz1g biberi, morfoloji, karakterizasyon
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Abstract: The pepper plant, which is widely produced and consumed in Turkey and in the world, is facing some threats, In this respect, it is very
important to protect genetic resources and try to include them into breeding programs at the same time. One of the local pepper varieties is the
standard pepper variety, which has been grown locally in the province of Elazig and surrounding provinces for many years and is consumed fondly
by the people of the region. However, when the production areas are examined, it is observed that there are segregation due to open pollination in
this variety. In this study, it was aimed to make the morphological characterization of some Elazig native peppers belonging to the Capsicum annuum
species, In the study, some morphological features of 26 genotypes collected from Elazig were characterized. For morphological characterization, 51
plant and fruit characteristics were examined and in the obtained dengdogram, 0,07 to 0,91 similarity and 2 main groups were obtained together with
the genotypes used as control. While only genotype 18 was in the first group, all genotypes were included in the other group. According to the data
obtained, quite wide variation was obtained as a result of morphological characterization in some Elazig peppers. This variation obtained shows that
Elazig local pepper can be used in terms of breeding, and can contribute to the spread of its production.
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GIRIS

Tiirkiye’de iklim ve toprak agisindan oldukga farkli 6zelliklere sahip bolgeler bulunmaktadir. Tiirkiye
diinyada sekiz ana bitki gen merkezinden birisinin yer aldig1 cografyada yer almakta olup, diinyada
tarimin ilk yapildig1 bolgelerden birinde yer almaktadir. Bundan dolay1 Anadolu’yu kapsayan cografya,
kiiltiirti yapilan birgok bitki tiirtiniin gesitlilik merkezi ve mikro gen merkezi olarak bilinmektedir. Bununla
beraber yiiksek derecede bitki endemizmi ortaya c¢ikmistir. Dolayisiyla Anadolu cografyas: 10,000
civarinda tiir barindirmakta ve bunlarin yaklasik 1/3'ii endemiktir. Ancak tiim diinyada oldugu gibi bu
cografyada yer alan bitki genetik kaynaklari, cesitli sebeplerle yok olma tehlikesiyle karsi karsiya
kalmaktadir. Ozellikle tarimi yapilan tiirlere ait bitki genetik kaynaklarindaki gesitliligin korunmas,
bitkisel {iretimin siirdiirebilirligi bakimindan oldukga 6nemlidir (Tan ve Inal, 2003). Tan (1992) tarafindan
bildirildigine gore; siirekli artan arazi agmalari, 1slah edilmis {iniform gesitlerin, popiilasyon formundaki
yerli gesitlerin yerine gecmesi, yangin, erozyon gibi tabii afetler, iilke gelismesine yonelik olarak baraj vb,
tesislerin ingasi, sehirlesme ve imar alanlarinda yapilan uygulamalar tarimsal sistemlerin degismesi ve
tarimsal miicadele uygulamalari, iiretim yapmadan siirekli dogadan sokerek tiiketme gibi nedenlerden
dolayi, bitkisel gesitlilik azalmakta, bununla beraber kaybolmaktadir. Bu tehlikenin farkina varan pek ¢ok
iilke bitkisel kaynaklarin tespiti, korunmas: ve saklanmasina yonelik ¢alismalar baslatmislardir, Daha
sonralar1 ozellikle kiiltiiri yapilan ve aym zamanda ekonomik katma degeri yiiksek tiirlerde genetik
kaynaklarin toplanmasi karakterizasyonu oncelik haline gelmistir. Tiirkiye’de kiiltiirii yapilan ve aym
zamanda diinya tiretiminde 6nemli yere sahip énemli tiirlerden birisi de biberdir.

Salk vd, (2008) tarafindan biberin anavataninin Amerika'nin tropik ve subtropik {ilkeleri oldugu Capsicum
annuum’un primer gen merkezinin Meksika, sekonder gen merkezinin ise Guatemala oldugunu, C, chinense
ve C, frutescens’in Amazon havzasi, C, pendulum ve C, pupescens’in Peru ve Bolivya primer gen merkezi
oldugu, C, annuum ve C, frutescens’in Meksika’dan itibaren tiim Amerika ve Carib adalarinda yaygin olarak
bulundugu ve Giiney Amerika’da en yaygin olarak yetistirilen tiiriin C, chinense oldugunu belirtmektedir.
Giinitimiizde C, annuum’un Diinyada biber {iretimine uygun ekolojilerde en yaygin olarak yetistirilen tiir
oldugunu, ancak diger tiirlerin ise 6zellikle subtropik ve tropik iklimin hakim oldugu bélgelerde kendi
anavatanlarinda bulundugunu yerlerde kisithida olsa {iretildigi bilinmektedir.

Tarimsal biyogesitliligin belirlenmesi, toplanmasi1 ve korunmas: bitkisel ¢esitliligin stirdiiriilebilirligi
acisindan hayati dneme sahiptir (Tan vd,, 2004). Tiirkiye’de zun yillardir sebze yetistiriciliginde goriilen
dogal tozlanmalar ve insanlar tarafindan ekonomik ©neme sahip Ozellikler bakimindan yapilan
seleksiyonlar neticesinde ortaya ¢ikan popiilasyonlara diger {ilkelerden getirilen genetik materyallerinin
eklenmesiyle ulusal bitki genetik kaynaklari her gegen giin zenginlestirilmistir. Uzun yillar boyunca
siirdiiriilen sebze yetistiriciliginde goriilen dogal melezlemeler ve insan eliyle yapilan seleksiyonlar sonucu
ortaya ¢ikan populasyonlara diger tilkelerden getirilen yetistirme materyallerinin katilmasiyla ulusal bitki
genetik kaynaklar1 her gecen giin zenginlesmistir. Anavatam arasinda Tiirkiye'nin de yer aldig1 6nemli
sebze tiirleri yoniinden biiyiik tarimsal biyogesitlilik rapor edilmektedir. Fakat bu biyogesitlilik cesitli
nedenlerle genetik erozyona ugramaktadir. Bu tiirlerden birisi de Tiirkiye'nin farkli bolgelerinde lokal
olarak bolge halki tarafindan sevilerek tiiketilen ve 6nemli genetik ¢esitlilige sahip sebze tiirleri arasinda
yer alan biberdir. Biber Tiirkiyenin her bolgesinde genis alanlarda yetistirilmekte, taze tiiketimin yar sira
sofralik veya sanayide islenerek ihracat agisindan, ticari potansiyele sahip 6nemli tiirler arasinda yer
almaktadir. Gida sanayinde kullanilan biber; salga, toz-pul biber, dondurulmus, tursu, ac1 sos, ketcap, boya
ve ila¢ sanayinde farkl sekillerde degerlendirilmektedir (Aybak, 2002). Meyve ve bitkinin morfolojik-
agronomik Ozellikleri bakimindan biiyiik varyasyona sahip olan biber, meyve yapisi ve sekline gore
degisik sekillerde tiiketilmektedir (Bozokalfa ve Esiyok, 2006). Tiirkiye kosullarinda tek yillik yetistirilen
biberde 6zellikle iireticiler tarafindan yetistirilen yerel populasyonlara tiiketici talepleri ve verim agisindan
uygulanan seleksiyonlar ve agik tozlanmalar, bitki ve meyve yapisinda varyasyonlarin ortaya ¢tkmasina
neden olmus ve boylelikle iilkede ve bitki genetik kaynaklarindaki genotip sayisinin her gegen giin
artmasim saglamigtir. Giliniimiizde sebze tiirlerinde gesit dinamigi tiiketici tercihleri dogrultusunda
oldukga ytiksektir. Domates, biber, patlican gibi ana sebze tiirlerinde her yil ¢ok fazla miktarda gesit
gelistirilmektedir. Cesit 1slahinin ilk basamag: bitkisel genetik kaynaklarin zenginligidir. Bitki genetik
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kaynaklar1 yerel genotipler, bunlarin yabani akraba tiirleri, eski gesitler ve genetik 6zellikleri tam olarak
belirlenmis hatlardan olusmaktadir. Bitki 1slah1 ve yeni cesit gelistirme calismalarinda tasidigi onem
nedeniyle incelenen bitki tiiriine iliskin yerel populasyonlarin ve 1slah hatlarinin hem morfolojik hem de
molekiiler seviyesinde tanumlanmas: ve bu verilere dayali akrabalik derecelerinin ortaya koyulmasi
ozellikle hibrit cesit gelistirme acisindan biiyiik bir onem tasimaktadir. Tiirkiye yerel biber genetik
kaynaklar1 bakimindan oldukga zengin olup, biiyiik cogunlugu ticari olarak iiretilmekte, bolgesel olarak
tiikketilmesinin yaninda ihracat potansiyeline sahiptir. Ancak bazi biber genotipleri ise uzun yillar
ureticilerin kendi tohumlarini agik tozlanan {iretim alanlarindan temin etmeleri ve iretimi bu sekilde
devam ettirmelerinden dolay1 zaman igerisinde verimlilikte ve kalitede kayiplar meydana gelmektedir.

Yoresel biber cesitlerinden birisi de uzun yillardan bu yana Elazig ili ve gevre illerde yoresel olarak
yetistirilen ve bolge halki tarafindan severek tiiketilen yerel biber cesididir. Ancak iiretim alanlar1
incelendiginde s6z konusu cesitte agik tozlanmaya bagl olarak agihmlarin oldugu goézlenmektedir.
Buradan hareketle bu calismada Elazig ilinden toplanmus olan 26 biber genotipinin morfolojik
karakterizasyonu amaclanmistir.

MATERYAL VE METOT

Bu ¢alismada materyal olarak 2020 yilinda Elazig ilinden toplanmis 26 biber genotipi (Cizelge 1) ile standart
olarak tilkemizde farkli bolgelerde yetistiriciligi yapilan Pin yavuz ac1 (K1), Yalova Corbac (K2), Sera
Demre (K3),Tath Kandil Dolma (K4), Cirgalan (K5) ve Sanlhufa biberi (K6) olmak tizere toplam 32 adet
biber genotipi materyal olarak kullanilmistir. Genotiplere ait tohumlar 3:1 oraninda karistirilmis torf: perlit
karisiminda viyollerde ¢imlendirilmistir. Fideler 3-4 gercek yaprakli asamaya gelince seraya dikim
yapilmistir. Dikim sira tizeri mesafe 40 cm, sira aras1 mesafe ise 50 cm olacak sekilde yapilmustir. Yetistirme
her genotipten 3 tekerriiriilii her tekerriirde 3 bitki olacak sekilde Erciyes Universitesi Ziraat Fakiiltesi
Arastirma ve Uygulama arazisinde yapilmistir. Biber dikiminin yapildig: toprak 6zellikleri, killi-tinli, pH
7,10, EC: 0,75 mmos, CaCOs: %12.0 ve ogranik madde igerigi % 1,8 olarak belirlenmistir. Araziye dikim 01
Haziran 2022’de yapilmis ve son hasat 15 Ekim 2022 tarihinde sonlandirilmistir. Sulama, damla sulama ile
her giin diizenli araliklarla yapilmistir. Bitkilerin arazide giibrelemesi ise gelisim dénemine bagh olarak
haftada 2 defa olacak sekilde bitkilerin gelisimleri dikkate alinarak yapilmistir, Gerekli goriildiigiinde
hastalik-zararlilara karsi miicadeleler yapilmuistir.

Morfolojik karakterizasyon igin 52 adet bitki ve meyve Ozelligi incelenmistir (Cizelge 2 ve Cizelge 3).
Genotiplerden alman {i¢ meyve icin morfolojik karakterizasyon yapilmustir. Bitki i¢in karakterizasyon
calismalarinda her genotip igin ayri ayr Ozelliklerde yapilmis olup bu 6zellikler icin karakterizasyon
calismalart Biber icin “Biber Ozellik Belgesi” ve morfolojik degerlendirmeler icin UPOV ve IPGRI
kurallarinca belirlenmis olan ozellik belgeleri esas alinarak hazirlanan kriterler kullanilarak morfolojik
karakterizasyon ¢alismalarinda minimum, maksimum, ortalama degerleri hesaplanmistir (Cizelge 1 ve
Cizelge 2). Morfolojik karakterizasyon verileri karsilastirilarak sonuglar elde edilmistir.

Yapilan morfolojik analizler sonucunda elde edilen veriler degerlendirilmis ve elde edilen verilerin analizi
icin NTSYS (Numerical Taxonomy Multivariate Analysis System) 2,1 bilgisayar paket programi
kullanilmis, Rohlf metoduna gore elde edilen benzerlik matrisinin UPGMA (Unweigted Pair Group
Method Arithmetic Average) gruplandirmasi ile genetik iligskinin seviyesi belirlenmistir(Rohlf, 1998)[16],
Benzerlik indeksleri Dice” e gore hesaplanmustir(Dice, 1945).

Cizelge 1. Calismada kullanilan Elazig biberi genotipleri ve toplandiklar1 alanlar
Table 1. Elazig pepper genotypes used in the study and the regions where they were collected

Genotip Kodu il ilge Koéy/Mahalle
E1 Elaz1g Maden Yoncapiar
E2 Elaz1g Maden Yoncapiar
E3 Elaz1g Maden Yoncapmar
E4 Elaz1g Maden Yoncapmar
E5 Elaz1g Maden Yoncapiar
————
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Cizelge 1. Devam
Table 1. Continue

E6 Elaz1g Merkez Hankendi
E7 Elaz1g Merkez Hankendi
E8 Elaz1g Merkez Hankendi
E9 Elaz1g Merkez Hankendi
E10 Elaz1g Merkez Hankendi
E11 Elaz1g Merkez Hankendi
E12 Elaz1g Maden Gezin
E13 Elaz1g Maden Gezin
E14 Elaz1g Maden Gezin
E15 Elaz1g Maden Gezin
El6 Elaz1g Maden Gezin
E17 Elaz1g Merkez Yurtbagt
E18 Elaz1g Merkez Yurtbast
E19 Elaz1g Merkez Yurtbast
E20 Elazig Merkez Yurtbagt
E21 Elaz1g Merkez Yurtbagt
E22 Elaz1g Sivrice Siirek
E23 Elaz1g Sivrice Siirek
E24 Elaz1g Sivrice Siirek
E25 Elaz1g Sivrice Siirek
E26 Elazig Sivrice Siirek
BULGULAR VE TARTISMA

Bitkisel Ozelliklere Ait Bulgular

Caligmada kullanilan genotiplerin bitkisel ozelliklerine ait karakterizasyon verileri Cizelge 2 ‘de
verilmistir. Elde edilen bulgulara gore bitki durusu bakimindan 11 genotip yar1 dik, 8 genotip yatik ve 13
genotip dik gelisim gostermistir. Bitki yiiksekligine bakildiginda 93,66 cm ile en yiiksek 21, genotip ve en
diisitk 58 cm ile 6 genotip olarak belirlenmistir. Bogum seviyesinde antosiyanin olusumu 1/9 arasinda
puanlanip en yiiksek degere 2 genotip sahip olurken, en diisiik degere 7, 12, 17, 23 ve 31, genotipler sahip
olmustur. Bu genotiplerden bogum seviyesinde antosiyanin olusum yogunluguna bakilirken en yiiksek
puani yine 2 genotip almistir. Gévde rengi bakimindan genotipler incelenirken yesil tizeri mor ¢izgili, mor
ve digeri olarak degerlendirilmis olup tiim genotipler arasinda herhangi bir farklilik saptanmamais ve tiim
genotipler yesil olarak belirlenmistir. Genotipler arasinda govde ¢ap1 incelendiginde 24,2 mm ile en yiiksek
degeri 18, genotip, en diisiik degeri ise 13 mm ile 28, genotip almistir. Govde tiiyliiliigii bakimindan 6
genotip az, 15 genotip orta, 11 genotip ¢ok olarak belirlenmistir, Yaprak sikligina bakildiginda 2 genotip
az, 21 genotip orta ve 9 genotip ¢ok olarak saptanmistir. Yaprak uzunlugu bakimindan genotipler arasinda
17,26 cm ile 1, genotip en yiiksek iken 8,53 cm ile 28, genotip en diisiik olarak belirlenmistir, Yaprak
genisligi bakimindan genotipler arasinda en yiiksek degere 7,80 cm ile 23, genotip sahip olurken en diisiik
degere 4 cm ile 31, genotip sahip olmustur. Yaprak indeksi agisindan en yiiksek deger 2,48 cm ile 31,
genotip, en diisiik deger 1,51 cm ile 18, genotip olarak belirlenmistir. Yaprak kenarinda dalgalanma 4
genotip orta, 2 genotip yok veya hafif, 26 genotip hafif olarak gozlemlenmistir. Yaprak kabarikhik
yoniinden ise tiim genotipler arasinda bir farklihlk gozlemlenmemis ve tiim genotipler zayif olarak
saptanmistir. Yaprak sekli bakimindan da tiim genotipler mizrak sekilli olarak saptanmistir. Yaprak
tiiyliilitk bakimindan genotipler incelendiginde tiim genotipler seyrek olarak belirlenmistir. Yaprak rengi
bakimindan ise tiim genotipler arasinda bir farklilik belirlenmemis olup tiimii koyu yesil olarak
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gozlemlenmistir. Son olarak ¢igek pozisyonu bakimindan 16 genotip sarkik, 16 genotip dik olarak
belirlenmistir.

Meyve Ozelliklerine Ait Bulgular

Calisma ele alinan genotiplerin meyve oOzelliklerine ait bulgular Cizelge 3’de verilmistir. Calismada
kullanilan genotiplerin meyve duruslari incelendiginde 16 genotip dik, 16 genotip sarkik durumda oldugu
tespit edilmistir. Meyve sekli bakimindan genotipler 6 genotip yuvarlak,1 genotip basik,25 genotip hafif
basik olarak tespit edilmistir. Meyve ug sekli ise 7 genotip sivri,4 genotip kiit, 21 genotip hafif iceriye olarak
belirlenmistir, Meyve ylizey yapilar incelendiginde ise 3 genotipin piiriizlii, 29 genotipin diizgiin yapiya
sahip oldugu belirlenmistir. Meyvelerin yeme olumundaki rengi incelendiginde 5 genotip yesil iken, diger
genotipler sar1 renk olarak saptanmistir. Meyve yeme olumundaki renk yogunlugu ise 9 genotip az, 14
genotip orta, 9 genotip ¢ok olarak belirlenmistir. Meyve olum rengi bakimindan incelendiginde genotipler
arasinda bir farklilik gozlenmedigi ve tiim genotiplerin kirmizi oldugu saptanmigtir, Meyve olum rengi
yogunlugu bakimindan ise 5 genotip orta, 27 genotip kuvvetli olarak tespit edilmisgtir.

Calismada kullanilan genotiplerde meyve dalgalilik 1-9 arasinda puanlanip en yiiksek deger 5 puanla 6,
genotip olarak belirlenmistir. Meyve renklerinin parlaklik durumu incelendiginde ise 8 genotip az, 17
genotip orta, 7 genotip kuvvetli olarak tespit edilmistir. Calismada kullanilan genotiplerin meyve
uzunluklari 188,56 mm ile 70,73 mm arasinda bulunmustur. Ayni genotiplerin meyve ¢aplar1 72,53 mm ile
9,33 mm arasinda 6l¢iilmiistiir. Genotipler arasinda meyve uzunluk/cap oranina bakildiginda ise 20,01 mm
ile 1,05 mm arasinda belirlenmistir. Meyvelerin uzunlamasina kesit sekilleri incelendiginde ise 1 genotip
yuvarlak, diger genotipler diiz sekilli oldugu saptanmistir. Enine kesit sekli bakimindan ise 3 genotip oval,
3 genotip girintili,26 genotip az girintili oldugu saptanmistir. Meyve et kalmhg bakimindan ¢alismada
kullanilan genotipler incelendiginde ise 536 mm ile 1,26 mm arasinda olgiilmiistiir. Meyve tad1
bakimindan ise 2 genotipin aci, diger genotiplerin tath oldugu tespit edilmistir.

Calismada kullanilan meyvelerin sap cukuru incelendiginde 6 genotip 0, diger genotipler 1 degerini
almistir, Sap cukuru derinligi acisindan ise 10 genotip ytizeysel, 12 genotip normal,10 genotip derin olarak
saptanmistir. Meyve sap uzunlugu bakimindan incelendiginde 58,26 mm ile 2 mm arasinda olgiilmiistiir,
Meyve sap kalinli1 ise 11 mm ile 2,96 mm arasinda saptanmustir. Kaliks goriiniisii bakimindan genotipler
incelendiginde 2 genotip ortiilii, diger genotipler ortiisiiz olarak gozlemlenmistir. Meyvelerin plasenta
biiyiikliikleri bakimindan incelendiginde ise 5 genotip kiigiik, 17 genotip orta, 10 genotip biiyiik olarak
saptanmuistir. Cigek sapina baglanmada meyve sekli agisindan incelenen genotipler ise 9 genotip sap dar, 3
genotip meyve tam, 20 genotip meyve genis olarak gozlemlenmistir. Meyvelerin ¢icek burnu sonu ve
uzantist bakimindan ise 8 genotip var, 24 genotip yok olarak belirlenmistir.

Genotiplerin meyveleri lokus sayist bakimindan incelendiginde 2 genotip 1 adet, 18 genotip 3 adet, 12
genotip 4 adet olarak saptanmistir. Canak yaprak kenari bakimindan incelenen genotipler arasinda bir
farklibik goriilmeyip tiim genotipler disli olarak gozlemlenmistir. Canak yaprak renklenmesi agisindan ise
tim genotiplerde renklenmeye rastlanilmamustir. Ta¢ yaprak rengi bakimindan incelendiginde tiim
genotiplerin beyaz renkli oldugu gozlemlenmistir, Tag yaprak sekline bakildiginda ise genotipler arasinda
bir farklilik olmadig: ve biitiin genotiplerin tac yaprak seklinin diger degerini aldig1 belirlenmistir. Anter
rengi olarak ise 1 genotip beyaz, 14 genotip sar1, 2 genotip agik mavi, 12 genotip mavi olarak belirlenmistir.
Calismada kullarulan genotiplerin meyve agirhgma bakildiginda 107,37 gr ile 11,31 gr arasinda
Olciilmiistiir. Toplam meyve agirligi bakimindan ise 1550 gr ile 379 gr arasinda saptanmustir. Toplam
meyve sayist bakimindan genotipler incelendiginde 43,66 adet ile 5,66 adet arasinda oldugu belirlenmistir,
Bu ¢alismada Capsicum annuum tiiriine ait 32 adet genotip kullanulmig; bunlardan 26 adeti Elaz1g yerli biberi
ve 6 adet kontrol genotip kullanilmigtir. Morfolojik karakterizasyon calismasi iginde 52 adet bitki ve meyve
ozelligi incelenmistir, Incelenen biitiin 6zellikler bakimindan genotipler arasinda genetik benzerlik 0,07 ile
0,91 arasinda elde edilmistir($ekil 1). Dendogramda 2 ana grup olusmus olup K4, K5, K6 ile E1, E2, E14 ve
E26 kodlu genotipler birinci grupta yer almiglardir. Ikinci grupta ise K1, K2 ve K3 kontrol genotipleri ile
bereber diger Elazig biber genotipleri yer almigtir. Pin yavuz aa (K1), Yalova Corbact (K2), Sera Demre
(K3) genotipleri sivri tipte genotipler iken, Tatli Kandil Dolma (K4), Cirgalan (K5) ve Sanliufa biberi (K6)

—
Uluslararas: Tarim ve Yaban Hayati Bilimleri Dergisi https://dergipark.org.tr/tr/pub/ijaws

26



Baz1 Elaz1§ Biberi (Capsicum annuuum L,) Genotiplerinin Morfolojik Karakterizasyonu

genotipler ise dolma, kapya tipinde genotipler oldugu icin farkli gruplarda yer almis olabilirler. E17 ve E18
kodlu genotipler genetik olarak en uzak genotipler olarak belirlenmistir.
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Sekil 1. 32 adet biber genotipinde incelenen 52 6zellikle elde edilen dendogram,
Figure 1 Dendrogram obtained from 52 traits examined in 32 pepper genotypes,
———
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Cizelge 2. Calismada kullanilan genotiplerin bitkisel &zelliklerine ait bulgular

Table 2. Findings of vegetative characteristics of genotypes used in the study

GN BD BY BS BSA GR GT GC YS YU YG YI YKD YK YS YT YR CcP
AO oYy
E1 Dik 66 5 5 Yesil Sik 17,56 Sik 17,26 7,53 2,27 Hafif Zayif Mizrak Seyrek Koyu Sarkik
Yesil
E2 Dik 72,33 7 7 Yesil Orta 16,26 Orta 13,33 6,96 1,91 Hafif Zayif Mizrak Seyrek Koyu Dik
Yesil
E3 Dik 71,66 5 5 Yesil Az 16,06 Orta 12,26 6,7 1,83 Hafif Zayif  Mizrak Seyrek Koyu Dik
Yesil
E4 Yar1 67 5 5 Yesil Orta 18,63 Orta 12,26 7,3 1,79 Hafif Zayif Mizrak Seyrek Koyu Sarkik
dik Yesil
E5 Dik 84 5 5 Yesil Orta 15,7 Az 13,5 7,36 1,83 Hafif Zayif Mizrak Seyrek Koyu Dik
Yesil
E6 Yar 58 5 5 Yesil Az 21,6 Sik 13,5 8,4 1,6 Hafif Zayif ~ Mizrak Seyrek Koyu Dik
dik Yesil
E7 Dik 59 1 1 Yesil Az 15,9 Orta 14,43 7,76 1,85 Hafif Zayif Mizrak Seyrek Koyu Dik
Yesil
E8 Dik 76,33 5 5 Yesil Orta 14,6 Orta 12,63 6,2 2,03 Hafif Zayif Mizrak Seyrek Koyu Sarkik
Yesil
E9 Dik 87,66 6 5 Yesil Sik 18,13 Orta 11,6 6,93 1,68 Hafif Zayif Mizrak Seyrek Koyu Dik
Yesil
E10 Yar 78 5 5 Yesil Sik 19,23 Orta 12,4 6,9 1,79 Hafif Zayif Mizrak Seyrek Koyu Dik
dik Yesil
E11 Yatik 70,33 5 5 Yesil Sik 18,5 Orta 11,63 5,8 1,73 Hafif Zayif Mizrak Seyrek Koyu Sarkik
Yesil
E12 Yatik 76,66 1 1 Yesil Sik 21,03 Orta 12,6 6,73 1,82 Hafif Zayif Mizrak Seyrek Koyu Dik
Yesil
E13 Yatik 85,5 5 5 Yesil Orta 14,2 Orta 11,9 7,4 1,6 Cok Zayif Mizrak Seyrek Koyu Sarkik
Hafif Yesil
E14 Yar1 85 5 5 Yesil Sik 18,1 Orta 13,1 7,7 1,7 Cok Zayif Mizrak Seyrek Koyu Dik
dik Hafif Yesil
E15 Yar1 71,5 5 5 Yesil Orta 19,16 Sik 12,33 6,7 1,86 Hafif Zayif Mizrak Seyrek Koyu Sarkik
dik Yesil
El6 Yar1 75,33 5 5 Yesil Sik 19,86 Sik 12,3 7,03 1,74 Hafif Zayif Mizrak Seyrek Koyu Dik
dik Yesil
E17 Dik 90 1 1 Yesil Orta 18,1 Stk 13,0 7 1,85 Hafif  Zayif Mizrak  Seyrek  Koyu Sarkik
Yesil
E18 Yar1 75 3 3 Yesil Orta 24,2 Sik 11,8 7,8 1,51 Hafif Zayif Mizrak Seyrek Koyu Dik
dik Yesil
E19 Yar1 74,33 6 5 Yesil Sik 21,06 Sik 10,7 5,9 1,83 Hafif Zayif Mizrak Seyrek Koyu Dik
dik Yesil
E20 Yatik 76,66 4 3 Yesil Orta 18,9 Orta 10,53 5,5 1,91 Hafif Zayif Mizrak Seyrek Koyu Dik
Yesil
E21 Dik 93,66 2 3 Yesil Az 17,8 Orta 10,23 6,3 1,84 Hafif Zayif Mizrak Seyrek Koyu Sarkik
Yesil
E22 Yattk 77,33 2 3 Yesil Orta 16,13 Orta 1023 64 1,59  Hafif  Zayif Mizrak  Seyrek  Koyu Sarkik
Yesil
———
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Cizelge 2. Devam
Table 2. Continue

E23 Dik 85,33 1 1 Yesil Sik 22,46 Az 11,9 6,03 1,97 Orta Zayif Mizrak Seyrek Koyu Dik
Yesil
E24 Yatik 84 2 3 Yesil Orta 19 Sik 1233 65 1,89  Hafif  Zayif Seyrek  Koyu Dik
Mizrak Yesil
E25 Yar1 69,33 4 5 Yesil Orta 18,86 Orta 10,6 5,56 1,89 Hafif Zayif Mizrak Seyrek Yesil Sarkik
dik
E26 Yar1 76 5 5 Yesil Orta 17,73 Sik 12 6,36 1,8 Hafif Zayif Mizrak Seyrek Koyu Dik
dik Yesil
K1 Yatik 77 3 3 Yesil Sik 21,23 Orta 9,23 5,1 1,8 Orta Zayif Mizrak Seyrek Koyu Sarkik
Yesil
K2 Yattk 115 6 3 Yesil Orta 13 Orta 8,53 4,6 1,85 Hafif  Zayif Mizrak Seyrek  Koyu Sarkik
Yesil
K3 Yatik 102,5 3 3 Yesil Orta 13,06 Orta 11,96 5,76 2,05 Orta Zayif Mizrak Seyrek Koyu Sarkik
Yesil
K4 Dik 85 4 5 Yesil Sik 18 Orta 9,2 5 1,84 Hafif Zayif Mizrak Seyrek Koyu Sarkik
Yesil
K5 Yatik 86,66 1 1 Yesil Az 14,66 Orta 9,93 4 2,48 Orta Zayif Mizrak Seyrek Koyu Sarkik
Yesil
K6 Yar1 60 5 5 Yesil Az 16,06 Orta 10,23 5 2,05 Hafif Zayif Mizrak Seyrek Koyu Sarkik
dik Yesil
Cizelge 3. Calismada kullanilan genotiplerin meyve 6zelliklerine ait bulgular
Table 3. Findings on fruit characteristics of genotypes used in the study
GN MD MS MUS MYY MOOR MOOYRY MOR MORY MD mr MU MC
E1 Sarkik Sivri H, Igeriye Diizgiin Sar1 Orta Kirmizi Kuvvetli 4 Az 88,5 53
E2 Dik H, Basik H, igeriye Diizgiin Sar1 Cok Kirmizi Kuvvetli 3 Orta 76,03 54,13
E3 Dik H, Basik Sivri Diizgiin Sar1 Az Kirmiz Kuvvetli 3 Orta 120,16 41,26
E4 Sarkik H, Basik H, igeriye Diizgiin Sar1 Orta Kirmiz Kuvvetli 3 Orta 75,23 54,83
E5 Dik Sivri H, Igeriye Diizgiin Sar1 Orta Kirmizi Kuvvetli 4 Az 90,4 52,76
E6 Dik H, Basik Kiit Diizgiin Sar1 Cok Kirmiz Orta 1 Kuvvetli 74,6 62,7
E7 Dik H, Basik H, igeriye Diizgiin Sar1 Az Kirmiz Kuvvetli 1 Orta 80,66 61,5
E8 Sarkik H, Basik H, keriye Diizgiin Sar1 Az Kirmizi Kuvvetli 2 Az 87,9 41,63
E9 Dik H, Basik H, keriye Diizgiin Sar1 Az Kirmizi Kuvvetli 1 Az 86,6 56,8
E10 Dik H, Basik H, igeriye Diizgiin Sar1 Orta Kirmizi Kuvvetli 2 Kuvvetli 98,06 65,46
E11 Sarkik H, Basik H, igeriye Diizgiin Sar1 Otta Kirmizi Orta 3 Kuvvetli 98 42,1
E12 Dik H, Basik H, igeriye Diizgiin Sar1 Orta Kirmiz Kuvvetli 4 Orta 98,7 49,43
E13 Sarkik H, Basik H, igeriye Diizgiin Sar1 Cok Kirmiz Kuvvetli 1 Kuvvetli 118,03 51,46
E14 Dik H, Basik H, igeriye Diizgiin Sar1 Orta Kirmiz Kuvvetli 3 Az 93,8 54,4
E15 Sarkik Sivri Sivri Diizgiin Sar1 Cok Kirmizi Kuvvetli 2 Kuvvetli 104,26 55,5
El6 Dik H, Basik Sivri Diizgiin Sar1 Orta Kirmizi Orta 1 Orta 85,93 58,63
E17 Sarkik H, Basik H, igeriye Diizgiin Sar1 Orta Kirmiza Orta 1 Orta 72,8 68,7
—
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Cizelge 3. Devam
Table 3. Continue

E18 Dik Sivri Sivri Diizgiin Sar1 Cok Kirmizi Orta 1 Orta 77,3 65
E19 Dik H, Basik H, 1geriye Diizgiin Sar1 Az Kirmizi Kuvvetli 1 Orta 76,3 59,16
E20 Dik H, Basik H, Igeriye Diizgiin Sar1 Cok Kirmizi Kuvvetli 2 Kuvvetli 98,86 48
E21 Sarkik H, Basik H, igeriye Diizgiin Sar1 Cok Kirmiz Kuvvetli 2 Orta 70,73 61,33
E22 Sarkik H, Basik Sivri Diizgiin Sar1 Orta Kirmizi Kuvvetli 3 Orta 101,86 43,1
E23 Dik H, Basik H, 1§eriye Diizgiin Sar1 Cok Kirmizi Kuvvetli 3 Orta 81,06 60,73
E24 Dik Basik H, igeriye Diizgiin Sar1 Az Kirmizi Kuvvetli 3 Az 71,3 63,06
E25 Sarkik H, Basik H, igeriye Diizgiin Sar1 Cok Kirmizi Kuvvetli 3 Kuvvetli 98,26 52,46
E26 Dik H, Basik H, igeriye Diizgiin Sar1 Orta Kirmiz Kuvvetli 2 Orta 94,4 62,5
K1 Sarkik H, Basik H, igeriye Pirtzlia Sar1 Az Kirmiz Kuvvetli 5 Az 77 72,53
K2 Sarkik Sivri Sivri Diizgiin Sar1 Otta Kirmizi Kuvvetli 2 Orta 188,56 9,33
K3 Sarkik Sivri Sivri Diizgiin Yesil Az Kirmizi Kuvvetli 1 Orta 70,4 15,06
K4 Sarkik H, Basik Kit Diizgiin Yesil Orta Kirmizi Kuvvetli 4 Orta 80,9 62,2
K5 Sarkik H, Basik Kiit Pirizlia Yesil Az Kirmizi Kuvvetli 3 Az 84,03 23,73
K6 Sarkik Basik Kiit Pirizlia Yesil Az Kirmizi Kuvvetli 4 Orta 103 54,46

Cizelge 3. Calismada kullanilan genotiplerin meyve 6zelliklerine ait bulgular (devamai)
Table 3. Findings on fruit characteristics of genotypes used in the study(more)

GN MUCO MUKS MEKS MEK MT MSC MSCD MSU MSK KG PB

E1 1,69 Diiz A, Girintili 3,26 Tath Var Normal 45,3 5,53 Ortiisiiz Orta
E2 1,45 Diiz A, Girintili 4,2 Tath Var Yiizeysel 44,63 5,4 Ortiisiiz Orta
E3 2,98 Diiz A, Girintili 3,73 Tath Var Derin 45,2 5,4 Ortiisiiz Orta
E4 1,37 Diiz A, Girintili 3,9 Tath Var Yiizeysel 33,8 6,8 Ortiisiiz Orta
E5 1,71 Diiz Oval 3,36 Tath Var Derin 36,96 5,3 Ortiisiiz Biytik
E6 1,18 Diiz A, Girintili 4,4 Tath Var Derin 26,2 7,1 Ortiisiiz Orta
E7 1,3 Yuvarlak A, Girintili 4,86 Tath Yok Normal 37 7,86 Ortiisiiz Orta
E8 2,16 Diz A, Girintili 3,03 Tath Var Normal 41,23 4,9 Ortiisiiz Orta
E9 1,52 Diiz A, Girintili 466 Tath Var Derin 44,46 7,26 Ortisiiz Biiyiik
E10 1,49 Diiz A, Girintili 4,6 Tath Var Derin 38 7,4 Ortiisiiz Orta
E11 2,36 Diiz A, Girintili 3,5 Tath Yok Derin 37,93 5,4 Ortiisiiz Biiyiik
E12 2,0 Diiz A, Girintili 3,6 Tath Var Normal 44 15,1 Ortiisiiz Biiyiik
E13 2,28 Duz A, Girintili 4,5 Tath Var Derin 49,26 7,4 Ortiisiiz Biyiik
E14 1,72 Duz Girintili 3,3 Tath Var Yiizeysel 48,1 6,7 Ortiisiiz Orta
E15 191 Diiz A, Girintili 45 Tath Var Normal 485 6,56 Ortiisiiz Biiyiik
El6 1,47 Diiz A, Girintili 4,46 Tath Var Normal 35,5 8,06 Ortiisiiz Orta
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Cizelge 3. Devam
Table 3. Continue

E17 1,05 Diiz A, Girintili 4,6 Tath Var Yiizeysel 43,9 7,8 Ortiisiiz Orta
E18 1,18 Duz A, Girintili 4,7 Tath Var Yiizeysel 32,8 8,2 Ortiisiiz Kiigiik
E19 1,28 Diiz A, Girintili 4,7 Tath Var Derin 34,6 7,56 Ortiisiiz Kiigiik
E20 17 Diiz A, Girintili 4,03 Tath Var Yiizeysel 31,26 5,96 Ortiisiiz Orta
E21 2,41 Dz A, Girintili 5,36 Tath Var Yiizeysel 43,56 6,73 Ortiisiiz Orta
E22 2,4 Diiz A, Girintili 3,66 Tath Var Normal 41,66 6,33 Ortiisiiz Biiyiik
E23 1,32 Diiz Girintili 44 Tath Var Derin 41,86 6,6 Ortiisiiz Biytik
E24 1,13 Diiz A, Girintili 2,86 Tath Yok Normal 58,36 52 Ortiistiz Orta
E25 1,86 Diiz A, Girintili 3,73 Tath Var Normal 42,4 6,5 Ortiisiiz Biyiik
E26 1,55 Diiz A, Girintili 4,46 Tath Var Yiizeysel 42,3 6,1 Ortiisiiz Orta
K1 1,05 Diiz A, Girintili 3,4 Tath Var Normal 36,3 5,43 Ortiisiiz Biiyiik
K2 20,01 Diiz Oval 1,26 Tath Yok Yiizeysel 37,36 3,3 Ortiilit Kiigiik
K3 11,27 Diiz Oval 2 Aa Yok Yiizeysel 43,63 3,53 Ortiilit Kiigiik
K4 1,3 Diiz A, Girintili 2,9 Tath Var Normal 39,2 56 Ortiisiiz Orta
K5 3,53 Diiz Girintili 1,73 Tath Yok Normal 34,6 2,96 Ortiisiiz Kiigtik
Ke6 1,83 Diiz A, Girintili 3,06 Aa Var Derin 36,26 6,76 Ortiisiiz Orta
Cizelge 3. Calismada kullanilan genotiplerin meyve 6zelliklerine ait bulgular (devamai)
Table 3. Findings on fruit characteristics of genotypes used in the study(more)
GN CSBMS CBSU LS CYK CYR TYR TYS AR MA T™MS TMA
E1 Tam Yok 4 Disli Yok Beyaz Digeri Mor 61,67 16 726,3
E2 M, Genis Yok 4 Disli Yok Beyaz Digeri Sar1 72,33 11,33 780
E3 Sap Dar Yok 3 Disli Yok Beyaz Digeri Sar1 71,66 15,66 827
E4 M, Genis Yok 4 Disli Yok Beyaz Digeri Beyaz 67 17,33 880
E5 Sap Dar Yok 3 Disli Yok Beyaz Digeri Sar1 84 15,66 967,5
E6 M, Genis Yok 4 Disli Yok Beyaz Digeri Sar1 58 24 703
E7 M, Genisg Yok 3 Disli Yok Beyaz Digeri Sar1 59 5,66 379
E8 Sap Dar Yok 3 Disli Yok Beyaz Digeri Mavi 76,33 20 878,33
E9 M, Genis Yok 3 Disli Yok Beyaz Digeri Mavi 87,66 13,33 1036,66
E10 M, Genisg Yok 4 Disli Yok Beyaz Digeri Sar1 78 13,66 1115
E11 Sap Dar Yok 4 Disli Yok Beyaz Digeri Sar1 70,33 20,33 1149,33
E12 Sap Dar Yok 3 Digli Yok Beyaz Digeri Sar1 76,66 22,33 1226,66
E13 M, Genis Yok 3 Disli Yok Beyaz Digeri Sar1 85,5 19,66 1492,5
E14 M, Genis Yok 3 Digli Yok Beyaz Digeri Sar1 85 17 1315
E15 M, Genisg Var 3 Disli Yok Beyaz Digeri Sar1 71,5 17,66 1070,5
El6 M, Genisg Yok 3 Digli Yok Beyaz Digeri Sar1 75,33 12,66 1169,66
——
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E17 Sap Dar Yok 3 Disli Yok Beyaz Digeri Sar1 90 11 902
E18 M, Genis Var 3 Disli Yok Beyaz Digeri Sar1 75 19 1217
E19 M, Genisg Yok 4 Disli Yok Beyaz Digeri Mavi 74,33 17 1058,66
E20 M, Genisg Yok 3 Disli Yok Beyaz Digeri Mavi 76,66 24,66 1659
E21 Sap dar Var 3 Digli Yok Beyaz Digeri Mavi 93,66 12,66 1071,66
E22 M, Genis Var 3 Digli Yok Beyaz Digeri Mavi 77,33 17,66 833,66
E23 Sap Dar Var 4 Disli Yok Beyaz Digeri Mavi 85,33 14 1087,66
E24 M, Genisg Yok 4 Digli Yok Beyaz Digeri Mavi 84 21,33 1053,5
E25 M, Genisg Yok 3 Digli Yok Beyaz Digeri A, Mavi 69,33 17,33 739
E26 M, Genis Yok 3 Disli Yok Beyaz Digeri Mavi 76 17,66 986

K1 M, Genis Yok 4 Disli Yok Beyaz Digeri Mor 77 17,66 1550
K2 Tam Var 1 Disli Yok Beyaz Digeri Mavi 115 31 409,5
K3 Tam Var 1 Disli Yok Beyaz Digeri Mavi 102,5 20 243,66
K4 M, Genis Yok 4 Digli Yok Beyaz Digeri A, Mavi 85 10 540

K5 Sap Dar Var 3 Disli Yok Beyaz Digeri Mavi 86,66 43,66 534,33
K6 M, Genisg Yok 4 Disli Yok Beyaz Digeri Mor 60 10,66 583

GN: Genotip No BD: Bitki Durusu BY: Bitki Yiiksekligi BSAO: Bogum Seviyesinde Antosiyanin Olusumu BSAOY: Bogum Seviyesinde Antosiyanin
Olusum Yogunlugu GD: Gévde Rengi GT: Govde Tiiyliiliigii GC: Govde Cap1 (mm) YS: Yaprak Siklig1 YU: Yaprak Uzunlugu YG: Yaprak Genisligi Yi:
Yaprak indeksi YKD: Yaprak Kenarinda Dalgalanma YK: Yaprak Kabariklik YS: Yaprak Sekli YT: Yaprak Tiiyliilitk YR: Yaprak Rengi CP: Cigek
Pozisyonu MD: Meyve Durusu MS: Meyve Sekli MUS: Meyve Ug Sekli MYY: Meyve Yiizey Yapist MOOR: Meyve Olum Oncesi Rengi MOOYRY:
Meyve Olgunluk Oncesi Yesil Renk Yogunlugu MOR: Meyve Olum Rengi MORY: Meyve Olumda Renk Yogunlugu MD: Meyve Dalgalik MP: Meyve
Parlaklik MU: Meyve Uzunlugu (mm) MC: Meyve Capt Mi: Meyve Uzunluk/Cap Orant MUKS: Meyve Uzunlamasma Kesitinin Sekli MEKS: Meyve
Enine Kesitinin Sekli MEK: Meyve Et Kalinligi (mm) MT: Meyve Tad1 MSC: Meyve Sap Cukuru MSCD: Meyve Sap Cukurunun Derinligi MSU: Meyve
Sap Uzunlugu (mm)MSK: Meyve Sap Kalinligi (mm) KG: Kaliks Goriintisii PB: Plasenta Biiyiiklitk CSBMS: Cicek Sapina Baglanmada Meyve Sekli
CBSU: Cigek Burnu Sonu ve Uzantis1 LS: Lokus Sayist CYK: Canak Yaprak Kenar1 CYR: Canak Yaprak Renklenmesi TYR: Tag Yaprak Rengi TYS: Tag
Yaprak Sekli AT: Anter Rengi MA: Meyve Agirhigi (adet (gr) ) TMA: Toplam Meyve Agirhigi (gr) MS: Toplam Meyve Sayisi

Alan, (1984) tarafindan rapor edildigine gore 1978-1984 yillar1 arasinda yiiriitiilen gen kaynaklar: toplama
calismalar1 sonucunda Giineydogu, Kuzeybat1 ve Kuzeydogu bolgelerini kapsayan illerden, toplam 176
farkli biber popiilasyonu toplanmistir. Bu materyaller {izerinde yapilan karakterizasyon calismalarinda
meyve sekli, meyve boyu, meyve pozisyonu, olgun meyve rengi, meyve acilig1 karakterleri bakimindan
gruplandirilma olusturulmus ve biber 1slahg¢ilarinin 1slah programlarinda kullanabilecekleri biber genetik
kaynaklarina ait ana koleksiyon olusturulmustur.

Diger taraftan Sudan Tarimsal Arastirma Merkezi (ARC) biber germplasm koleksiyonunda bulunan 116
ac1 biber tipinin morfolojik karakterizasyonunu yapildig: bildirilmistir. S6z konusu ¢alismada bitki durusu,
govde Ozellikleri, meyve pozisyonu, meyve sekli ve boyutlari, meyve rengi ve acilik Ozellikleri
incelenmistir. Incelenen biber genotiplerinin %75 den fazlasimn yesil govde rengine sahip, %50’sinin
meyve sekillerinin konik, %39u sivri sekilli oldugu, %92’sinin meyve boyunun 1,0-7,5 cm arasinda
degistigi, olum 6ncesi meyve renginde ise tiplerin ¢ogunlugunun yesil renkte, ¢ok az bir kisminin agik ya
da koyu yesil renkte oldugu rapor edilmistir. Bunlarin yaninda olgun meyve renginin, koyu kirmizi,
eflatuni kirmizi, kirmizi ve turuncu renk tonlarinda igerisinde dagilim gosterdikleri gozlemlenmistir.
Meyve aciligini da hafif aci, ac1 ve ¢ok aci1 olarak belirlenmistir (El Tahir 1994).

Son yillarda iilkemiz yerel biber popiilasyonlar1 toplanmakta ve karakterize edilerek hem {iiretime hem de
1slah programlarina dahil edilmektedir. Basak, (2019) tarafindan yiiriitiilen bir ¢alismada Kirsehir ili ile
civar koylerinden toplanan 99 adet sivri biber genotipinde IPGRI ve UPOV tarafindan biber icin belirlenen
toplam 48 agronomik ve morfolojik 6zellik bakimindan karakterizasyon calismasi yiiriitiilmiistiir.
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Incelenen morfolojik ve agronomik dzelliklere gore genotipler dendrogramda 15 gruba ayrilmistir, Kiime
analizi sonucunda; S1, S2, S62, S3, S9, S67 ve TR69737 kodlu genotiplerin agronomik ve morfolojik
ozellikler bakimindan birbirine en uzak genotipler oldugu rapor edilmistir.

Diger taraftan Karakurt ve ark, (2020) farkli biber genotiplerinin genetik gesitliligini belirlemek igin SSR
(Simple Sequence Repeats) markorleri ile molekiiler karakterizasyonu yapmuslar ve elde edilen bulgulara
gore SSR markorleri ile elde edilen UPGMA dendograminda biber genotipleri 2 ana gruba ayrilmaistir.
Birinci ana grup iki alt gruba ayrilirken ilk alt grupta Vezir, Ugburun, Aciburun, Yiikselince, Anadolu,
Serenad, Hayfa Sili yer almustir, Ikinci alt grupta ise Jalomex yer almigtir. Diger taraftan ikinci ana grupta
Ergenekon ve Kanyon genotipleri yer almistir, Vezir- Ugburun ve Yiikselince- Anadolu cesitleri benzer
gruplar olup incelenen SSR bolgeleri bakimindan benzer 6zellik gostererek birlikte gruplanmislardir.

Toplam 30 adet kapya, dolma, sivri ve carliston biber cesitlerinin molekiiler karakterizasyonu amactyla
kullanulan ¢alismada 6 SSR lokusu kullanilarak karakterizasyon yapilmistir. Elde edilen bulgulara gore
biber cesitlerinde incelenen bolgeler bakimindan molekiiler agidan genis bir varyasyonun sz konusu
olmadigi, cesitlerin incelenen bolgeler yoniinden 0,77-1,00 arasinda benzerlik gosterdigi sonucuna
ulagilmistir (Seker, 2018).

Okay, (2019) tarafindan 35 adet kendilenmis ve saflastirilmis nitelikli biber 1slah hatlar ile 3 adet ticari
biber ¢esidi ile yiiriitiilen ¢calismada 19 adet SRAP primer kombinasyonu kullanlarak biber hatlarimin
genetik karakterizasyonu yapilmistir. Calismada kullanilan biber hatlarinin benzerlik indeks degerleri 0,35
ile 0,97 arasinda degistigi rapor edilmistir.

Diger taraftan Binbir ve Bas, (2010) tarafindan Tiirkiye'nin Marmara, Karadeniz, Dogu Anadolu ve I¢
Anadolu Bolgeleri'nden toplanmisg 26 farkli biber populasyonu ve Ege tarimsal Arastirma Enstitiistine ait
olan 3 farkli standart biber ¢esidinde UPOV tarafindan belirlenen 54 morfolojik 6zellik bakimindan
karakterizasyon yapilmistir. Elde edilen bulgulara gore incelenen populasyonlarin biber tiplerinin
bir¢ogunu icermesi nedeniyle genis bir varyasyon goriilmiistiir,

(Kar ve ark, (1999) tarafindan Karadeniz Tarimsal Arastirma Enstitiisiinde “Tiirkiye F1 Hibrit Sivri biber
genotiplerinin morfolojik bakimdan varyasyonlarinin belirlenmesi amaciyla toplam 37 genotipe ait 5 adet
bitkisel 6zellik, 2 adet yaprak ozelligi ve 10 adet meyve 6zelligini kapsayan toplam 17 6zellik yoniinden
karakterizasyon yapilmistir. Incelenen 6zellikler sonucu elde edilen verilere Kiime analizi uygulanmistir,
Kiime analizi sonucunda olusan dendogramda genotipler, 7 ana gruba ayrilmislardir, Kiime analiz sonucu
84 ve 99, 131 ve 172 no'lu tiplerin birbirine olduk¢a benzer oldugu belirlenmistir. Ayrica 170-166 ve 170-
173 nolu tiplerin de morfolojik 6zellikleri yoniinden birbirinden oldukga farkli oldugu tespit edilmistir.

Kanal ve Balkaya, (2021) tarafindan Amerika kitasinin farkl tilkelerinden toplanmis olan C, baccatum
tiiriine ait 67 adet biber genotipi yiiriitiilen bir calismada C, baccatum tiiriine ait biber gen kaynaklarinda
morfolojik karakterizasyon, UPOV tarafindan biber icin belirtilen TG/76/8 nolu bitki gesit dzellik belgesine
gore karakterizasyon yapilmugtir. Elde edilen bulgulara goére temel bilesen analizine gore C, baccatum
tirline ait biber popiilasyonunda morfolojik varyasyon degerinin %75,75 oraminda oldugu rapor
edilmistir. Elde edilen bulgular, C, baccatum tiiriine ait biber genotipleri arasinda UPOV kriterlerine gore
oldukga yiiksek morfolojik varyasyon bulundugunu gostermektedir.

Samsun ili Bafra ilgesinden toplanan 56 kapya tipi kirmiz1 biber genotipleri toplanarak karakterizasyon
yapilmasi ve morfolojik varyasyonlara bagh olarak ortaya ¢ikan benzerlik ve farkliliklarm belirlenmesi
olup amaglanmistir. Oncelikle genotiplere Temel Bilesen Analizi uygulanmis olup, ilk dért PC ekseninin,
toplam varyasyonun %87,90‘iu1 temsil ettigi belirlenmistir. Temel bilesen analizine gore elde edilen
varyans ve eigen degerleri, incelenen ozellikler bakimindan genotipler arasindaki farklihgin onemli
oldugunu gostermektedir, Genotipler arasindaki benzerlik ve farklhiliklar: ortaya koymak igin Cluster
(Kime) Analizi yapilmistir. Analiz sonucunda ortaya ¢ikan 8 grup ve genotiplerin ayri ayr1 kiimelesmeleri
genotipler arasindaki morfolojik varyasyonun yiiksek olmasindan kaynaklanmis olabilecegi rapor
edilmistir (Karaagag, 2006). Bu calismadan elde edilen bulgulara gore toplanan Elazig biberi genotipleri ile
kontrol genotipler arasinda morfolojik 6zellikler bakimindan oldukga genis varyasyon elde edilmistir.
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Yukarida bahsedilen ¢alismalar incelendiginde morfolojik 6zellikler bakimindan biber tipleri arasinda
yabanci tozlama ve cografyaya bagli olarak varyasyonun elde edildigi ve s6z konusu ¢alisma ile paralellik
icerdigi goriilmektedir. Ayrica Elaz1§ biber genotipleri arasinda belirlenen varyasyon ise yine ev
bahgelerinde veya siirh alanlarda yetistirilen yerel biber genotiplerinde oldugu gibi iireticinin kendi
tohumunu kendisi {ireterek {iretim yapmasindan kaynakl1 yabanci tozlanma ve devaminda meydana gelen
acgilimdan kaynaklanmis olabilecektir.

SONUC

Tiirkiye’de yapilan yerel genotiplerin karakterizasyonu calismalarinda yukarida belirtildigi gibi genis
varyasyonun elde edildigi goriilmektedir. Elde edilen varyasyonun kaynagmin biberin sahip oldugu
kendine d6llenmenin yani sira yabanci tozlanmaya sahip olmasindan kaynaklanmis olabilir. Bu ¢calismayla
elde edilen verilere gore bazi Elaz1g biberlerinde morfolojik karakterizasyon sonucunda oldukga genis
varyasyon elde edilmistir. Elazig biberi kurutmalik, sofralik, tursuluk vb, amacla Elaz1g ve cevre illerde
yaygin olarak kullanilmaktadir. Bu gesidin kullanimini Elazig ili ve gevre illerle simirhi kalmamasi daha
genis ekolojiye yayilimi saglanmalidir. Bu ¢alismayla ilgili veriler baz alindiginda ileri dénemlerde iilke
ekonomisine katki saglar nitelikte oldugu disiiniilmektedir. Bu agidan bakildiginda bu genotipler
arasindaki benzerlik ve farkliliklar degerlendirilip uygun 6zellikteki genotipler 1slah ¢alismalarinda ya da
daha kaliteli ve verimli hale getirilebilir. Onceki calismalarla kiyaslama yapildiginda diger tiirlerde ve
gesitlerde oldugu gibi hem kendi aralarinda hem de farkli gesitlerle benzerlik ve farkliliklar morfolojik
olarak goriilmektedir. Bu farkliliklarin bu denli olmasi diger yabani gesitlerde oldugu gibi acikta tozlanma,
koyliilerin ya da bahgesinde iiretim yapan insanlarin kendi tohumlarini kendilerinin {iretmeleri,
bulundugu alanin ekolojik yapisina adaptasyonu sdylenebilir.

CIKAR CATISMASI

Bu calismada herhangi bir c¢ikar séz konusu degildir, Calismadaki amag ileri donemlerde {ilke
ekonomisine katki saglayacak nitelikte ¢alismalar yiiriitmek ve daha sonralar: yapilacak olan ¢alismalara
onctiliik etmektir.

YAZAR KATKISI
Bu calismanin yiiriitiilmesinde basindan sonuna kadar gerek arazi c¢alismalar1 gerekse laboratuvar
calismalarinda yazarlar yer almistir.
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