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Ozet: Giineydogu Anadolu Bolgesi illerinden biri olan Sanlwurfa’daki zeytin gen kaynaklarinin
olusturdugu populasyon igerisinden iistiin nitelikli genotipleri secmek amaciyla gergeklestirilen bu
seleksiyon calismasinin ilk asamasinda, belirlenen 22 genotipten siirgiin, yaprak ve meyve ornekleri
almarak incelenmistir. Belirlenen genotipler; meyve agirligi, 100 g’daki tane sayisi, et/¢ekirdek orani,
toplam yag orani, yag asitleri kompozisyonu, lentisel bityiikliigii, habitiis, bogumlar arasi uzunluk vb.
ozellikleri dikkate alinarak segilmistir. Secilen 22 genotip Alata Bahce Kiiltiirleri Arastirma
Enstitiisti’'nden saglanan 6 yerli ve 4 yabanci referans gesitle birlikte, SSR yonteminde 10 mikrosatelit
markér (UDO4, UDO9, UDOI12, UDO24, UDO26, DCA9, DCA11, DCA13, DCAI1S5, UDO11)
kullanilarak, allel profilleriyle genetik tanimlamalari yapilmig, aralarindaki genetik benzerlikler
belirlenmistir. Her bir SSR lokusu igin allel biiyiikliikleri Beckman CEQ 8800 otomatik fragmant
analiz sistemi ile belirlenirken, allel sayisi, beklenen ve gozlenen heterozigotluk ve tanimlama
olasilig tespit edilmis, elde edilen sonuclar dendogram diizeyinde degerlendirilmistir.

Anahtar kelimeler : Olea europaea L., seleksiyon, Sanlurfa, morfoloji, mikrosatellit, SSR

Morphology, Pomology and Fatty Acid Composition with SSR Based Molecular
Analysis of Olive Genotypes in Sanliurfa

Abstract: In this study was aimed to select superior genotypes within olive populations of Sanliurfa
provinces in Southeastern Anatolia Region. Leading fruit and tree characteristics were determined in
shoot, leaf and fruit samples collected from 22 genotypes. These genotypes were investigated for fruit
weight, number of fruits per 100 g, flesh/seed ratio, oil ratio, fatty acid composition, habitus, lenticel
size, length of internode etc. Twenty two promising genotypes as cultivar cantidate were selected and
genetic characterization of 22 selected olive (Olea europaea L.) genotypes together with 6 local and 4
foreign reference cultivars obtained from Alata Horticultural Institute was performed using 10
microsatellite markers (UDO4 ,UDQ9, UDO12, UDO24, UDO26, DCA9, DCA11 ,DCA13 ,DCA15,
UDO 11) and genetical identification were carried out at the genetic level with allele profiles by using
10 microstellite markers in SSR analysis and also intergenetic similarities were determined. Allele
sizes were determined by utilizing Beckman CEQ 8800 automatic fragment analyzer at the each locus
at the same time allele quantity, expected and observed heterozygotisy and specification probability
were evaluated. Obtained results were assessed at the dendogram level.
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Giris

Oleacea familyasinin bir iiyesi olan
zeytinin  (Olea europaea 1.) anavatani,
Giineydogu Anadolu Bolgesi’ni de igine
alan Yukar: Mezopotamya ve Giiney On
Asya’dir. Yayilist iic yoldan olmustur.
Birincisi Misir tizerinden Tunus ve Fas’a,
ikincisi Anadolu boyunca Ege adalari,
Yunanistan, Italya ve Ispanya’ya ve
liciinciisii ise Iran iizerinden Pakistan ve
Cin’e dir. Ilk kiiltiire alinis1 ve 1slah1 Samiler
tarafindan olmustur. Son yillarda yapilan
caligmalarla Hatay, Kahramanmaras ve
Mardin seridinde zeytin agacinin en alt
tiirine rastlanmis olmasi bu yargiy1
kesinlestirmektedir. Bu bolgede, tiire ait alt
varyeteleri ve zengin biyolojik cesitliligini
gormek miimkiindiir. Zeytin yetistiriciliginin
tarihi  M.O 4000  yillarma  kadar
uzanmaktadir (Ozkaya ve ark., 2006).

TUIK verilerine gore zeytin iiretim
bolgelerinden olan Giineydogu Anadolu
Bolgesi’nde 2006 yilinda zeytin {iretim
miktart 68.794 ton iken, 2010 yilinda
yaklasik %17 azalarak 57.189 ton olmustur.
Giineydogu Anadolu Bolgesinde illere gore
zeytin iiretim miktarlar1 incelendiginde 2010
yil1 itibariyle Gaziantep ili yaklagik 31.506
tonluk iiretimi ile bolge iiretiminin yaklasik
%55’ini  olusturarak zeytin iiretiminde
l.sirada yer almaktadir. Sanlurfa ili ise
2010 yili itibariyle yaklasik 3.962 ton
tiretimle bolge iiretiminin sadece %6.94iinii
gerceklestirmektedir. Giineydogu Anadolu
Bolgesinde illere gore zeytin  verimi
(agac/kg) incelendiginde 2006-2010 yillari
arasinda Kilis ili yaklasik %75’lik bir artisla
verimin en fazla oranda arttig1 ilimizdir.
Gaziantep ilimizde ise 2010 yili itibariyle
verim yaklagik 12.5 (agac/kg) olmasina
ragmen 2006 yilina oranla verimin yaklagik

%40 distiugti  goriilmektedir  (Anonim,
2010).

Zeytin, genetik Ozelliginin  yanisira,
kiiltiirel islemlerin tam olarak
uygulanamayisi  nedeniyle  periyodisite
gostermektedir.  Ulkemizde de zeytin
tiretiminde yillilk Onemli dalgalanmalar

(periyodisite) gozlenmektedir. Bu olayin en
onemli nedenleri, bolgeye ve ekolojiye
uygun olmayan cesitlerle (verimsiz, en
onemlisi cesit-karakter 6zellikleri tam olarak
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belirlenmemis) yetistiriciligin yapilmasi ve
gerekli kiiltiirel uygulamalarin dogru ve
yeterince yapilmamasidir. Ayrica iilkemizde
zeytin yetistiriciliginde biiyiik bir cesit
karmasast da yasanmaktadir. Ekolojik
kosullar ve farkli kiiltiirel uygulamalar
nedeniyle, aga¢c ve meyve Ozelliklerinde
goriilen degisiklikler, bir cesidin farkl
bolgelerde, hatta ayni bolgede bile degisik
isimlerle taninmasina neden olmaktadir.
Cesitlerin  farkli  bolgelerde veya aym
bolgede farkli isimlerle anilmast ve
sinonimlerinin farkli ¢esitler olarak kabul
edilmesi de cesit karmasasina neden
olmaktadir (Dolek, 2003).

Yoresel ve standart zeytin cesitleri ile
yapilan yetistiricilikte, istenilen verim ve

kaliteye ulagilmakta zorluklar
yasanmaktadir. Ozellikle gesit 6zelliklerinin
(pomolojik, morfolojik, fenotipik ve

molekiiler) belirlenip, amaca uygun olarak
yetistirilmesi Sanliurfa ilini tarih boyunca
almis oldugu hakli noktaya tasiyacaktir.
Sanliurfa ilinde bulunan zeytinler arasinda
yakin akrabalik iligkilerinin digsinda cok
farkli genotiplere de rastlanilmistir.

Bu aragtirmada “Sanliurfa ili zeytin
genotiplerinin kimlik tanilart SSR diizeyinde
gerceklestirilirken, teknige Ozgii genetik
iliski parametreleri lokus verileri ile birlikte
belirlenmistir.

Materyal ve Yontem

Materyal
Sanlwrfa Ilinin Cografi Ozellikleri

Sanlurfa 37.8 kuzey enlem ve 38.46
dogu boylamindadir. Ceylanpiar'in
dogusunda yer alan Asagi Hiimerra koyii ile
en batidaki Halfeti ilcesi arasinda 2 derece
30 dakikalik meridyen farki vardir. Bu da 10
dakikalik saat farki etmektedir. Sanliurfa’nin
ortalama yiikseltisi 518 m. dir. Sanlurfa

doguda Mardin, batida Gaziantep,
kuzeybatida ~ Adiyaman,  kuzeydoguda
Diyarbakir illeri ile ¢evrilmistir. Ilin

kuzeyinde yer alan daglar ve yiiksek tepeler
genellikle giineye dogru gittikce algalir.
Biiyilk ovalar giiney yarisindadir. Sira
tepeler oldukca yaygin olup bunlarin
arasinda batidan doguya dogru siralanan



Suru¢, Harran ve Viransehir ovalar
bulunmaktadir (Anonim, 2009)

Bu c¢alismada 2005-2009 yillar1 arasinda
Sanlwurfa iline bagli Cakalli, Tiirkmenoren,
Halfeti, Mizar, Killik, Osmanbey kampiisii
bolgelerinde  mevcut  zeytin  {iretim
alanlarimin yami sira, mikroklima alanlarda
kalmis bazi zeytin genotiplerinden, farkli
agronomik Ozellikleri ve yetistiricilerin
verdigi on bilgilerle olusturulan seleksiyon
kriterleri dogrultusunda 22 adet ve 10 adet
de ulusal ve uluslararasi standart zeytin
genotiplerinden olmak iizere calisma
materyali se¢ilmistir. Agaclar GPS ile
isaretlenmis, laboratuvar calismalar1 igin,
siirgiin, yaprak ve meyve Ornekleri
alimmistir. Laboratuvar calismalari, Ankara
Universitesi Ziraat Fakiiltesi Bahce Bitkileri
Boliimii Fizyoloji Laboratuvart ve Ankara
Universitesi Biyoteknoloji Enstitiisii Merkez
Laboratuvari’nda gergeklestirilmistir.

Calismada standart ¢esitler olarak
kullanilan; Uslu, Silifke yaglik, Ayvalik,
Memecik, Domat, Uslu, Leccino,
Hojiblanca, Manzanilla ve Meski zeytin
cesitleri Cukurova Universitesi Ziraat
Fakiiltesi Doner Sermaye Miidiirliigiine
bagl “Zeytin Cesit Adaptasyon Parseli” ve
Alata Bahcge Kiiltiirleri Aragtirma
Enstitiistine  baghi  “Zeytin  Koleksiyon
Parseli” den temin edilmistir.

Yontem
Morfolojik, pomolojik ve fizikokimyasal
ozellikleri

Bu calismada, Sanlurfa ilinde mevcut
zeytin iiretim alanlar1 ve bunun yani sira,
mikroklima alanlarda kalmis bazi zeytin
genotipleri belirlenmis, farkli agronomik
ozellikleri ve yetistiricilerin verdigi ©n
bilgilerle (diizenli her yil iiriin, iri kaliteli
meyve ve yag, yesil yada siyah donemde
hasat) seleksiyon kriterleri olusturulmus ve
sonucta 22 genotip ¢alisma materyali olarak
secilmistir. Agaclar GPS ile isaretlenmis,
laboratuvar caligmalart icin, siirgiin, yaprak
ve meyve ornekleri alinmistir. 22 genotipin
morfolojik ve pomolojik 6zellikleri Mart-
Aralik aylar1 arasinda Barranco ve ark.
(2000)’a gore incelenmistir.

Her bir genotipten hasat zamani alinan
meyve Orneklerinde meyve agirhigi, 100
g’daki tane sayisi, et/cekirdek orani (g)
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saptanmis ve fizikokimyasal analizlerde
toplam yag (Kadaster, 1960) ve yag asitleri
kompozisyonlar1 (Onal ve ark., 2006)
belirlenmistir.

Molekiiler tanimlama

Sanlurfa ilinden secilen 22 genotip,
Alata Bahcge Kiiltiirleri Aragtirma
Enstitiisii’'nden saglanan 6 yerli ve 4 yabanci
referans cesitle birlikte, SSR yonteminde 10
mikrosatelit markor (UDO4, UDQ9,
UDO12, UD0O24, UDO26, DCA9, DCAL1,
DCA13, DCAI15, UDOI11) kullanilarak,
genetik diizeyde allel profilleriyle genetik
tanimlamalar1 yapilmis, aralarindaki genetik
benzerlikler belirlenmistir.

DNA izolasyonu

Standart cesitler ve segilen tiplerden mart
ay1 igerisinde alinan ve -80°C’de muhafaza
edilen gen¢ yaprak oOrneklerinden alinan
Genomik DNA, Saghai- Maroof ve ark.
(1984)’e gore ekstrakte edilmistir. DNA
miktarlari ND-100 Nanodrop
spektofotometre ve % 1’lik agaroz jelde
belirlenmistir. Genetik tanimlamalarda Selli
ve ark. (2007)’e gore SSR yontemi tercih
edilmis ve genomda 10 SSR lokusu
kullanilmuastir.

Calismada kullanilan SSR primerleri

Cizelge 1’de ¢alismada kullanilan UDO9,
UDO12, UDO24, UDO26, DCA15, DCA13,
UDO4,UDO11, DCA9 ve DCAl1l SSR
primerleri verilmistir (Cipriani ve ark., 2002;
La Mantia ve ark., 2005).

Mikrosatellite (SSR) Analizleri

DNA cogaltimi icin Biometra
Thermocycler cihazi kullanilmis ve PCR
optimizasyon calismalar1 yapilmistir. PCR
cogaltimlar;; 15 ng DNA, 5 pmol her bir
primer, 0.5 mM dNTP, 0.5 iinite GoTaq
DNA Polimeraz (1.5mM MgCl, igeren)
(Promega) olacak sekilde 10 upl hacimde
gercgeklestirilmistir. PCR kosullari, 94°C’de
3 dk, 94°C’de 1 dk, 55-60°C’de 1 dk,
72°C’de 2 dk 35 dongii olarak uygulanirken,
son yazilim ise 72°C’de 10 dk olarak
gerceklestirilmistir.
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Cizelge 1. SSR lokuslarin tespit etmede kullanilan primer ¢iftleri.

Table 1. Primer pairs used to detect SSR loci

Primerlere ait baz dizileri

Fluoresan Boya Referans

Primer 5-37 . . .
Sequences of primers Fluoresan paint Referance
1-UD09 F TTGATTTCACATTGCTGACCA YESIL
R CATAGGGAAGAGCTGCAAGG
2-UDO12 F TCACCATTCTTAACTTCACACCA MAVI
R TCAAGCAATTCCACGCTATG ) Cipriani ve ark. (2002)
3-UDO24 F GGATTTATTAAAAGCAAAACATACAAA YESIL ’
R CAATAACAAATGAGCATGATAAGACA
4-UDO26 F AATTGACACCTACACACACACA SIYAH
R ACCTATTTCATGGTTTGCAC
5-DCA15 F GAT CTT GTC TGT ATA TCC ACAC MAVI
R TAT ACC TTT TCC ATC TTG ACGC
6-DCA13 F GATCAGATTAATGAAGATTTGGG SIYAH
R AACTGAACCTGTGTATCTTGCATCC
7-UDO4 F CCCAAGCGGAGGTGTATATTGTTAC SiYAH
R TGCTTTTGTCGTGTTTGAGATGTTG ) La Mantia ve ark. (2005)
8-DCA18 F TET-CTTAACTTTGTGCTTCTCCATATCC YESIL ’
R AGTGACAAAAGCAAAAGACTAAAGC
9-DCA9 F TET-ATCAAAGTCTTCCTTCTCATTTCG  SiYAH
R GATCCTTCCAAAAGTATAACCTCTC
10-DCA11 F GATCAAACTACTGCACGAGAGAG YESIL
R TTGTCTCAGTGAACCCTTAAACC
Kapilleri elektroforez ve allel goriintiilerinin ~ Method of the Arithmetic Average’'e

alinmasi

Kapilleri elektroforez amaciyla Beckman
CEQ™ 8800 Genetik Analiz Sistemi
kullanilmistir. Cesit ve referanslarina ait
genotiplerin PCR iiriinlerini isaretlemede
kullanilan fluoresan (Proligo,wellred isaretli
primerler, Fransa) boyalara gore, degisik
oranlarda (1:5, 1:10 gibi) PCR iirtinii 20 pl
SLS (Sample Loading Solution) ile
seyreltilmistir. Uzerlerine 0.2-0.4 ul size
standart-600 eklendikten sonra elektroforez
edilmistir. Daha sonra her bir lokusa ait
pikler, tipleri ve renkleri g6z Oniine alinarak

heterozigot ve homozigot olarak
goriintiilenmistir.
Genetik analizler

Identity 1.0 yazilim programi

kullanilarak her lokustaki allellerin sayisi
(n), allel frekansi, beklenen (H,) ve gozlenen
heterozigotluk (H,), null allellerin frekansi
(r) ve tamimlama olasiligi (PI) degerleri
tespit edilmistir. Benzer genotipler ve
ebeveyn tayini icin de Identity programi
kullanilmistir. Paylasilan allel (ps) (1-(ps))
kullanilarak, genetik uzaklik Microsat
(versiyon 1.5) programi ile hesaplanmis,
daha sonra bu veriler Microsoft Excel’de
benzerlik degerlerine  doniistiiriilmiistiir.
Dendogram ise, Unweighted Pair-Group

(UPGMA) bagli NTSYS-pc (Numerical
Taxonomy System) yazilim programi 2.02 g
versiyonu kullanilarak olusturulmustur.

Bulgular ve Tartisma

Zeytin genotiplerinin morfolojik, pomolojik
ve fizikokimyasal 6zellikleri

Agag ozellikleri

Sanliurfa ili zeytin genotiplerinin agac
ozellikleri Cizelge 2’de verilmistir. Yapilan
gozlemler sonucunda, genotiplerin genelde
yayvan ve yar1 dik ta¢ yapisinda ve kuvvetli
biiyime egiliminde, yogun veya orta
yogunlukta taca sahip olduklar1
goriilmektedir. Bogumlar arasi uzunluk en
yilksek 2.60 cm ile Mizar-2 tipinde, en
diisik ise 0.77 cm olarak orta kuvvetli
gelisme gosteren Osmanbey-4  tipinde
belirlenmistir.

Cigek ozellikleri

Sanliurfa ili tiplerinin ¢icek o6zellikleri
Cizelge 3’de verilmistir. 6 farkli somak
yapist (Uzun diiz, Diiz uzun, Uzun kopmak,
Kisa kopmak, Uzun sivri ve Kisa diiz)
goriilen tiplerin tamamui haziran ayinda
ciceklenmistir. En uzun somak 44.41 mm ile
Osmanbey-1 tipinde, en kisa somak ise
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Cizelge 2. Sanliurfa ili genotiplerinin agag 6zellikleri

Table 2. Tree properties of Sanliurfa genotypes

E. SAKAR ve Ark.

Tag yapist

No Genotipler Structure of Bityiime kpvveti Tag ngunlugu B9gumlar aras1 uzunluk (cm)
Genotypes crown Strength force Intensity of crown  Distance between nodes (cm)
1 Ayran-1 Dik Orta Yogun 0.98
2 Ayran-2 Dik Kuvvetli Yogun 1.26
3 Ayran-3 Yari dik orta Orta 1.22
4 Cakalli-1 Dik Orta Orta 1.73
5 Cakalli-2 Yar dik Orta Orta 1.40
6 Cakalli-3 Yar dik Kuvvetli Yogun 2.34
7 Fistikozii-1 Yayvan Orta Orta 0.82
8 Fistikozii-2 Yayvan Orta Yogun 0.98
9 Tiirkmendren Yayvan Orta Orta 231
10 Killik Yar dik Kuvvetli Orta 1.40
11 Osmanbey-1 Yar dik Orta Orta 1.20
12 Osmanbey-2 Yar dik Orta Orta 1.70
13 Osmanbey-3 Yan dik Orta Orta 2.36
14 Osmanbey-4 Dik Orta Orta 0.77
15 Osmanbey-5 Yayvan Orta Orta 1.48
16 Osmanbey-6 Yayvan Kuvvetli Yogun 1.23
17 Osmanbey-7 Yayvan Orta Yogun 1.62
18 Osmanbey-8 Dik Orta Orta 1.74
19 Osmanbey-9 Yari dik Orta Orta 1.75
20 Mizar-1 Yari dik Kuvvetli Yogun 2.34
21 Mizar-2 Yar dik Kuvvetli Yogun 2.60
22 Mizar-3 Yari dik Kuvvetli Yogun 1.03
Cizelge 3. Sanliurfa ili genotiplerinin ¢icek 6zellikleri
Table 3. Flower properties of Sanliurfa genotypes
Somak Somak Somaktaki
Genotipler Cigeklenme ?r(r)l}rlllll) ?:(}j/ést; g(g;;lt()saylsl Somak yapisi Cigek tomurcugu
No Zamani Structure of Yapist
Genotypes Flowering time Length of - Number — Number of first bud Structure of flower bud
first bud of first flower in first
(mm) bud bud
1 Ayran-1 Haziran 43.33 7 14 Uzun diiz Iri oval
2 Ayran-2 Haziran 16.90 2 7 Diiz uzun Kiigiik sivri
3 Ayran-3 Haziran 25.86 19 37 Uzun diiz Uzun yuvarlak
4 Cakalli-1 Haziran 25.80 11 14 Diiz uzun Kiigiik sivri
5 Cakalli-2 Haziran 14.21 10 15 Uzun kompak  Iri yuvarlak
6 Cakalli-3 Haziran 15.40 3 9 Uzun diiz fri yuvarlak
7 Fistikozii-1 Haziran 11.71 3 9 Kisa kompak Uzun diiz
8 Fistikozu-2 Haziran 18.11 3 19 Kisa diiz Kiiik yuvarlak
9 Tirkmendren  Haziran 20.08 4 14 Uzun diiz Uzun yuvarlak
10 Killik Haziran 11.07 13 23 Uzun kompak  Kiiciik yuvarlak
11 Osmanbey-1 Haziran 44.41 12 22 Uzun sivri Sivri kiigiik
12 Osmanbey-2 Haziran 21.32 7 10 Uzun diiz Iri, yuvarlak
13 Osmanbey-3 Haziran 14.13 10 13 Uzun diiz Kiiciik yuvarlak
14 Osmanbey-4 Haziran 21.78 12 14 Uzun kompak  Iri yuvarlak
15  Osmanbey-5 Haziran 28.13 4 12 Kisa kompak Kiiciik yuvarlak
16  Osmanbey-6 Haziran 36.76 6 23 Kisa diiz Kiigiik sivri
17 Osmanbey-7 Haziran 34.66 4 33 Uzun diiz Kiiciik oval
18  Osmanbey-8 Haziran 11.51 4 9 Uzun kompak  Kiiciik yuvarlak
19 Osmanbey-9 Haziran 27.92 6 15 Uzun diiz Kigiik yuvarlak
20  Mizar-1 Haziran 31.71 8 17 Uzun diiz fri oval
21  Mizar-2 Haziran 34.72 12 20 Diiz uzun Iri yuvarlak
22 Mizar-3 Haziran 23.28 4 20 Kisa kompak Kiiciik yuvarlak

Killik (11.07 mm) tipinde bulunmustur.
En az 2 (Ayran-2) olan somak sayisi, Ayran-
3 tipinde en fazla 19 olarak saptanmis, en
fazla cigek sayis1 yine ayni tipte 37 olarak
belirlenmistir.

Yaprak ve meyve ozellikleri
Tiplerin yaprak yapilar1 incelendiginde
(Cizelge 4), uzun yapraklara sirasiyla 7.33

cm ile Osmanbey-3, 6.18 cm ile Fistikozii-2
tiplerinin sahip oldugu goriilmektedir. En
kiigiik yaprakli olarak 1.94 cm ile Ayran-2
tipi izlemistir. Tiplerin cogunlugunun yaprak
sekli eliptik uzundur.

En agir meyveye 3.88 g ile Ayran-3 tipi
sahip olurken, en diisiik meyve agirligi 0.91
g ile Tirkmenoren tipinde belirlenmistir.
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Cizelge 4. Sanliurfa ili genotiplerinin yaprak ve meyve ozellikleri
Table 4. Leaf and fruit properties of Sanliurfa genotypes
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Yaprak Meyve
Leaf Fruit
. . . Sa
ge“‘mplef Sekil (/A cm) ve govdeye egimi . Sekil o Lentisel — Lentisel - Max cap Ug sekli gulEuru Olgunluk  Meme
enotypes Agirlik (g) Simetri (A) goriinimii  dagilim (Poz.B) . . rengi durumu
Shape (L/A cm) and slope to X (L/A cm) . . ! .. ; Point sekli . . .
basal Weight (g) Shape (L/A cm) Simetric (A) A[lzpeafance Dtlstru}?ltmn Max.diameter shape Stalk of Maturity  Situation
of lenticel  of lenticel (Poz B) shape colour of nozzle
1 Ayran-1 Eliptik uzun (4.38) Diiz Diisiik (1.86) Sivri (1.56) Yari simetrik ~ Belirsiz Kiigiik Merkez Sivri Yuvarlak  Diger Yok
2 Ayran-2 Eliptik uzun (1.94) Diiz Orta (3.14) Sivri (1.56) Yari simetrik ~ Belirsiz Kiigiik Merkez Sivri Yuvarlak  Diger Var
3 Ayran-3 Eliptik uzun (4.76) Diiz Orta (3.88) Eliptik (1.33) Yari simetrik ~ Belirsiz Kiigiik Merkez Yuvarlak  Diiz Diger Yok
4 Cakalli-1 Eliptik uzun (5.57) Diiz Disiik (1.56) Eliptik (1.44) Simetrik Belirsiz Kiigiik Merkez Sivri Yuvarlak  Diger Var
5  Cakalli-2 Uzun (6.15) Hiponastik Diisiik(1.25) Sivri (1.49) Yari simetrik ~ Belirsiz Kiigiik Merkez Sivri Yuvarlak  Siyah Yok
6  Cakalli-3 Eliptik uzun (5.54) Diiz Disiik (0.95) Sivri (1.56) Asimetrik Belirsiz Kiigiik Merkez Sivri Yuvarlak  Siyah Var
7 Fistikozii-1 Eliptik uzun (5.30) Diiz Diisiik (1.99) Yumurta (1.14) Simetrik Belirsiz Kiiciik Merkez Yuvarlak ~ Yuvarlak  Diger Yok
8  Fistkozii-2 Uzun (6.18) Diiz Disiik (1.18) Eliptik (1.34) Simetrik Belirgin Kiigiik Merkez Yuvarlak ~ Yuvarlak  Diger Yok
9  Tirkmendren Eliptik uzun (5.49) Diiz Diisiik (0.91) Sivri (1.61) Yart simetrik ~ Belirsiz Kiiciik Merkez Sivri Yuvarlak  Siyah Yok
10 Killik Eliptik uzun (5.71) Hiponastik Diisiik (1.12)  Eliptik (1.42) Simetrik Belirsiz Kiiciik Merkez Yuvarlak  Diiz Siyah Yok
11 Osmanbey-1  Eliptik (3.73) Diiz Disiik (1.66) Yumurta (1.06) Simetrik Belirgin Kiigiik Merkez Yuvarlak  Diiz Diger Yok
12 Osmanbey-2  Eliptik uzun (5.46) Diiz Diisiik (1.41) Eliptik (1.31) Simetrik Belirsiz Kiiciik Merkez Yuvarlak  Diiz Diger Yok
13 Osmanbey-3  Uzun (7.33) Diiz Diisiik (1.24) Sivri (1.61) Yari simetrik ~ Belirsiz Kiiciik Merkez Sivri Yuvarlak  Diger Yok
14 Osmanbey-4  Eliptik uzun (5.87) Diiz Orta (3.62) Yumurta (1.22) Simetrik Belirsiz Kiiciik Merkez Yuvarlak  Diiz Diger Yok
15 Osmanbey-5  Eliptik uzun (4.90) Diiz Diisiik (1.02) Sivri (1.68) Yart simetrik ~ Belirsiz Kiiciik Merkez Sivri Diiz Diger Yok
16 Osmanbey-6  Eliptik uzun (4.45) Diiz Orta (2.33) Yumurta (1.30) Yar1 Simetrik  Belirsiz Kiiciik Merkez Yuvarlak  Diiz Diger Yok
17 Osmanbey-7  Eliptik uzun (5.01) Diiz Diisiik (0.88) Sivri (1.62) Yari simetrik ~ Belirsiz Kiiciik Merkez Sivri Diiz Siyah Yok
18 Osmanbey-8  Uzun (6.01) Hiponastik Orta (2.40) Eliptik (1.28) Simetrik Belirsiz Kiiciik Merkez Yuvarlak  Diiz Diger Yok
19 Osmanbey-9  Uzun (6.28) Hiponastik Diisiik (1.95) Eliptik (1.37) Simetrik Belirsiz Kiiciik Merkez Yuvarlak  Diiz Siyah Yok
20 Mizar-1 Eliptik Uzun (5.30) Diiz Orta (2.23) Eliptik (1.28) Simetrik Belirgin Kiiciik Merkez Yuvarlak  Yuvarlak  Diger Yok
21 Mizar-2 Eliptik (3.33) Diiz) Orta (2.80) Yumurta (1.20) Simetrik Belirsiz Kiiciik Merkez Yuvarlak  Yuvarlak  Diger Yok
22 Mizar-3 Uzun (7.10) Hiponastik Diisiik (0.97) Eliptik (1.45) Simetrik Belirsiz Kiigiik Merkez Yuvarlak  Diiz Diger Yok
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Meyve sekli tiplerin ¢cogunlugunda sivri ve
eliptik olup, Fistikozii-1, Osmanbey-1 ve
Osmanbey-4 tiplerinde ise yumurta seklinde
belirlenmistir.

Tiplerin tamaminda lentisel dagilimi
kiicik ve belirsiz olarak saptanmistir.
Maksimum c¢ap, merkez bolgededir. Meyve
burnu tamamlanis sekli tiplerde yuvarlak ve
diiz; sap c¢ukuru sekli ise c¢ogunlugunda
yuvarlak olarak belirlenmistir. Meyvelerde
olgunluk rengi diger grubu altinda
toplanirken, Ayran-2, Cakalli-1, Cakalli-3
tiplerde meme olusumuna rastlanmastir.

Cekirdek ozellikleri

Sanlwurfa ili  zeytin  genotiplerinin
cekirdek ozellikleri Cizelge 5 ’te verilmistir.
En yiiksek cekirdek agirhigt 090 g ile
Ayran-3 tipinde belirlenmis ve bu tipi 0.75 g
ile Mizar-2 ve 0.71 g ile Ayran-2 izlemistir.
Osmanbey-5 (0.27 g) tipi en diisiik cekirdek
agirhgina sahip olmustur. Cekirdek sekli
tiplerde eliptik olup, maksimum c¢ap
merkezdedir. Tiplerde simetrik ya da yari
simetrik bir simetri s6z konusudur.

Ayran 1-2, Cakall1 1-2-3, Tiirkmendren,
Killik ve Osmanbey 3-5 tiplerinde ¢ekirdek
ucu tamamlanis sekli sivri ve igneli olup,
digerleri yuvarlak durumludur. Tiplerin
cekirdek yiizeyleri genelde piiriizli ve
dalgali bir yap1 goOstermistir. 8 tipin lif
dagilim1 da diizensiz olarak belirlenmistir.

Fizikokimyasal (toplam yag ve yag asitleri
kompozisyonlari) Analizleri

Sanlwurfa ili zeytin genotiplerinin toplam
yag ve yag asitleri kompozisyonlar1 Cizelge
6’da verilmigstir. Tiplerde en yiiksek toplam
yag %6.8’lik bir oran ile Osmanbey-7
tipinde saptanirken, en diigik yag oram
%?2.4 ile Mizar-1 tipinde belirlenmistir. Yag
asitleri  kompozisyonlar1 incelendiginde,
palmitik asit oranlarinin % 11.04 (Cakalli-2)
ile %18.34 (Osmanbey-2) arasinda degistigi
belirlenmistir. Stearik asit % 2.57 (Ayran-3
ve Osmanbey-1) ile %3.92 (Ayran-2)
degerleri arasinda saptanmugtir.  Tekli
doymamisg yag asitlerinden oleik asit %52.21
(Osmanbey-1) ile %71.00 degerleri (Mizar-
3) arasinda belirlenmistir. Tiplerde coklu
doymamig yag asitlerinden linoleik asit
diizeyi % 6.42 (Killik) ile %29.98 (Cakalli-
2), linolenik asit diizeyi ise %0.45 (Ayran-1)
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ile  %1.82
saptanmuistir.

(Osmanbey-8) arasinda

Molekiiler tanimlama
DNA izolasyonu
Secilen 22 genotip ve 10 standart ¢esidin

DNA izolasyonu sonucunda
spektrofotometrede belirlenen
yogunluklarina  gére, DNA  miktarlar
saptanmistir.

PCR sonrasi agaroz jel uygulamalar

PCR sonrasi, DNA 6rneklerinde pargacik
cogaltiminin olup olmadigimi anlamak igin,
o lokusu temsil eden ve rastgele secilerek
agaroz jele yiiklenen ornekler gosterilmistir
(Sekil 1).

Sekil 1.
cogaltilmig
%3’liik agaroz jel ortaminda goriiniisii

Figure 1. The appearance of primer DCA 13
and replicated DCA 13 loci by PCR in
3% agarose gel media

DCA 13 primeri ile PCR’da
DCA 13 lokusunun

Otomatik dizi analizi sisteminden elde edilen
allel  biiyiikliikleri  ve allel  frekanst
dagilimlart

2 ul PCR tiirtinii 50ul formamide ve 0.5
ul SS 600 i¢sel DNA standardi olmak {iizere
toplam 10 pl hacim olacak sekilde CEQ
8800 Beckman otomatik dizi analizi
sistemine yliklenen ve sonra, Beckman CEQ
Fragment Analysis programinda analiz
edilen sonuglar, kapilleri elekroforezde
goriintiilenerek,  her  lokustaki  allel
biiyiikliikleri piklerini gosteren Sekil 2’de
gosterilmistir.

Genotiplerde allel sayilar1 siras1 ile 7-21
gosterirken ortalama degerler 11.3 olarak
tespit edilmistir.
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Cizelge 5. Sanliurfa ili genotiplerinin ¢ekirdek 6zellikleri

Table 5. Pit properties of Sanliurfa genotypes

E. SAKAR ve Ark.

. . Sap cukuru  Ug Lif Lif
Genotipler Agirlik (g) Sekil Simetri (A) MaX.QE}p (Poz B) Ugisekh sekli durumu  Yiizeyi Durumu  Dagilimi
No Genotypes Weight (g) (L/A cm) Simetric (A) Max.diameter Point Stalk of Point Surface Fiber of  Fiber
Shape (L/A cm) (Poz B) shape L .
shape case case distiruction
1 Ayran-1 Orta (0.35) Eliptik (1.98) Yari simetrik Merkez Sivri Yuvarlak Igneli Piiriizsiiz  Var Diizensiz
2 Ayran-2 Cok yiiksek (0.71) Eliptik (1.95) Yari simetrik Merkez Sivri Sivri igneli Piiriizsiiz ~ Var Diizensiz
3 Ayran-3 Cok yiiksek (0.90) Eliptik (1.57) Simetrik Merkez Yuvarlak ~ Yuvarlak Diiz Piirtizlu Var Diizenli
4 Cakalli-1 Orta (0.30) Eliptik (1.66) Asimetrik Merkez Sivri Yuvarlak Igneli Piiriizlii Var Diizenli
5 Cakalli-2 Orta (0.36) Eliptik (1.83) Yari simetrik Merkez Sivri Yuvarlak igneli Piiriizlu Var Diizenli
6 Cakalli-3 Cok yiiksek (1.30) Eliptik (1.89) Yari simetrik Merkez Sivri Yuvarlak igneli Piiriizlu Var Diizenli
7 Fistikozii-1 Yiiksek (0.49) Eliptik (1.50) Simetrik Sap bolgesi Yuvarlak Diiz Diiz Piiriizlii Var Diizenli
8 Fistikozii-2 Yiiksek (0.48) Yumurta (1.28) Yari simetrik Merkez Yuvarlak  Yuvarlak Diiz Piiriizlu Var Diizensiz
9 Tiirkmenoren Orta(0.33) Eliptik (1.90) Asimetrik Merkez Sivri Yuvarlak Igneli Piiriizlii Var Diizenli
10 Killik Disiik (0.28) Eliptik (1.70) Yari simetrik Merkez Sivri Yuvarlak igneli Piiriizsiiz ~ Var Diizenli
11 Osmanbey-1 Orta (0.40) Yumurta (1.20) Yari simetrik Sap bolgesi Yuvarlak  Diiz Diiz Piiriizlu Var Diizenli
12 Osmanbey-2 Orta (0.32) Eliptik (1.75) Simetrik Merkez Yuvarlak  Sivri Diiz Piiriizlii Var Diizenli
13 Osmanbey-3 Orta (0.33) Eliptik (2.00) Simetrik Merkez Sivri Yuvarlak igneli Piiriizlu Var Diizensiz
14 Osmanbey-4 Yiiksek (0.52) Eliptik (1.55) Simetrik Merkez Yuvarlak  Yuvarlak Diiz Piiriizlii Var Diizensiz
15  Osmanbey-5 Diisiik (0.27) Eliptik (2.19) Yari simetrik Merkez Sivri Yuvarlak Diiz Piiriizlu Var Diizenli
16 Osmanbey-6 Orta (0.36) Eliptik (1.65) Simetrik Merkez Yuvarlak  Diiz Diiz Piiriizlu Var Diizensiz
17 Osmanbey-7 Orta (0.34) Eliptik (1.86) Yari simetrik Merkez Sivri Sivri Igneli Piiriizlii Var Diizensiz
18  Osmanbey-8 Yiiksek (0.52) Yumurta (1.38) Yar1 simetrik Merkez Yuvarlak  Diiz Diiz Piiriizli Var Diizenli
19 Osmanbey-9 Yiiksek (0.57) Eliptik (1.72) Simetrik Meyve burnu Yuvarlak  Yuvarlak Diiz Piiriizlii Var Diizenli
20  Mizar-1 Yiiksek (0.51) Eliptik (1.57) Simetrik Sap bolgesi Yuvarlak  Diiz Diiz Piiriizlii Var Diizensiz
21 Mizar-2 Cok yiiksek (0.75) Yumurta (1.39) Yari simetrik Meyve burnu Yuvarlak  Yuvarlak Diiz Dalgali Var Diizenli
22 Mizar-3 Orta (0.31) Eliptik (1.77) Simetrik Merkez Yuvarlak  Diiz Diiz Piiriizlii Var Diizenli
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Cizelge 6. Sanliurfa ili genotiplerinin toplam yag ve yag asitleri kompozisyonlar1 (%)
Table 6. Total oil and fatty acid composition of Sanliurfa genotypes

No gjgzz;r;g T.yag  Cixo Cis.o Cig1 Ciz.o Cizi Cis.o Cis:1 Cis:o Cao.0 Cis:s Cao: 1 Caio Caso
1 Ayran-1 4.0 0.22 17.61 2.01 0.03 0.06 377 61.98 6.81 7.47 0.45 0.96 0.25 0.18
2 Ayran-2 3.8 0.02 15.23 0.78 0.25 0.33 3.92 70.20 7.02 0.56 1.13 0.25 0.24 0.09
3 Ayran-3 3.6 0.01 16.51 1.21 0.15 0.25 2.57 69.67 7.63 0.47 1.00 0.26 0.12 0.12
4 Cakalli-1 4.0 0.08 16.32 1.18 0.12 0.19 2.82 62.06 14.72 0.52 1.30 0.26 1.23 1.12
5 Cakalli-2 44 0.04 11.04 0.32 0.05 0.06 3.25 52.56 29.98 0.06 0.95 0.54 0.32 0.23
6 Cakalli-3 4.3 0.01 17.04 0.89 0.21 0.25 3.54 68.95 6.52 0.68 1.14 0.35 0.19 0.16
7 Fistikozii-1 5.6 0.48 13.97 1.13 0.11 0.08 2.74 63.03 15.97 0.54 1.23 0.32 0.21 0.18
8 Fistikozii-2 5.1 0.01 17.16 1.01 0.17 1.01 3.20 64.48 11.84 0.54 0.82 0.24 0.17 0.13
9 Tiirkmenoren 3.8 0.05 17.74 1.21 0.04 0.04 2.89 58.86 16.12 0.49 1.57 0.31 0.22 0.34
10 Killik 43 0.02 15.83 0.92 0.32 0.39 3.74 70.20 6.42 0.54 1.04 0.26 0.16 0.11
11 Osmanbey-1 35 0.05 12.65 1.04 0.09 0.05 2.57 52.21 28.43 0.55 1.72 0.29 0.23 0.16
12 Osmanbey-2 4.2 0.02 18.34 1.07 0.28 0.33 3.55 64.76 9.64 0.58 0.78 0.28 0.19 0.12
13 Osmanbey-3 5.0 0.01 12.65 0.94 0.09 0.11 2.84 58.16 21.21 0.47 1.16 0.40 0.23 0.26
14 Osmanbey-4 52 0.08 16.24 0.58 0.06 0.56 3.12 62.69 14.06 0.61 1.57 0.29 0.18 0.13
15 Osmanbey-5 43 0.04 15.72 0.82 0.19 0.27 3.09 54.20 21.28 0.59 1.35 1.58 0.21 0.58
16 Osmanbey-6 5.6 0.04 12.68 0.64 0.11 0.11 3.08 55.06 25.19 0.64 1.50 1.58 0.21 0.58
17 Osmanbey-7 6.8 0.02 14.33 0.74 0.13 0.19 2.86 64.97 15.25 0.53 1.21 0.34 0.19 0.19
18 Osmanbey-8 52 0.14 16.26 0.86 0.05 0.06 2.61 65.08 11.77 0.57 1.82 0.31 0.20 0.15
19 Osmanbey-9 5.6 0.01 13.43 0.49 0.09 0.08 3.20 65.74 14.05 0.67 1.44 041 0.22 0.16
20 Mizar-1 2.4 0.01 14.23 0.54 0.06 0.05 3.39 70.69 8.43 0.72 1.14 0.37 0.20 0.16
21 Mizar-2 32 0.01 15.63 0.94 0.23 0.31 3.48 69.74 7.74 0.51 0.87 0.29 0.14 0.10
22 Mizar-3 34 0.01 15.94 1.05 0.17 0.23 3.28 71.00 6.60 0.50 0.73 0.24 0.11 0.10
Ci4. o:Miristik Asit Ci6: 0: Palmitik Asit Ci6: 1: Palmitoleik Asit C,7.o:Heptadesanoik Asit

Ci7.1:Heptadesenoik Asit Cis.0: Stearik Asit Cis.1: Oleik Asit Cis.2: Linoleik Asit

Cy. : Aragidik Asit Cis.3: Linolenik Asit Cy. : Aragidik Asit Cyo.1: Gadoleik Asit
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Sekil 2. Sanlurfa ili zeytin genotiplere ait
SSR  lokus piklerinin  otomatik
sequencerda goriiniisii.

Figure 2. The appearance of SSR loci peaks
belong to Sanliurfa olive genotypes in
otomatic sequences

Tanimlama  olasiligt  (PI)  dikkate
alindiginda; zeytinde en fazla bilgi verici
lokus 21 allel (PI:0.02), DCA 11 ve 17 allel
(PI 0.06) DCA 9 bulunurken, PI degerleri
genel olarak Sefc ve ark. (2001)’nin belirtigi
0.05 degerinden yiiksek ¢cikmistir (Cizelge
7).

Her bir tiirde 10 SSR lokusuna ait
primerlerle gerceklestirilen SSR analizleri
sonucu; belirlenen allel sayisi (n), beklenen
(He) ve gozlenen heterozigotluk, (H,) ve
tanimlama olasiligi (PI) degerleri cizelge
7’de, allel biuyiikliikleri ise cizelge 8’de
sunulmustur. Genotiplerde allel sayilar1 7-21
arasinda degisiklik gosterirken ortalama
degerler 11.3 olarak tespit edilmistir.

Secilen genotiplerde analiz edilen 10
lokustaki toplam allel sayis1 113 olarak
saptanmis, allel sayilar1 7 (UDO 4, DCA15,
DCA13) ile 21 (DCAL11) arasinda degismis
ve ortalama 11.3 degerini vermistir.

Tespit olasiligi (PI) degeri lokuslarda,
Sefc ve ark. (2001)in belirttigi 0.05
degerinden yiiksek ¢ikmistir. Bu da, secilen
mikrosatelit markorlerin, zeytinde gercekten
yiiksek derecede polimorfik olduklarini
gostermektedir. PI degeri g6z Oniine
alindiginda; genotiplerde kullanilan
markorler en yiiksek allel sayisin1 vermis ve
calisilan mikrosatelit markorler arasinda en
fazla bilgi verici markorler sirastyla DCA11,
DCA9, DCAI18 olup arastirmamizdaki
genotipleri en iyi sekilde ayirt etmislerdir.
Bir bagka deyisle: bunlar en yiiksek
polimorfik primerler olmustur. Yapilan diger
calismalara baktigimizda, en fazla bilgi
verici markorler DCA9, DCA11, DCA18
(Taamalli ve ark., 2008; Montemurro ve
ark., 2005; La Mantia ve ark., 2005) olup
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calismamizda oldugu gibi bir¢ok arastirici
tarafindan da bilgi verici markor olarak
tespit edilmistir.

Cizelge 7. Zeytin genotiplerine ait
lokuslardaki allel sayisi (n), beklenen
(He) ve gozlenen heterozigotluk, (H,)
ve tanimlama olasilig1 (PI) degerleri.

Table 7. Allele number (n), expected (H.,)
and observed heterozygosity(H,) and
identification possibility in loci belong
to olive genotypes

Lokus

Locus n He Ho PI
DCAIT 21 0924 0626 002
DCA9 17 0862 0968  0.06
DCAIS 16 0878 0781 005
UDO4 7 0735 0531 0.6
UDO26 8 0.77 0440 015
UDO24 11 0818 0750  0.10
UDO09 8 0514 0500 033
UDOI2 11 0846 0687 007
DCAI5S 7 0625 0812 033
DCAI3 7 0684 0562 020
Toplam 113 7656 6653 147
Total

Ortalama ) 3 1267 0665  0.15
Average

Zeytinde mikrosatelitlerin gelistirilmesi
tizerinde calisan Cipriani ve ark. (2002), 12
zeytin cesidinde ortalama allel sayisim1 3
olarak belirlemisler ve polimorfizmi diisiik
bulmuslardir. Portekiz’de yiiksek derecede
polimorfizm gosteren, yerli (Gemas ve ark.,
2004; Lopes ve ark., 2004) ve yabanci
cesitler iizerinde (Terzopoulos ve ark., 2005;
Belaj ve ark., 2003; Barranco ve ark., 2000;
Wiesman ve ark., 1998; Fabbri ve ark.,
1995) yapilan calismalarla, zeytinin ¢ok
polimorfik oldugu ifade edilmektedir.

Genetik benzerlik ve dendogram

Secilen genotiplerde NTSYS (versiyon
2.02 g Exeter Software. Setauket (NY)
yazillm  programi ile olusturulan ve
goriintiilenen, UPGMA  yontemi  ile
kiimeleme analizi uygulanan dendogram
Sekil  3’de  verilmistir. Dendogram
incelendiginde 2 ayn  grup  gbze
carpmaktadir. Birinci grup genotiplerin
cogunlugunu icerirken, diger grubu standart
cesitlerimizden Leccino olugturmustur.

Morfolojik ozellikleri ve fizikokimyasal
ozellikleri belirlenmis 22 zeytin
genotiplerinde 10 SSR markér ile yaprak,
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Cizelge 8. Secilen genotipler ve referans cesitlerin 10 lokustaki allel biiyiikliikleri (bp)
Table 8. The size of selected genotypes and reference varieties in 10 alleles.

Genotipler ve Mikrosatelit lokuslar
Referans Cesitler Mikrosatellite loci

Genotypes and

reference varieties dcall dcall dca9 dca9 dcal8 dcal8 udo4 udo4 wudo26 wudo26 wudo24 wudo24 wudo9 wudo9 wudol2 wudol2 dcal5 dcal5 dcal3 dcal3
1 Osmanbey 4 168 168 172 194 164 164 142 142 96 112 166 182 96 114 156 166 244 264 117 117
2 Killik 1 172 172 176~ 202 172 176 124 148 96 98 166 186 96 96 166 166 244 244 117 117
3 Cakalli 1 162 166 172 194 168 176 142 146 96 96 166 186 96 114 156 166 244 264 117 117
4 Tirkmendren 1 176 176 186 196 172 176 144 148 92 92 166 184 96 102 166 166 244 264 119 137
5 Ayran2 174 174 176 188 172 176 142 148 96 116 184 186 96 96 154 164 244 264 117 117
6 Osman bey 1 168 168 188 194 164 180 146 150 108 108 166 186 96 96 158 164 244 264 117 121
7  Osman bey 3 172 172 188 194 168 168 142 142 102 102 184 198 96 114 158 158 244 264 119 133
8 Ayran 1 172 172 188 194 172 176 148 148 96 96 166 166 96 96 168 186 244 264 117 117
9 Mizar 3 168 192 188 198 172 172 146 150 96 112 182 186 108 108 168 182 244 264 119 137
10 Mizar 1 172 172 188 194 172 192 148 148 92 92 166 166 96 96 182 182 244 264 117 121
11 Mizar 2 164 170 188 202 172 172 144 144 96 96 166 182 96 96 168 182 244 244 119 133
12 Ayaran 2 176 176 176 188 164 170 148 148 92 92 166 186 96 114 168 182 246 246 119 133
13 Osmanbey 2 140 180 194 198 172 176 146 150 96 112 160 180 98 98 166 182 244 264 117 121
14 Osmanbey 9 160 176 172 186 160 174 138 138 96 98 168 192 88 96 170 184 264 268 117 133
15 Osman bey 5 170 180 172 194 170 180 144 148 96 112 166 184 96 114 154 170 244 264 119 137
16 Osmanbey 6 154 176 188 192 172 180 146 150 96 96 168 182 96 96 168 184 244 264 117 121
17 Osmanbey 7 140 158 194 200 168 168 144 148 92 98 166 186 96 112 166 186 244 264 119 133
18 Osmanbey 8 146 160 194 202 172 176 148 148 96 112 168 184 96 96 168 180 244 264 119 137
19 Fistikozii 1 146 160 162 176 164 180 146 150 96 98 166 186 96 114 166 182 244 264 119 137
20 Cakall1 3 148 162 172 194 168 176 144 148 96 98 166 186 96 96 166 182 244 264 117 117
21 Cakaklli 2 148 178 170 188 172 176 142 148 96 102 166 186 96 96 166 182 244 264 117 117
22 histik ozii 1 146 182 172 188 172 176 142 148 96 102 166 186 96 96 166 182 244 264 117 117
23 Ayvalik 142 142 194 204 168 176 142 146 98 114 168 168 96 114 156 166 244 264 117 117
24 Domat 142 152 162 178 174 174 148 148 98 98 168 168 96 116 164 164 244 264 117 117
25 Hojiblanca 142 142 194 206 170 178 142 142 98 98 186 186 96 102 156 156 244 256 117 117
26 Leccino 132 148 192 202 132 148 144 148 96 96 168 186 98 114 156 156 244 244 121 129
27 Manzanilla 142 178 164 194 142 178 144 144 114 114 168 188 96 96 156 156 244 256 117 117
28 Memecik 142 162 162 194 142 162 144 148 98 98 168 168 96 114 156 156 238 238 117 117
29 Meski 140 146 194 194 140 146 148 148 112 112 188 194 96 114 158 166 232 238 117 137
30 Silifkeyaglik 142 142 184 204 170 170 148 148 98 98 168 186 96 96 166 166 244 256 119 139
31 Uslu 146 160 162 204 170 174 148 148 98 98 188 188 96 114 156 164 244 264 119 119
32 Samanlt 140 178 194 204 168 174 148 148 98 98 184 184 96 96 156 164 244 244 119 137
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Sekil 3. Zeytin genotiplerine ait genetik benzerlik dendogrami

Figure 3. Similarity dendongrams belongs to olive genotypes

cekirdek ve meyve kullanarak, genotipler yayginlastirilmasi, yapilan calismay1

arasindaki farkliligi arastirilmistir. Genetik
uzaklik  dendogramlarla  hesaplanmistir.
Sanlurfa  ilinin  zeytin  genotiplerinin
zenginligini ve yiiksek derecede genetik
farkliligin oldugunu saptanmustir.

Sonug¢

Son yirmi yil igerisinde hizla gelisen
molekiiler markor teknolojisi ¢esitlerin
birbiri  arasindaki  genetik  farkliligin
belirlenmesi, kromozom haritalamalari, gen
kaynaklarinin karakterize edilmesi
calismalarinda yeni yOntemler ortaya
koymustur. Klasik yontemlere gore biiyiik
avantajlar saglayan bu yeni yOntemler
zaman ve isgiicii gereksinimini azaltarak
calismalarin daha kisa stirede
sonu¢lanmasini saglamaktadir.

Sanlwurfa ilinin morfolojik, pomolojik ve
molekiiler ~ tamimlamasit  zeytin  gen
potansiyelinin ortaya ¢ikarilmasinda ilk
adim atilmis olup bunlarin korunmasida
oldukca 6nem tasimaktadir. Ulkemiz ve
diinya zeytin tarimu  agisindan  bu
genotiplerin genetik kimlikleri tanimlanmali
ve ulusal gen kaynaklar1 koleksiyonuna

alinmaly, genetik materyal olarak
degerlendirilmelidir. Ayrica segilen bu
tiplerin, bolge zeytin yetistiriciliginde

amacina ulastiracaktir.
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