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FILOLOJI DERGISI

Karsilagtirmali Evrimsel Analiz ve Kiltirel Evrimlesme
Tliskisi: Filogenetigin Dilbilim Alanina Uygulanisi
HASAN BASRi KARTAL"- ASIYE NiSA KARTAL™

Oz

Filogenetik; biyoloji, genetik, kiiltiirel arkeoloji, antropoloji ve dilbilim gibi alanlarda sik¢a
kullanilan, gesitli organizma gruplar: arasindaki evrimsel iligskiyi siniflandirma yaparak sorgulayan
etkili bir yontemdir. Filogenetik, bireylerin veya gruplarin organizma evrimi ve gesitliliginin, ortak
tarih ve atalar1 araciligiyla birbirlerine nasil iligskilendirilebilecegini anlamak adma kullanilir.
Evrimsel arka plani agisindan, kiiltiir fenomenin gelisimini inceleyen ¢alismalar, Antik Donem’e
kadar geri gotiiriilebilmektedir. Filogenetik yontem kullanilarak, Darwin’in evrim kuraminin
etkisiyle kiiltiir fenomeninin evrimlesmesini arastiran ¢alismalar ise on dokuzuncu yiizyil sonrasima
aittir. Kiiltiirel evrimlesme, dogasi geregi Kkiiltiirel etmenleri dikkate alarak anlasilabilecek bir
olgudur. Bu makalede ‘filogenetik” yontemin kuramsal altyapis: tartisilmis, bu yaklagimin kiiltiir
alanina uygulanisini ‘dilbilim” ile iliskili olabilecek sekilde ele alan Ornekler tartisilmistir. Makale,
Avustronezya ve Sahra alt1 Afrika’daki yerel dillerin evrimlesmesi ve maddi kiiltiirleri arasindaki
iligkiyi filogenetik yontem kullanarak tartismaya agan 6rneklemleri ele alan ilk Tiirkge ¢alismadir.
Makale, dilbilim alaninda mevcut Tirkge literatiire nitelikli katkilar sunmaktadir. Makalede ele
alman, dil ailelerinin evrimlesme bicimleri hususundaki ¢ikarimlar Tiirkge literatiir i¢in 6zgilindiir.
Kiltiire] melezlesme, akrabalik tipolojileri-terminolojileri ve sayma sistemleri ile iligkili olarak,
Avustronezya ve Sahra alti Afrika’daki yerel dillerin evrimlesmesine dair ¢ikarimlar dilbilim
otesinde bir¢ok disiplin igin faydali olabilecektir.
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THE RELATIONSHIP BETWEEN COMPARATIVE EVOTUTIONARY ANALYSIS AND
CULTURAL EVOLUTION: APPLICATION OF PHYLOGENETICS TO THE FIELD OF
LINGUISTICS

Abstract
Phylogenetics is an effective method that is frequently used in fields such as biology, genetics,

cultural archaeology, anthropology and linguistics, and questions the evolutionary relationships
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between various groups of organisms by classifying them. Phylogenetics is used to understand how
organismal evolution and diversity of individuals or groups can be related to each other through
their common history and ancestors. In terms of its evolutionary background, studies examining the
development of cultural phenomena can be traced back to the Ancient Period. Studies investigating
the evolution of cultural phenomena under the influence of Darwin's theory of evolution using the
phylogenetic method belong to the post-nineteenth century. Cultural evolution is a phenomenon
that can be understood by considering inherently cultural factors. In this article, the theoretical
background of the 'phylogenetic’ method was discussed, and examples that addressed the
application of this approach to the field of culture in a way that may be related to 'linguistics' were
discussed. The article is the first Turkish study to discuss samples that examine the relationship
between the evolution of local languages and their material cultures in Austronesia and Sub-Saharan
Africa using the phylogenetic method. The article makes qualified contributions to the existing
Turkish literature in the field of linguistics. The inferences discussed in the article about the
evolution of language families are unique to Turkish literature. The arguments about the evolution
of indigenous languages in Austronesia and sub-Saharan Africa, concerning cultural hybridization,
kinship typologies-terminologies, and counting systems, may be useful for many disciplines beyond
linguistics.

Keywords: Phylogenetics, cultural evolution, evolutionary analysis, linguistics, Austronesian

and sub-Saharan African local languages

GIRiS: FILOGENETIK YONTEM VE ARKA PLAN

anlilar arasindaki evrimlesmeyi, kronolojik olarak Oncelik sonralik iliskilerini

gozeterek ele alan ve siniflandirma sistemini bu diislinceye paralel olarak insa eden

isimlerden O©nemlisi Lamarck’tir denilebilir (Burkhardt Jr, 2013). Lamarck’in
kronolojik yaklasiminin yaninda, canl tiirlerini tiirlere ait ayirici Ozellikler arasindaki iligkilere
dayal1 hiyerarsiler baglaminda smiflandiran ise Cuvier olmustur (Coleman, 1964). Cuvier kendi
siiflandirmasinda, karsilastirmali anatomi yaklasimini benimsemis, biyolog ve doga bilimcisi
Charles Darwin’in evrimlesme kuramindan faydalanmistir. Cuvier, tiirlerin cesitliligi ve kokeni ile
iligkili olarak evrimsel karsilastirmalar yapan calismalari ele almis, canlilar arasinda yeni
smiflandirma stratejileri tiretmistir (Cecchi vd., 2004). On dokuzuncu yiizyilin sonlarmna dogru
karsilastirmali anatomi, karsilastirmali ontojeni, paleontoloji gibi alanlarda yapilan ¢alismalar
artmistir. Bu ¢alismalar sayesinde canlilar ile ilgili farkli boyutlardaki veriler tiretilmis, Haeckel gibi
biyologlar, filogenetik karsilastirma analizinin ilk denemelerini yapmislardir (Dayrat, 2003; Soltis ve
Soltis, 2003).

Yirminci ytizyilin ilk yarisi sonrasi, DNAnin da kesfiyle, biyolojideki karsilastirma analizleri
ve filogenetik ayr1 noktalara dogru yonelmistir. Hakim paradigma evrimlesmenin ardinda yatan
genetik mekanizmalarin incelenmesi yoniinde agirlik kazanmistir. Bu baglamda, evrimsel siirecin
genetik mekanizmalar ile iligkili olarak nasil degistigi sorunu Oncelikli bir ¢alisma alani haline
gelmistir. Ilgili caligmalar1 besleyen tarihsel arka plan paleontoloji alanina dayandig: igin, yirminci

ylzyilin ilk yarisinda filogenetik analiz galismalaria en biiyiik katkiy1 paleontologlar yapmistir
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diyebiliriz. Smiflandirma ile iligkili olarak, niimerik smiflandirma yaklagimi, filogenetik
smiflandirma yaklasimi gibi fakli siniflandirma ekolleri olusmaya baslamistir (Semple ve Steel, 2003;
Sullivan ve Joyce, 2005).

1960’11 yillarin sonuna dogru istatistiksel yontemlerin yiikselisi neticesinde, evrimsel siiregleri
etkileyen genetik verilerin ortaya ¢ikisi artmaya baglamstir. Istatistiksel yontemlerin gelismesi ve
bilgisayar teknolojilerinin giiclenmesi ile birlikte evrimsel ¢alismalara yonelik farkli yaklagimlar,
evrimin yapisini daha genis bir cercevede ortaya koymaya baslamistir. 1970’li yillara dogru, ‘azami
olasilik” gibi yontemlerin filogenetik agag ¢izimleri i¢in kurulmus olan evrimsel modellerin igerdigi
veri dizilerine uygulanmaya baslamas: ile, modern anlamda filogenetigin kurulmasmin zemini
hazirlanmistir. 1970’li yillardan itibaren, gerek karsilastirmali biyolojinin gelistirmis oldugu
istatistiksel yontemler, gerekse nicel genetigin yavas yavas sekillenmeye baglamasi, filogenetik
analizlerin yapilabilmesi icin gerekli olan istatistiksel alt yapinin olusmasina katkida bulunmustur.
Karsilastirmali biyoloji ve evrimsel anlamdaki tarihsel arka plani incelemeye yonelik yaklasimlarin
birlikte degerlendirilmesi ile, modern anlamda filogenetik calismalar baslamistir. 1980°1i yillar ile
birlikte filogenetik caligmalar igin gerekli olan bircok yeni istatistiksel yontem iiretilmistir. Ilgili
yontemler gerek filogenetik analizlerde ve gerekse ortaya konan analizlerin test edilip
degerlendirilebilmesinde kullanilmaya baslanmistir. Bu sayede, filogenetik analiz ile ilgili belirsizlik
noktalarmin ne oldugu ve nasil ¢éziimlenecegi gibi sorunlara yonelik genis bir literatiir (teorik ve
yontemsel arka plana iliskin) olusmaya baslamistir (Hennig, 1999; Sereno, 2005). 1990’1arda ayr1 bir
aragtirma dali haline gelen nicel filogenetik analizler gerek veri anlaminda gerekse de yontem
anlaminda mevcut literatiire Onemli katkilar sunmustur. Filogenetik karsilastirmali analizin
miithendislik alaninda kullanilmaya baslamasi ve yeni organik organizmalarin iiretilmesinde ise
yaramasl, filogenetik yontemin biyoloji alam1 disinda da Onemli katkilar sunabileceginin
gostergesidir. 2000'li yillardan itibaren ise, filogenetik analiz yOntemi sadece biyolojideki
evrimlesme c¢alismalarinda degil ayn1 zamanda kiiltiirel evrimlesme calismalarinda yayginhk
kazanmaya baglamistir (Wiley ve Lieberman, 2011; Barraclough ve Nee, 2001).

Dilbilim alaninda dillerin ortaya gikis1 ve bi¢imlenisi tizerindeki kiiltiirel iligkileri inceleyen
yaklasimlar, bize insanin alet yapabilme ve maddeyle iliski kurma becerisinin, maddi kiiltiir
mirasini zenginlestirdigini gdstermektedir. Insanin maddi kiiltiirii islemesi sonucu, sosyal iligki
kurma kapasitesi ve boyutlar1 artmistir. Bu durum, toplumlarin semboller tiretebilme becerisini
sanat, gelenek vb. farkl kiiltiirel bigimler igerisinde gelecek nesillere aktarmasina neden olmustur.
Olusan kiiltiirel mirasin evrimlesmesi ile ilgili sorular, filogenetik yontemin kullanim alaninin
genislemesi ile yeni arastirma sahalarina yon vermistir. Filogenetik yontemin, evrimsel biyoloji ve
antropoloji disinda disiplinler icin diger istatistiksel yontemlere ilaveten kullanilmaya baglanmasi,
tilogenetik ile ortaya konan analiz sonuglarinin test edilip degerlendirilebilmesine olanak saglar. Bu
durum, filogenetik analiz sonuglarinin belirsizlik noktalarinin ne oldugu ve nasil ¢dztimlenecegi gibi
sorunlara yonelik kuramsal ve yontemsel arka plana iliskin zengin bir literatiir olusmasina olanak
vermektedir. Tiirkge dilbilim literatiirii icinde, Okyanusya dilleri ve Bantu dillerinin kiiltiirel
evrimlesmesini merkeze alan filogenetik temelli tartismalar incelenmemis alanlardir. Bu makalede

tartisilan, Avustronezya dilleri konusan halklar olan Avustronezyalilarin ve Sahra alt1 Afrika yerel
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halklarinin, dil aileleri {iizerine yapilmis ¢karimlar, bu c¢alismanin temel tartismasin
olusturmaktadir. Bu c¢alismada filogenetik yontemini kullanarak ele alinmis c¢alismalara
odaklanmanin amaci, Avustronezya ve Sahra alt1 Afrika’daki yerel dil ailelerindeki evrimlesmede;
akrabalik tipolojilerinin, akrabalik terminolojilerinin, anne soyluluk ve baba soyluluk gibi soyun
ilerleme bi¢imini tanimlayan akrabalik yapilarinin ve sayma sistemlerinin etkisinin var olup
olmadig: tartismaktir. Bu makalede ele alinan 6rneklemler ve tartisma, dilbilim alanindaki mevcut

Tiirkge literatiire 6nemli katkilar sunmaktadr.

2. FILOGENETIK YONTEMININ KULTUREL EVRIMLESME ANALIZINE
UYGULANDIGI iLK CALISMALAR

Maddi kiiltiire ait bulgular1 incelemek adina, maddi kiiltiire ait buluntular arasinda kronolojik
olarak oncelik-sonralik iligkileri kuran serileme ¢alismalar1 on dokuzuncu ytiizyilin ikinci yarisindan
itibaren yapilmaya baslanmistir. Genel olarak erken donem serileme ¢alismalarinda, maddi kiiltiir
unsurlarina ait gelenegin evrimlesme siireci anagenez sekilde yorumlanmistir. Anagenez, bir tiirtin
bagka bir tiire degisiminde, ana tiiriin zamanla biriken degisiklikler sayesinde 6zgiin formundan
ayr1 bir tiire doniigmesidir. Kladogenez ise varligini siirdiiren bir atasal tiirden bir ya da daha fazla
yeni tiirtin olugmasidir. Anagenez tiirii kiiltiirel ilerleme yaklasiminda, ata olarak kabul edilebilecek
maddi kiiltlir bigiminden tiireyen yeni nesil maddi kiiltiir bigimleri vardir. Kladogenezde ise,
anagenezden farkli olarak, ata maddi kiiltiir unsurunun, yeni nesil maddi kiiltiir unsurlarinin ortaya
¢ikmasiyla ortadan kalkmasi s6z konusu degildir (Allmon, 2017).

Kiiltiirel evrimlesmede, evrimlesme siirecinin grafiksel ifadesi ve 6lgeginin belirlenmesi 6nem
arz etmektedir. Kiiltiirel evrimlesmenin biyolojik evrimlesmeden farklilasan noktalarimin evrimsel
karsilastirma analizi yapilmadan once goz oOniinde bulundurulmas: gerekmektedir. Biyolojik
evrimlesmede dogal sartlar baskindir ve kiiltiirel evrimlesme ile karsilastirildiginda yeni bir
simiflandirma biriminin olusabilmesi i¢in daha uzun siireglere ihtiya¢ vardir. Bu biyolojik
evrimlesmenin gevresel baski ile yakindan iliskili olmasina sebep olur. Kiiltiirel evrimlesme hizli
melezlesen, dogal zorunluluklarin yaninda insanin kolektif bilisine bagh olarak gelisen Oriintiilere
sahip olan bir siirectir. Kiiltiirel evrimlesme analizinde, karsilastirilan kiiltiirlerin zamansal ve
mekansal olarak smurlarinin iyi ¢izilmesi gerekmektedir (Témkin ve Eldredge, 2007; Currie, 2013).

Kiiltiirel evrimlesme ¢alismalari ile ilgili ilk serileme ¢alismalari, on dokuzuncu ytizyilin ikinci
yarisindan itibaren 6zellikle miize kataloglarinin hazirlanmasi siirecinde kullanilmistir. Melanezya,
Antik Misir, Giiney Amerika gibi Diinya'nin gesitli bolgelerindeki arkeolojik kalintilarin ve
geleneksel kiiltiirlere ait maddi kiiltiir bigimlerinin bir arada sergilenmesinin getirdigi problemler,
ilgili kiiltiir bigimleri arasinda kronolojik olarak birtakim hiyerarsiler olup olmadig sorusunu
sorgulatmistir. Incelenen maddi kiiltiir unsurlarinin birbirleri arasindaki benzerlik oranu ile tarihsel
stireklilik ile kalitimsal siireklilik ile iligkisi ise kiiltiirel aktariminin genetik aktarimla olan olasi
bagin1 hesaba katmaya sebep olmustur. Genetik aktarim birimi olan genler ile kiiltiirel aktarim
arasinda paralellikler kuran bir anlayis ile ¢calismalar yapilmistir (Straffon, 2016; Evans vd., 2021;
Mesoudi, 2016).
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Karsilagtirmali evrimsel analizin kiiltiirel evrimlesmeyi anlamak i¢in kullanilmasmin temel
birtakim zorluklar1 vardir. Kiiltiirel evrimlesmenin, biyolojik evrimlesme ile karsilastirildiginda
daha farkl: etkilesimlere agik bir evrimlesmeye sahip olmasi nedeniyle farkli zorluklar1 biinyesinde
barindirmasi, Onemli bir miicadele alanidir. Kiiltiirel evrimlesme, dogasi geregi Kkiiltiirel
etmenlerden bagimsiz degildir. Filogenetik analizin kiiltiirel evrimlesmeye uygulanma bicimleri bu
nedenle son derece farklhidir.

Dil ailelerinin kendi iclerindeki evrimlesme bigimleri; akrabalik sistemlerinin evrimlesmesi,
sayma sistemlerinin evrimlesmesi, maddi kiiltiir ile iliskili olarak seramik bi¢gimlenislerinin, mizrak
uglarinin, kilig, migfer ve meg gibi savas aletlerinin evrimlesmesi gibi alanlarda, kiiltiir bigimlerinin
nasil evrimlestidi arastiran kladogenez ya da anagenez benzeri yollar ¢igir agic1 olmustur. Maddi
kiiltiire ait evrimlesmeyi acgiklamaya ¢alisan farkli evrimlesme tipleri, filogenetik analiz kullanilarak
cesitli sekillerde kullanilmistir (Blute ve Jordan, 2018). Amerikali arkeolog Alfred V. Kidder’in 1917
tarihli, glineybati Amerika ve New Mexico bolgesinde yasayan Pueblo yerlilerine ait ¢omlek
kiiltiirleri {izerine olan calismas1 énemlidir (Kidder, 2000; 2003). Ingiliz arkeolog Augustus Pitt
Rivers'in 1875 yilinda Yeni Irlanda adasi ve Bismarck Takimadalarinda toplamis oldugu kisa
kiirekler (ing.: paddles) ile ilgili anagenez ve filetik yollu galismasi bir diger onciil ¢alismalardandir
(Van Keuren, 1984; Bowden, 1991). ingiliz Antik Misir uzmani Flinders Petrie, maddi kiltiir
bicimlerine iliskin onciil siniflandirma galismalari yapan isimlerdendir. 1899 yilinda seramik kaplar
ve c¢omlekler {izerine yapmis oldugu calismalarinda, filetik evrim kipini kullanarak baglica
calismalarii yapmustir. Flinders Petrie, incelemis oldugu seramik kaplar: tarihsel ve kalitimsal bir
siireklilik varsayimindan hareketle, melezlesme iliskilerini dikkate alarak siiflandirmistir (Drower,
1995). Amerikali arkeolog James A. Ford ise, 1952 yilinda Amerikan yerlilerine ait seramik kaplar
tizerine yapmis oldugu calismalarinda kladogenez evrimsel kipini temel almistir. Calismasinda,
dort farkli seramik kap geleneginin farkli zamanlara ait goriilme sikligini ele almistir (Ford, 1999).
Amerikali zoolog Bashford Dean, 1915'de New York Metropoliten Miizesi'nde migfer ve kiliclara
ait planlanan serginin kiiratorliigiinii yapmuis, ziyaret edenlerin sergilenen maddi kiiltiir unsurlar:
arasindaki kronolojik iligkileri daha hizli kavrayabilmesi amaciyla kladogenez ve anagenez evrimsel
kiplerini temel alan ve filetik yontemi kullanan gesitli serileme ¢alismalari {iretmistir. Dean, miizede
sergilenmesi diigtiniilen migferleri; karakterleri ve kronolojik iligkileri ya da ata-yeni tiir iliskilerini
goz oniinde bulundurarak siniflandirmistir. Dean’in gesitli savas aletlerini kladogenez ve anagenez
evrimlesme modelini temel alarak smiflandiran 6zgiin ¢alismalar1 mevcuttur (Dean, 1926; Lipo,
2017).

3. AVUSTRONEZYA VE SAHRA ALTI AFRIKA’'DA KULTUREL EVRIMLESMEDE
YEREL DILLER

Maddi kiiltiire ait evrimlesme incelemelerinde, incelenen unsur sadece malzemelerin
evrimlesmesi degil, ayni zamanda malzemeyi sekillendirme bigiminin de evrimlesmesidir.
Arkeolojide serileme ¢alismalari, kiiltiirel siireglerin kronolojik iligkileri ve farklilasan ya da aynen
aktarilan kiiltiirel karakterlerin ele alinabilmesi i¢in 6nemli ¢iktilar tiretmistir. Kladistik analiz ve

filogenetik karsilastirma yontemleri gelisene kadar 6nemli ¢dztimler bu ¢alismalara dayanmaktadir.
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1970’1i yillar ile birlikte kladistik analizin gelismesi ile, filogenetik karsilastirma yontemleri kiiltiir
alanina daha sik uygulanmaya baslanmistir. Ornegin sayma sistemlerinden akrabalik iligkilerinin
evrimlesmesine dair ¢alismalar bu sayede hizlanmistir. Ozellikle dillerin evrimlesmesi ve maddi
kiltiir unsurlariin evrimlesmesi arasindaki iliski kiiltiirel evrimlesme analizinde farkli yonleri ile
sorgulanmaya baglamistir. Filogenetik karsilastirma yonteminin kiiltiirel evrimlesme analizlerinde
en yaygm kullanildi$1 alanlardan biri dilbilim alani olmustur (Dunn, 2015; Greenhill, 2015).
Ozellikle Hint-Avrupa, Niger-Kongo ve Niger Kongo'nun bir alt dali olan Bantu ya da
Avustronezya gibi dil ailelerinde yer alan dillerin evrimlesme iligkilerini anlayabilmek igin
filogenetik karsilagtirma yontemi hayati derecede 6nemlidir.

Avustronezya dil ailesinde yer alan dillerin evrimlesmesi iizerine odaklanan ¢alismalar, yeni
modellerle Avustronezya dillerinin Okyanusya cografyasinda yayilma bigimlerini incelemistir. Ilgili
modeller, dillerin yayilma hatlar ile arkeolojik ve biyolojik verileri kullanarak filogenetik agaglar
tiretmislerdir. “Hizli tren modeli’ (Ing.: express train model), daha ¢ok Tayvan cikish oldugu
diistiniilen Avustronezya dillerinin, ¢ok hizli bir gekilde Polinezya’ya kadar yayildigim
sOylemektedir (Diamond, 1988). ‘Zayif i¢ ice gec¢mis yaka modeli’ (diger adiyla Bismarck
Takimadalar1 Yerli Sakinler Senaryosu) (Ing.. Weak Entangled Bank model) (Green, 2003) ise,
Avustronezya dilleri ile Polinezya ve dogu Melanezya yerlilerinin dillerinin, olusum siireglerinde
kolonilestirme faaliyetlerinin etkilerinde kaldiklarim1 6nemseyen bir yoldur. Ara bir model olarak
‘yavag bot modeli’ (Ing.: slow boat model) (Oppenheimer ve Richards, 2001), Avustronezyalilarin
tarihsel olarak Giiney Dogu Asya adalarinda daha derin bir ge¢misleri oldugunu ve Bismark ve
Solomon takim adalarma kadar giivenli bir seyahat koridoru araciligiyla bu bolgeleri
kolonilestirmeleri sonucunda, Avustronesya dillerinin giiniimiizde kullanilan bolgelere yayildigin
varsayar. Bir bagka model olan “yavas tren modeli’ (Ing.: slow train model) (Hurles ve digerleri, 2002)
ise kolonilesme ve kiiltiirel melezlesmeye fazlaca agirlik vermeyen bir yaklasimdir. Ancak bu
yaklasim, ‘hizli tren modeli'nin 6nerdigi gibi, dillerin sadece dogrusal olarak yayildig1 hipotezini,
Avustronezya dillerinin yayilimini agiklamak igin yetersiz bulmaktadir. Bu model, ilgili arkeolojik
verilerden hareketle Avustronezya dillerinin lineer ancak yavas yavas ve kismi olarak da kiiltiirel
etkilesimlere acik bir sekilde Okyanusya Cografyasimna yayildigini ileri siiren bir ara modeldir.
Ayrica, Tayvan’dan ¢ikis modeli (ing.: Out-of-Taiwan model) ile birlikte Melanezya ¢ikis modeli de
test edilmis (Ko ve digerleri, 2014), Tayvan'dan ¢ikis modelinin, Avustronezya dillerinin
Okyanusya’daki yayilimimi agiklamada daha dogru sonuglar {irettigi sonucuna varilmistir. Ilgili
calismada, 400 Avustronezya diline ait arkeolojik ve biyolojik veriler ve Bayes Istatistikleri
yardimiyla en uygun filogenetik agac cizimleri gerceklestirilmeye ¢alisiimistir (Greenhill ve Gray,
2005; 2009).

Avustronezya dilleri yaninda, Sahra alti Afrika’da konusulan Niger-Kongo ve Niger-
Kongo'nun Giiney Volta Dilleri grubuna dahil olan Bantu dilleri arastirmacilar tarafindan
filogenetik analiz yontemi ile incelenerek evrimsel agidan karsilastirilmaya calisilmistir. Genel
olarak ilgili calismalarda, Bantu ve Bantoid dillerinin Sahra alt1 Afrika’da yayilimu ile ilgili olarak
cesitli yollar iiretilmistir. Ortaya siirtilmiis olan “tarim hipotezi’, ‘aga¢ modeli’, “yagmur ormani

modeli’, ‘derin ayrisim modeli’ gibi gesitli modellere dayali olarak karsilastirmali filogenetik
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analizler yapilmis ve Bantu dillerinin birbirinden farklilagsmasi ile ilgili teoriler ortaya konmustur.
Tarim hipotezi, Bantu halklarimin Neolitik ve Demir Cagi'ndan itibaren tarimsal etkinlikler ile farkl
yerlesim birimleri kurarak yavas yavas Gliney Afrika’ya dogru yayildigini varsayarken, bazi
arastirmacilar tarim hipotezinin Bantu dilleri arasindaki etkilesimi yadsidigr diistincesi ile
reddetmiglerdir. Yagmur ormani modeli ve derin ayrisim modeli ise Bat1 ve Dogu Bantu dillerinin
birbirinden ayrismasinin nasil gerceklesti§i problemi baglaminda iiretilmis yollardir. Yagmur
orman1 modeli, Kongo havzasindaki yagmur ormanlarinin, Bantu dillerinin yayiliminda bir yalitim
gorevi gorerek Bati1 ve Dogu Bantu dillerindeki ayrismaya neden oldugunu savlamaktadir. Derin
ayrisim modeli ise, baglangicta ikiye ayrilmis olan Bantu grubunu olusturacak insan gruplarmin, bir
kisminin ormana yerlesmesi ile bir diger kisminin dogu Afrika’ya yerlesmesi ile ayrigtigin
savlamaktadir. Bantu dillerinin dogu ve bat1 Bantu dilleri olarak nasil ayristigi sorununa iliskin
olarak yapilan ¢alismalarda 412 Bantu dili ele alinmustir. Bayes istatistiginde kullanilan Monte Carlo
Markov Zinciri yontemi ile Dogu ve Bat1 Bantularinin ayrismasina iliskin hipotezleri incelemislerdir.
llgili filogenetik analiz sonucunda yagmur ormam modelinin, derin ayrigma modeli ile
kiyaslandiginda Bantu dilleri agsindan dogu ve bati ayrismasini daha iyi ifade eden bir hipotez
oldugu sonucuna varilmistir (De Filippo vd., 2012; Currie vd., 2013).

Kiiltiir bigimleri arasinda 6nemli bir yeri olan ve mimarligin olusumunu dogrudan etkileyen
akrabalik bicimlerinin evrimlesmesi ile ilgili Sahra alt1 Afrika ve Okyanusya Bolgelerinde yasayan
insanlara ait filogenetik karsilagtirma analizinden yararlanarak yapilmis ¢alismalar da son derece
verimli sonuglar dogurmustur. Antropolog Fiona M. Jordan, Avustronezya dillerindeki akraba
terminolojilerini incelemis, 6zellikle kardes kavramina karsilik gelen terimleri ele almistir. Hgili
terimlerin, Avustronezya dil ailesi icerisindeki evrimlesmesi ve cinsiyet ve yas ayrimina dayali
farklilagmast ile ilgili evrimlesme siireci igerisindeki degisimleri incelemistir. Ilgili calismada, 208
Avustronezya Dili'ndeki, ‘kardes” kavramina karsilik gelen kelimeler, kelimelerin cinsiyet ve yasa
gore farklilik gosterip gostermemesi ve diller arasindaki evrimlesmesi ele alinmistir. Bayes Istatistigi
yontemlerinden Monte Carlo Markov Zinciri yontemi ve azami olasilik yontemi ile analizler
yapilmistir. Yapilan filogenetik analiz sonunda, gizilen filogenetik agactan yararlanilarak yas
ayrimin1 ifade eden kelimelerin Avustronezya dillerinin evrimlesmesi ile giderek azaldig:
goriilmiigtiir. Cinsiyet ayrimini ifade eden kelimelerin de giderek azaldig1 goriilmiistiir. Ancak Bat1
Malayo-Polinezya ve Merkez Malayo-Polinezya dillerinde cinsiyet ayrimima dayanan ‘kardes’
sozcligiine karsilik gelen kavramlarin kismen arttigini tespit etmistir (Jordan, 2011).

Sosyal yapinin evrimlesmesi ile akrabalik terimlerinin evrimlesmesi arasindaki iliskiyi Bantu
kabileleri {izerinden inceleyen antropolog Myrtille Guillon ve Ruth Mace, Sahra alti Afrika’da
yasayan 83 farkli insan grubuna ait akrabalik terimi tipolojisini incelemistir. Calismada, akrabaligin
soy ile ilgili olarak ilerleyis bi¢cimini (anne soylu, baba soylu ya da her ikisi de), evlilik iligkileri ile
birlikte yasamayla iligkili olarak ortaya ¢ikan yasam sekillerini (ana yerel, baba yerel, cift yerel ya da
¢ekirdek aile), evlilik tiplerini (monogami, poligami) ve ilgili insan gruplarinin gegim stratejilerini
yorumlayan dneriler mevcuttur. Ilgili verilerden hareketle, akrabalik tipolojileri ve akrabaligin soy
ile ilgili olarak ilerleyis bi¢imi arasindaki iligkilerin segilen Bantu kabilelerindeki goriilme sekilleri,

filogenetik agidan ele alinmistir. Guillon ve Mace, ¢alismalarinda, ‘Iroku tipi” ve ‘Havai tipi’
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akrabalik tipinin tek soylu akrabalik terminolojileri ile birlikte evrimlesmesinin Bantu kabileleri
arasindaki goriilme iligkilerini; ‘Omaha tipi” akrabalik tipinin baba soylu akrabalik terminolojileri
ile birlikte evrimlesmesinin Bantu kabileleri arasindaki goriilme iligkilerini; ve Krov tipi akrabalik
tipinin anne soylu akrabalik terminolojileri ile birlikte evrimlesmesinin Bantu kabileleri arasindaki
goriilme iligkilerini incelemislerdir. Bayes istatisti§indeki tersinir atlamali Monte Carlo Markov
Zinciri yéntemini kullanarak filogenetik analiz yapmuslardur. lgili 83 farkl kiiltiir grubunu igeren
orneklem igerisinde, 15 Havai tipi, 51 Iroku tipi, 9 Omaha tipi, 5 Krov tipi, 2 Sudan tipi ve 1 karisik
tip olarak simiflandirilabilecek akrabalik tipolojisi iceren Bantu grubunun oldugu tespit edilmistir.
Akrabalik tipolojilerine gore, akrabalik terimlerinin dilin evrimlesmesi agisindan daha hizh
evrimlesti§i ¢ikarimina ulasilmistir. “Iroku tipi” akrabalik teriminin anne soylu ve baba soylu
olabilmeye ve tek soydan devam etmeye uygun esnek yapisina ragmen, Bantu kabileleri iizerinde
yapilan ¢alismalarda aralarinda bir iliski saptanmamustir. Iroku akrabalik tipolojisi kadar Havai ve
Omaha tipinin de yaygin oldugu anlasilmis, Krov tipinin ise daha az ve anne soylu kusak olarak
nitelendirilen bolgelere yakin alanlarda oldugu goriilmiistiir (Guillon ve Mace, 2016).

Antropolog Christopher Opie ve ekibi ise 2014 yilinda yapmis olduklar1 ¢alismada, baba
yerellik ve anne yerellik gibi akrabalik bigimlerinin, anne soyluluk ve baba soyluluk gibi soyun
ilerleme big¢imini tanumlayan akrabalik yapilari iizerindeki etkisini Bantu kabileleri tizerinden
incelemislerdir. Bantu dillerinde ‘ev’ anlamina gelen sozciigiin cinsiyetsiz olusundan hareketle, 122
Bantu kabilesinde yerlesme ile iligkili olusan akrabalik terminolojisinin, soy ile ilgili olan terminoloji
tizerindeki etkisi sorgulanmigtir. Bayes istatistiginden yararlanarak tersinir atlamali Monte Karlo
Markov Zinciri yontemini kullanarak yapmis olduklari filogenetik analiz sonucunda, Afrika’daki
genel soy ilerlemesine dayali akraba yapisinin baba soylu devam ettigi goriilmiistiir. Bazi
durumlarda, anne yerellik ve baba soyluluk gibi yerel ve soysal akrabalik yasantisinin bir arada
gorildiigii.  noktalarda, karma soyluluga dayali akrabalik terminolojisinin oldugu
sOylenebilmektedir. Ancak Bati Orman Bantular1 ile Bat1 Sahil Bantularinda ve Dogu Afrika ile
Giiney Dogu Bantulariin gegis bolgesinde yasayan Bantu kabilelerinde, anne soylu akrabalik
yapisinin var oldugu tespit edilmistir. Bantu kabilelerin ilk akrabalik bi¢iminin baba soylu ve baba
yerel oldugu, ancak tarimsal etkinligin zayifladig1 baz1 bolgelerde anne soylu akrabalik sisteminin
canlandig: goriilmiistiir. Soy ve yerlesim ile iligkili akrabalik iligkilerinin evrimlesmelerinin arasinda
kismi paralelliklerin bulundugu calismada goriilmiistiir. Ancak yerlesim ile ilgili akrabalik
terminolojilerinde, annenin; soy ile ilgili yerlesim terminolojilerinde ise babanin baskin oldugu bir
sistemin genel olarak goriildiigiinii tespit edilmistir (Opie vd., 2014).

Avustralya’da kullanilan numara sistemleri ile ilgili yapilmis bir baska filogenetik
kargilastirma ¢alismasinda ise, biinyesinde en fazla sayida Aborijin dili barindiran dil ailelerinden
biri olan Pama-Nyungan dilleri icerisindeki sayma sistemleri incelenmistir. Bayes istatistiginden
yararlanilarak tersinir atlamali Monte Carlo Markov Zinciri yontemi kullanilarak, yaklasik 14 farkl
Aborijin dilindeki kisitli say1 sistemi ve benzer sayma sistemleri incelenmistir. Bilindigi tizere,
diinyada temel olarak alt1 farkli sayma bi¢imi kullanilmaktadir. Kisitl: say1 sistemleri, genellikle 3
ya da 5'den fazla rakamin bulunmadigy, diger sayilarin ya ii¢ ya da bese kadar kullanilan rakamlarin

bir araya getirilmesiyle tiretildigi ya da {i¢ ya da besten daha biiyiik rakamlarin ve sayilarin diger
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kiiltiirlerden ihrag edildigi sistemlerdir. Ilgili calismada, sayma sistemlerinin de dillerin
evrimlesmesi ile iligkili olarak evrimlesip evrimlesmedigi sorgulanmistir. Sayma sistemlerinin tist
siirlarinin Pama-Nyungan dillerindeki degisimi, kisith say1 sistemlerinin ii¢ ya da besten daha
bliylik rakam ya da sayilarini evrimsel siire¢ icerisinde kaybedip etmedigi sorusu ile birlikte
arastirilmigtir. Farkli diller arasindaki say1 sistemlerinin birbiri ile say1 sistemi aligverisini nasil
gerceklestigi ve ilgili dillerdeki numara {iretimi ve numara degisiminin evrimlesmesi de
calismalarda incelenmistir. flgili analiz sonucunda bati, kuzey ve merkez Pama-Nyungan dillerinde
baskin olan sayma sisteminin kisith say1 sistemi oldugu ve {i¢ rakaminin en {ist rakam sinir1 oldugu,
ancak gliney Pama-Nyungan dillerinde ilgili say1 sistemlerinde sekiz rakamina kadar cikilabildigi

tespit edilmistir (Zhou ve Bowern, 2015).

TARTISMA

Sembolik kiiltiiriin karmasiklasmasi sonucu gelisen insan edimlerinin ve biligsel kapasitesinin
etkileri farkl kiiltiirlerde incelenmeye baslanmis, bu durum farkl dil ailelerinin gecirdigi degisim
siireclerine yogunlasan arastirmalara yeni perspektifler katmustir. Filogenetik karsilastirma
yontemi, evrimsel biyoloji ve genetik yaninda kiiltiirel arkeoloji, antropoloji gibi insan bilimleri
kokenli alanlar1 birlestiren bir arka plan sunmasi bakimindan dilbilim alani i¢in énemli katkilar
sunma potansiyelini tasimaktadir. Bu katkilar, disiplinler 6tesi bir bakis agis1 ile dil ailelerine ait
kiilttirel temelli evrimlesmeyi ele alabilmeyi ve kapsamli bir yaklasim cercevesinde ilgili siirecleri
analiz edebilmeyi olanakli kilmaktadir. Filogenetik karsilagtirma analizinin, bagimsiz degiskenlerin
bagimli degiskenler {izerindeki etkileri ile iligkili olarak kiiltiirel evrimlesme modelleri kurmaya
olanak saglayan potansiyeli, bir¢ok farkli dilbilim kokenli hipotezin test edilebilmesini olanakli
kilmastir.

Rastgele siralamaya dayali istatistiksel yontemlerden yararlanilarak yapilan ve farkh
kiiltiirlere ait dilsel evrimlesmenin yapisini inceleyen modellerin verimlilik analizlerinin, filogenetik
temelli calismalar kadar belirgin ve farkli sonuglar tiretemedigi sdylenebilir. Bu durum, saglamaya
dayal1 istatistiksel testler aracilig1 ile de dogrulanmistir (Mace vd., 1994; Ember vd.,1998). Gerek
kiiltiirel evrimlesmenin kendi dogal akisi igerisindeki evrimlesme Oriintiisiinii dilbilim baglaminda
ifade edebilmek adina, gerekse farkli kiiltiirel etkilesimler sonucu kiiltiirler aras1 etkilesimde
baskinlik-¢ekiniklik gibi durumlarin ortaya ¢ikmast durumunda, filogenetik dallanma modelinin
diger modeller ile karsilastirildiginda daha belirgin sonuglar ortaya koydugu sdylenebilir. Makalede
ele alinan, seramik bicimlenislerinin ve savas aletlerinin evrimlesmesi, kiiltiir bi¢imlerinin nasil
evrimlestigini sorun edinen ¢alismalar i¢in Onciil niteliktedir. Bu Orneklerde, maddi kiiltiir
unsurunun evrimlesmesi, kronolojik iligkiler, ata tiir ve yeni tiir arasindaki iligkiler goz oniine
alinarak siniflandirmalar Onerilmistir.

Makalenin odagini olusturan, kiiltiirel siniflamalar1 dogrudan etkileyen ve Sahra alt1 Afrika
ve Okyanusya bolgelerinde yasayan insan gruplarina ait dilsel filogenetik karsilastirma analizinden
yararlanilarak yapilmis caligmalar, son derece verimli sonuglar dogurmustur. Ornegin, ilgili
calismalar, Avustronezya dillerinin hizli bir sekilde Polinezya’ya kadar genisledigini savlamaktadir.

Avustronezya yerel halklarina ait dillerin kolonilestirmeden etkilendikleri sdylenebilir.
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Avustronezya dil ailesi igerisindeki dillerin, cinsiyet ve yas temelli farklilasmalar1 da
gortilebilmektedir. Ozellikle Polinezya ve dogu Melanezya yerlilerinin dillerinin evrimlesmesinde,
kiiltiire] melezlesmenin 6nemli oldugunu ortaya ¢ikmaktadir. Sayma sistemlerinin ve sayma
sistemlerinin birbiri ile alisverislerinin Pama-Nyungan dillerindeki degisimi, bolgesel karakterler ile
iligkili olabilmektedir. Sahra alt1 Afrika’da olan Bantu ve Bantoid dillerinin yayilimu ile ilgili olarak
da gesitli teoriler kurulmustur. Dogu ve bat1 Bantu dillerinin ayrigsmasi {izerine ¢evresel sartlar ve
cografya kokenli bir¢ok parametre mevcuttur. Sahra alt1 Afrika’daki genel soy ilerlemesinde, baba
soylu akraba yapisinin ve ilgili dilsel terminolojinin baskin oldugu, anne yerellik ve karma
soyluluga dayal1 akrabalik terminolojisinin de bolgede goriildiigii soylenebilmektedir. Yerlesim ile
iligkili kullanilan akrabalik terimlerinde, anne soylulugun, soy ile ilgili iiretilen yerlesim
terimlerinde ise baba soylulugunun etken faktorlerden oldugu sdylenebilmektedir. Bu calismada
tespit edilenler, filogenetik analiz yontemine dayali incelemelerin, kiiltiirel evrimlesmenin

modellenmesinde makul diizeyde daha basarili oldugu anlamina gelebilmektedir.

SONUC

Filogenetik karsilastirma analizi, giiniimiizde sadece biyolojik temelli evrimlesme ile ilgili
karsilastirmalar i¢in degil ayni zaman da antropoloji, arkeoloji ve tarihsel dilbilim gibi kiiltiir ile
ilgili alanlarda da kullanilmaktadir. Filogenetik karsilastirma analizinin tarihgesinin sorgulanmasi
ve kiiltlir alaninda yapilmis tarihsel ve gilincel calismalarin incelenmesi onem tasimaktadir.
Filogenetik, disiplinler 6tesi bir bakis agisi ile kiiltiir fenomenini ve evrimlesmesini ele almay1 ve
kapsamli bir yaklasim gercevesinde ilgili siiregleri analiz edebilmeyi olanakh kilmaktadir.
Sistemlestirerek diistinme dilbilim alaninda 6nemli karsiliklar bulmustur. Filogenetik karsilastirma
yonteminin kiiltiir alanina uygulandig1 calismalar igerisinde en biiyiik 6rneklem alanini igeren
calismalar dilbilim alani1 i¢indedir.

Filogenetik, dil ailelerine ait verilerin smiflanmasinda 6zgiin modeller sundugu igin, kiiltiirel
siireglerin tarihsel dilbilim alaninda daha iyi karakterize edilmesine katkida bulunmaktadir.
Kiltiirel evrimlesme analizinde kullanilmas1 diisiiniilen elemanlara ait verilerin ¢ok ve kayith
olmasi, aktarim siirecinde verilerin ¢evresel unsurlardan ¢ok fazla etkilenmemesi gibi nedenlerden
dolays, filogenetik agag¢ cizimi dilbilim alani igin ¢ok verimlidir. Filogenetik yontemin dilbilim
alanina sunabilecekleri, kiiltiirel evrimlesme ile iligkili hipotezlerin test edilmesi bakimindan biiyiik
yer teskil eder. Ozellikle, farkl dil ailelerine ait dil aileleri iizerine yapilan calismalar, dillerin ilgili
dil ailesi igerisindeki kiiltiirel evrimlesme siiregleri hakkinda ©nemli savlar sunmaktadir.

Filogenetik analiz ile farkl kiiltiir havzas1 igerisindeki insan gruplarina ait dillerin kiiltiirel
evrensellesmesini ele alan makaledeki ana tartisma, Okyanusya dilleri ve Bantu dillerinin kiiltiirel
evrimlesme analizleri sayesinde gercek hayattaki kiiltiirel evrimlesme Oriintiisii ile olusturulan
modeller arasindaki iliskinin incelenmesi ve kurulan modellerin giivenilirligini test etmek agisindan
yararl olacaktir. Niger-Kongo ve Niger Kongo'nun bir alt dali olan Bantu ve Avustronezya gibi dil
ailelerinde yer alan dillerin evrimlesme iliskilerini anlayabilmek ic¢in yapilan filogenetik
kargilagtirmalar, birbirini diglayan senaryolardan ziyade arkeolojik, antropolojik ve genetik veriler

ile biitiinlesen modellerin kullanilmasina olanak sagladig1 igin son derece iiretkendirler. lgili
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tartisma, istatistiksel testlerin saglamasin1 yapmaya yonelik olarak uygulanan uyum temelli yeni
istatistik ve Onyilikleme analizleri ile dilbilim alaninda 06zgiin sonuglar dogurabilecek
potansiyeldedir. Makaledeki filogenetik karsilastirma temelli tartisma ilgili literatiire onemli

¢ikarimlar sunmaktadir.
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