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Ozet

Arastirma, yulaf i1slah calismalari sonucunda gelistirilen genotiplerin tane verimi ile
bazi kalite o6zellikleri yoninden vyakinlik derecelerini belilemek amaciyla
yapilmistir. incelenen ézellikler ydniinden birbirinden uzak genotiplerin melezleme
calismalarinda kullaniimasi islah galismalarinda basari sansini artirmaktadir.
Bununla birlikte, birbirine yakin yuksek verimli ve kaliteli genotiplerin belirlenmesi
bblgede ekilen cesitlere alternatif gesit adaylari olacaktir. Arastirmada, 4 gesit
(Kahraman, Kirklar, Yenigeri ve Sebat) ve 60 durulmus hat kullaniimistir. Deneme,
2016-2017 yetistirme sezonunda Trakya Tarimsal Arastirma Enstitisi deneme
alaninda, “Uglii (triple) Latis Deneme Desenine” gére li¢ tekrarlamali olarak
yuratilmustir. Genotiplerin tane verimi (TV); 747.5-984.7 (895.0) kg/da, bitki boyu
(BB); 90.8-127.4 (107.0) cm, 1000 tane agirhgi (BTA); 24.1-47.0 (33.6) g,

hektolitre agirigr (HA); 53.5-62.6 (57.9) kg/hl, protein orani (PO); %10.6-15.6
(12.4) ve 2.2 mm elek Usti (>2.2mm); %17.4-95.4 (70.9) arasinda degisim
gOstermistir. Arastirmada, genotipler TV, BB ile bazi kalite 6zellikleri (BTA, HA,
PO ve >2.2 mm) yoniinden oniki kiimeye ayrilmistir. Genotiplerden 31 ile 56, 22
ile 23 ve 30 ile 35 nolu olanlar birbirine en yakin, 32 ile 21 ve 32 ile 13 nolu
genotiplerin ise genetik olarak birbirine en uzak oldugu belirlenmistir. incelenen
Ozelliklerden 1000 tane agirligi ile 2.2 mm elek st birbirine en yakin, tane verimi
ile bitki boyu ise birbirine en uzak 6geler oldugu tespit edilmistir. Arastirma
sonucunda, 1. 4. ve 6. kime genotipleri tane verimi, bitki boyu ve kalite ydnunden
bolge icin alternatif gesit adaylari olarak 6éne ¢ikmistir.
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Classifying Oat Genotypes (Avena sativa L.) in Grain Yield and Some Quality
Characters According to Cluster Analysis

Abstract

This study was conducted to determine of the distances in respect to grain yield and quality characters of oat genotypes
developed by breeding studies. Using of distant genotypes from each other in terms of the examined traits are used in
crossing, increases the chances of success in breeding. The use of genotypes that are distant from each other in terms
of the examined traits in crossing, increases the chance of success in breeding studies. Also, determination of genetically
closest genotypes that have high yielding and quality may provide new alternative genotypes instead of cultivars grown in
the region. Four oat cultivars (Kahraman, Kirklar, Yenigeri and Sebat) and sixty advanced lines were used in this
research. Experiment designed according to a triple lattice design and carried out at experimental field of Trakya
Agricultural Research Institute in 2016-2017 growing season. According to the results obtained to change from grain
yields (GY); 747.5-984.7 (895.0) kg/da, plant height (PH); ); 90.8-127.4 (107.0) cm, thousand grain weight (TGW); 24.1-
47.0 (33.6) g, test weight (TW); 53.5-62.6 (57.9) kg/hl, protein content (PC); 10.6-15.6 (12.4) % and plumpness sieved
2.2 mm plotted (PS); 17.4-95.4 (70.9) %. Oat genotypes were divided into twelve cluster in terms of GY, PH and some
quality components (TGW, TW, PC and PS) in the research. Genotype 31 and 56, genotype 22 and 23, genotype 30
and 35 were found as genetically closest genotypes while genotype 32 and 21, genotype 32 and 13 were determined
as genetic distant. Thousand kernel weight and plumpness sieved 2,2 mm from quality characters were determined as
the closest genetically while grain yield and plant height were found the most genetically different. According to the
results, genotypes in the first, fourth and sixth groups may be suggested as alternative varieties instead of cultivars in
the region for grain yield, plant height and quality characters.

Bahri Dagdas Uluslararasi Tarimsal Arastirmalar Enstitlisi MadirlGga Yayini Bilimsel Hakemli Dergi
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1. Giris
Dinyadaki 1slah programlarinin temel
amacl, birim alan tane verimini artirmaktir. Fakat
gelismis Ulkelerde bir ¢esidin tescil edilmeden 6nce
mutlaka arzu edilen kalite dizeyine getiriimesi
gerekmektedir (Atli, 1999).

Ulkemizde aygiceginde yiiksek oranda hibrit
tohumluklar kullaniimaktadir. Hibrit islahinin esasi,
melez azmanhgdindan (heterosis) yararlanarak,
birbirinden genetik olarak uzak segilen kendilenmis
hatlarin melezlenmesi sonucunda, tane verimi vb.
ozelliklerde melezlerin ebeveyninden daha yiksek
performans gostermesidir (Kaya ve ark., 2007).

Islah galigmalarindaki amag yeni cgesitlerin
elde edilmesidir. Elde edilecek c¢esit; bolge
sartlarina adapte olmus, hastalik, soguk, zararli,
kuraklik ve yatmaya dayanikli, erkenci, ylksek
verimli ve kaliteli olmahdir. Bitki 1slahinin amaci,
bitkilerin genetik yaplilarini insanlarin
gereksinmelerini karsilayacak bigcimde degistirmek
ve iyilestirmektir. Verim artiginda islahin payinin
genellikle %30-50 arasinda oldugu tahmin
edilmektedir (Demir ve Turgut,1999). Diger
bitkilerde oldugu gibi, yulaf i1slah programlarinda da
hem tane verimi hem de kalite 6zellikleri bakimindan
yluksek ve ayni zamanda tutarli bir performansa
sahip bitkilerin gelistirimesi hedeflenmektedir. Islah
populasyonlarini olusturan genotipler arasinda bu
amaca yonelik olarak yapilacak secgimlerin etkinligi
de genotipler arasi farkliliklarda genetik ve ¢evresel
faktorlerin payinin bilinmesine baglidir (Peterson ve
ark., 1992).

Kalite tanimi kullanilma amacina gore
degismektedir. insan beslenmesinde 1000 tane
agirhgi, hektolitre agirligi, protein orani, elek ustu
degeri, beta glukan ve besinsel lif orani yiksek, yag,
kavuz orani ve nisasta miktarinin disik olmasi
istenmektedir. Hayvan yemi olarak kullanildiginda
ise 1000 tane agirhgi, hektolitre agirligi, protein
orani, elek Ustl degeri, yagd ve nisasta oraninin
yuksek, beta glukan, selliloz ve ham lif oranin disuk
olmasi istenmektedir. Bugday kalitesine c¢evresel
faktorlerin  (iklim ve toprak) etkisi kalitsal
faktdrlerden daha fazla olmaktadir. Yulafta hektolitre
ve bin tane agirhdi ceside, iklime, ekim zamani,
yetistirme teknikleri ve toprak kosullarina gore
degismektedir.

Dunya yulaf tiketim degerleri incelendiginde
en ylksek tiuketimin AB Ulkelerine ait oldugu ve
bunun toplam diinya yulaf tiketiminin yaklagik
%33’line karsilik geldigi gortlmektedir (TMO, 2018).
Tarkiye'de yulaf tiketiminin ¢ok buyuk kismi hayvan
beslenmesinde kullanilirken, gida olarak tiketilen

yulafin orani yaklasik (60 000 ton) %27'dir (TUIK,
2018). Yulafin (Avena sativa L.) en genis kullaniima
alani hayvan  beslemedir.  Ayrica  insan
beslenmesinde kullanilan  bir tahil  bitkisidir
(Buerstmayr, 2007). Ulkemizde 2023 yilinda 1 382
118 da yulaf ekili alandan 410 000 ton urin elde
edilmistir (TUIK, 2024).

Ulkemizde 27 yulaf cesidi (Faikbey,
Seydisehir, Sebat, Yeniceri, Sari, Fetih, Kirklar,
Kahraman, Haskara, Albatros, Bc Marta, Dirilis,
Arslanbey, Kugukyayla, Kehlibar, Kayi, Kupa,
Halkali, Kazan, Katmerli, Manas, Somun Yildizi,
Yazir, Avar, Kinali, Kaymakl ve Elmas) tanelik, 1
yulaf c¢esidi ise yemlik olarak tescil ettirilmig, bu
cesitlerin 6’s1 6zel sektdr 22’si ise kamu kuruluglari
tarafindan gelistirilmistir (Anonim, 2024).

Yulaf islah calismalari sonucu gelistirilen
durulmus 60 hat ile 4 cesit verim ve bazi kalite
degerlerine gore kimeleme analizinden yararlanarak
yakinlik ve uzakliklarini belirlemek amaciyla yapilmistir.
Yapilan galisma sonucunda ayni grupta olan genotipler
bolgede ekilen gesitlerin yerine alternatif olabilecek,
genotiplerin  yakinlk ve uzaklik durumlar géz éninde
bulundurularak melez programi planlanacaktir.

2. Materyal ve Metot

Bu arastirmada, dort standart ¢esit (Kahraman,
Kirklar, Yeniceri ve Sebat) ile 60 durulmus toplam
64 yulaf genotipi kullaniimistir. Deneme, Trakya
Tarimsal Arastirma Enstitlisi deneme alaninda
2016-2017 yetistirme sezonunda 8x8=64 genotipten
olusan Uclu latis deneme desenine gbre (g
tekerrirll olarak yuratalmastar.

Deneme 19 Ekim 2016 tarihinde m?ye 500
adet tohum olacak sekilde 7mx1m=7 m?2 parsellere
6 sirali 6zel ekim mibzeriyle ekilmigtir. Ekimle birlikte
dekara 7 kg N da?' Ure (%46), kardeslenme
déneminde 7 kg N da lre (%46) ve sapa kalkma
doneminde ise 4 kg N da! amonyum nitrat (%26)
olarak uygulanmistir. Hasat 6ncesi parsellerin her
iki kenarindan 0.5 m kesilerek parseller 6mx1m=6
m? alan Gzerinden degerlendirilmigtir.

Hasat sonrasi alinan yulaf o6rneklerinde;
hektolitre agirhgi, bin tane agirligi ve tane iriligi
Uluéz’e (1965) gore, protein orani yulaf ununda
PerCon Inframatic 8600 NIR (Near Infrared
Reflectance Spectroscopy) cihazi kullanilarak
(Anonim, 1980); yapilmistir (Anonim 1972; Elgun ve
ark. 2001).

Elde edilen verilerin degerlendiriimesi JUMP
bilgisayar paket programlarindan kimeleme
(cluster) analiziyle belirlenmistir (Kalayci 2005).
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3. Bulgular ve Tartisma
Islah galismalari sonucu gelistirilen 60 hat
ve 4 standart gesitten olusan denemedeki yulaf
genotiplerin tane verimi ve bazi kalite degerlerinin
ortalamalari  kimeleme (cluster) analizinden

yararlanarak
farklihklari

(Cizelge 1).

incelenen

ozellikler

ve vyakinlik dereceleri

yoninden
belirlenmigtir

Cizelge 1. Yulaf genotiplerinin tane verimi, bitki boyu, 1000 tane agirligi, hektolitre agirhgi, 2.2 mm elek Ustu ve protein
orani degerleri

Sira Cesit veya Hat Tane Verimi  Bitki Boyu 1000 Tane Hektolitre >2.2  Protein
No. (kg/da) (cm) Ag.(g) Ag. (kg) Orani
mm (%) (%)
32 LA09088SBS-0BD-0BD-0T-5T-0T 984.7 a 90.8 v 46.4 57.6 93.8 11.6
13 LA09044SBS-0BD-0BD-0T-5T-0T 981.3 ab 111.8 d+ 27.3 55.8 43.1 11.8
54 LA09092SBS-0BD-0BD-0T-14T-0T 978.2 a-c 113.2  c-I 37.6 59.4 92.5 12.2
12 LA09044SBS-0BD-0BD-0T-4T-0T 962.2 a-d 109.2 d-n 27.9 56.8 44.8 11.9
30 LA09088SBS-0BD-0BD-0T-2T-0T 957.8 a-e 103.4 h-t 37.3 61.3 85.4 12.5
28 LA09062SBS-0BD-0BD-0T-8T-0T 957.0 a-e 104.1 h-t 33.6 55.8 73.0 13.0
53 LA09092SBS-0BD-0BD-0T-13T-0T 956.3 a-e 111.0 d+ 35.3 58.5 91.3 12.9
57 LA09092SBS-0BD-0BD-0T-17T-0T 951.2 a-e 112.3  d-i 37.7 60.8 88.3 13.0
44 LA09088SBS-0BD-0BD-0T-19T-0T 950.8 a-e 944  s-v 394 59.2 90.5 12.2
16 LA09044SBS-0BD-0BD-0T-9T-0T 950.7 a-e 112.0 d-i 30.5 545 47.9 12.3
46 LA09092SBS-0BD-0BD-0T-4T-0T 947.7 a-f 109.9 d-l 37.7 60.2 91.8 12.1
37 LA09088SBS-0BD-0BD-0T-12T-0T 943.8 a-g 98.6 n-v 35.3 57.9 81.3 11.7
52 LA09092SBS-0BD-0BD-0T-12T-0T 941.0 a-g 111.8 d+ 38.1 57.1 92.1 13.3
27 LA09062SBS-0BD-0BD-0T-7T-0T 939.0 a-g 102.9 1-u 331 54.6 66.0 111
4 LAO09013SBS-0BD-0BD-0T-4T-0T 938.5 a-h 114.0 b-h 29.3 54.6 514 10.6
25 LA09062SBS-0BD-0BD-0T-3T-0T 936.5 a-h 103.3 It 33.3 55.9 73.6 14.5
26 LA09062SBS-0BD-0BD-0T-4T-0T 935.5 a-h 101.3  j-v 331 55.9 72.3 11.2
29 LA09088SBS-0BD-0BD-0T-1T-0T 930.8 a-h 119.7 a-d 33.0 58.4 75.4 12.9
14 LA09044SBS-0BD-0BD-0T-6T-0T 927.8 a-l 106.5 e-q 27.2 55.4 35.3 12.0
35 LA09088SBS-0BD-0BD-0T-8T-0T 926.2 a- 103.1  1-u 36.1 61.6 80.9 12.3
41 LA09088SBS-0BD-0BD-0T-16T-0T 925.8 a-I 97.6 p-v 37.0 60.3 81.5 12.0
10 LA09044SBS-0BD-0BD-0T-2T-0T 9255 a-l 115.7 b-f 30.1 55.1 49.1 11.9
17 LA09044SBS-0BD-0BD-0T-10T-0T 923.2 a-l 110.6 d- 28.6 53.8 51.4 12.5
62 LA09097SBS-0BD-0BD-0T-6T-0T 922.0 a 1054 fr 334 60.6 82.6 11.8
45 LA09092SBS-0BD-0BD-0T-3T-0T 920.8 a-j 104.3 g-t 36.8 59.6 95.1 12.0
55 LA09092SBS-0BD-0BD-0T-15T-0T 919.0 a- 110.3 d-k 344 58.7 95.3 12.5
24 LA09062SBS-0BD-0BD-0T-2T-0T 9175 a4 107.7 e-p 31.0 57.9 67.0 12.2
5 LA09013SBS-0BD-0BD-0T-7T-0T 917.2 a 1094 d-m 325 60.0 51.0 11.0
34 LA09088SBS-0BD-0BD-0T-7T-0T 915.8 a-j 1094 d-m 325 58.1 82.0 12.3
31 LA09088SBS-0BD-0BD-0T-4T-0T 914.8 a-j 113.2  c-I 36.6 58.4 94.7 11.6
56 LA09092SBS-0BD-0BD-0T-16T-0T 914.8 a-j 113.2 c-I 36.6 58.4 94.7 11.6
36 LA09088SBS-0BD-0BD-0T-10T-0T 914.7 a- 96.4 q-v 34.1 59.8 72.0 12.0
58 LA09092SBS-0BD-0BD-0T-18T-0T 913.0 a-k 109.2 d-n 39.1 60.8 924 12.4
59 LA09096SBS-0BD-0BD-0T-4T-0T 911.3 a-l 1049 g-s 241 555 17.4 11.5
61 LA09097SBS-0BD-0BD-0T-2T-0T 908.7 a-l 99.0 m-v 311 61.0 68.8 12.4
33 LA09088SBS-0BD-0BD-0T-6T-0T 907.3 a-l 93.8 twv 36.9 58.1 88.1 11.4
49 LA09092SBS-0BD-0BD-0T-7T-0T 902.8 a-l 111.6 d- 384 58.9 92.5 15.7
50 LA09092SBS-0BD-0BD-0T-9T-0T 898.2 b-m 108.3 e-o 36.6 57.1 92.9 13.0
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(895.0) kg/da arasinda degisirken denemedeki 60
hattin 56’s1 (%93.3) standart gesgitlerin ortalamasinin
(845.8 kg/da) tzerinde verim vermistir. Genotiplerin
tane verimlerinin yuksek olmasi yurutilen islah
calismalarinin  basarili olarak yudrutilmesinden
kaynaklanmigtir. Yaptigimiz ¢aligmaya benzer
sonuglari Sari ve ark. (2012), Topkara, (2019),
Kahraman ve ark. (2017; 2019; 2021) tarafindan
bulunmustur. Bazi arastirmacilarin Mut ve ark.
(2011), Erbas ve Mut (2013), Sahin ve ark.
(2019)'nin sonuglari farkhlik gostermistir. Bu farklilik
denemede kullanilan genotip ve deneme
lokasyonlarinin farkli olmasindan kaynaklanmistir.

Genotiplerin bitki boylari 90.8-127.4 (107.0)
cm arasinda degisim gostermis, 40 genotip (%66.7)
standart cesitlerin  ortalamasinin  (104.6 cm)
Uzerinde yer almistir. Bitki boylari yéninden elde
ettigimiz sonuglar, Kara ve ark. (2007), Dumlupinar
ve ark. (2013) ve Kahraman ve ark. (2021)'nin
bulgulariyla benzerlik gosterirken, Erbas ve Mut

63 LA09097SBS-0BD-0BD-0T-15T-0T 894.8 c-n 98.4 0-v 32.2 59.2 79.8 12.0
48 LA09092SBS-0BD-0BD-0T-6T-0T 893.0 d-n 109.8 d-l 38.3 58.2 954 11.9
51 LA09092SBS-0BD-0BD-0T-11T-0T 889.0 d-o 111.7  d- 37.2 57.8 93.1 14.3
38 LA09088SBS-0BD-0BD-0T-13T-0T 886.7 d-o 99.4 l-v 37.2 59.5 79.9 11.6
21 LA09052SBS-0BD-0BD-0T-3T-0T 885.3 d-o 111.2  d- 27.5 62.6 62.4 13.9
39 LA09088SBS-0BD-0BD-0T-14T-0T 881.2 d-p 1094 d-m 42.8 57.7 91.7 11.6
42 LA09088SBS-0BD-0BD-0T-17T-0T 880.3 d-p 1274 a 40.8 61.6 91.1 12.0
47 LA09092SBS-0BD-0BD-0T-5T-0T 876.0 e-p 103.7 h-t 355 57.8 94.6 12.8
1 ADAY (ST) 8745 e-q 92.5 uv 38.7 55.9 88.7 15.6
LA09044SBS-0BD-0BD-0T-1T-0T 866.2 fr 1115 d- 28.2 57.1 41.9 13.2
43 LA09088SBS-0BD-0BD-0T-18T-0T 859.8 g-r 107.2 e-p 47.0 60.4 90.7 11.3
2 LA09013SBS-0BD-0BD-0T-1T-0T 854.5 h-r 108.3 e-0 30.4 54.1 49.0 11.3
60  YENICERI (ST) 845.8 I-r 975 p-v 26.0 56.2 37.6 11.1
18 LA09044SBS-0BD-0BD-0T-11T-0T 839.0 jr 106.7 e-q 30.5 56.2 46.2 12.1
22 LA09052SBS-0BD-0BD-0T-4T-0T 829.8 k-s 124.2 ab 26.8 59.8 57.6 12.3
19 LA09052SBS-0BD-0BD-0T-2T-0T 827.2 I-s 114.8 b-g 30.2 58.9 67.5 12.7
6 LA09013SBS-0BD-0BD-0T-10T-0T 8155 m-s 99.9 k-v 24.7 57.6 45.3 14.3
23 LA09052SBS-0BD-0BD-0T-6T-0T 811.7 n-s 123.0 a-c 27.8 60.3 57.9 12.5
15 LA09044SBS-0BD-0BD-0T-8T-0T 806.7 o-s 1134 c-I 29.9 56.3 46.6 13.4
64  SEBAT(ST) 7975 p-s 110.6  d-j 28.3 53.5 36.2 11.8
40 KIRKLAR (ST) 791.7 g-s 104.2 g-t 32.3 56.7 49.2 13.3
20 KAHRAMAN (ST) 784.8 rs 106.1 fr 40.6 59.7 90.4 11.7
11 LA09044SBS-0BD-0BD-0T-3T-0T 7845 rs 117.0 a-e 27.4 56.5 54.7 13.3
3 LA09013SBS-0BD-0BD-0T-3T-0T 782.3 rs 95.7 r-v 29.0 554 43.8 11.8
8 LA09028SBS-0BD-0BD-0T-8T-0T 750.7 rs 105.4 fr 31.3 55.9 64.2 13.0
7 LA09028SBS-0BD-0BD-0T-4T-0T 7475 s 108.6 e-o 28.8 55.6 46.3 13.0
Deneme Ortalamasi (kg/da) 895.0 107.0 33.6 57.9 70.9 12.4
A.O.F. (LSD 0.05) (kg/da) 84.2 10.67
D.K (C.V) (%) 5.81 6.67
Genotiplerin  tane verimleri 747.5-984.7 (2013), Naneli ve Sakin (2017)’in sonuglar farkhlik

gOstermisgtir.

Denemedeki materyalin 1000 tane agirhklari
24.1-47.0 (33.6) g arasinda belirlenirken, 37 genotip
(%61.7) standart gesitlerin ortalamasinin (31.8 g)
Uzerinde olmustur. 1000 tane agirhgi yoninden elde
ettigimiz sonuglar Sari ve ark. (2012), Erbas ve Mut
(2013), Dumlupinar ve ark. (2013), Kahraman ve
ark. (2017; 2019; 2021), Sénmez ve Karaduman
(2020), Demir ve ark. (2022), Hamzaoglu ve ark.
(2023)nin bulgulariyla benzer olurken Naneli ve
Sakin (2017) ile Sahin ve ark. (2017)'nin ¢alisma
sonuglari farkh olmustur.

Genotiplerin hektolitre agirliklari 53.5-62.6
(57.9) kg/hl arasinda belirlenmis, materyalin 471’i
(%68.3) standart cesitlerin ortalamasinin  (56.5
kg/hl) Gzerinde olmustur. Yaptigimiz calisma ile Sari
ve ark. (2012), Kahraman ve ark. (2019;2021)’nin
calisma sonuglari benzerlik géstermigtir. Erbas ve
Mut (2013), Naneli ve Sakin (2017), Sahin ve ark.
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(2017;2019), Demir ve ark. (2022), Hamzaoglu ve
ark.(2023)’'nin  galismalari  farkliik gdstermisgtir.
Denemede yer alan genotiplerin hektolitre agirhklar
ile  denemelerin  farkl cevre  sartlarinda
yurttilmesinden dolayr sonuglarda benzerlik
olmamistir.

Denemede vyer alan genotiplerin protein
oranlari  %10.6-15.6 (12.4) arasinda olurken,
denemedeki 34 genotip (%56.7) standart cesitlerin
ortalamasinin  (%12.0) {zerinde yer almistir.
incelenen  dzelliklerden  genotiplerin  protein
oranindaki basari orani en disik olmustur. Protein
orani yoninden elde ettigimiz sonugclar ile Sari ve
ark. (2012), Yildiz ve ark. (2012), Erbas ve Mut
(2013), Cicek (2019), Demir ve ark. (2022),
Hamzaoglu ve ark. (2023) 'nin bulgulariyla benzer
olmustur. Sahin ve ark. (2017; 2019), Kahraman ve

ark. (2016; 2017; 2019)nin c¢alismalari farkli
olmustur. Kahraman ve ark. (2017;2019) yaptiklari
calismada yulaf numunelerinin kavuzlari
soyulduktan sonra undaki protein miktarini
belirlediklerinden dolayr sonuglar farkli olmustur.
Diger bir sebebi ise arastirmada kullanilan
genotipler ve iklim sartlarinin farkh olmasindan
kaynaklanmistir.

Denemedeki materyalin 2.2 mm elek Ustl

degeri %17.4-954 (70.9) arasinda olurken
materyalin 44’0 (%73.3) standart cesitlerin
ortalamasini  (%53.4) gecmistir. Elek analiz
sonuglarl  yoninden elde ettigimiz sonuglar
Kahraman ve ark. (2016;2017) benzerlik
gosterirken, Sart ve ark. (2012) benzerlik
gostermemistir. Sari ve ark. (2012) vyaptiklari

c¢alismada 2.5 mm elek degerini kullanmistir.

Cizelge 2. Yulaf genoctiplerinin olusturdugu kiimeler ve ortalama degerleri

Kiime Kiimedeki Tane Verimi Bitki Boyu 1000 Hektolitre >2.2mm Protein Orani
Genotip (cm)
No Sayisi (kg/da) Tane Ag. (9) Ag. (kg) (%) (%)
1 1 984.7 90.8 46.4 57.6 93.8 11.6
2 10 939.5 108.9 29.1 55.2 47.9 11.7
3 4 838.5 118.3 28.1 60.4 61.4 12.9
4 28 921.7 105.9 36.1 59.1 86.4 12.2
5 1 880.3 127.4 40.8 61.6 91.1 12.0
6 2 946.8 103.7 335 55.9 73.3 13.8
7 7 794.7 108.6 28.9 56.5 49.7 134
8 1 874.5 92.5 38.7 55.9 88.7 15.6
9 2 822.3 106.7 43.8 60.1 90.6 11.5
10 2 895.9 111.7 37.8 58.4 92.8 15.0
11 1 917.2 109.4 325 60.0 51.0 11.0
12 5 823.8 103.8 28.8 55.1 42.6 11.6
Standart Cesit Ort. 805.0 104.6 31.8 56.5 53.4 12.0
Deneme Ort. 895.0 107.0 33.6 57.9 70.9 12.4

Aragtirmada genotipler tane verimi ve
incelenen kalite komponentleri yo6ninden 12
kimeye ayrimistir (Cizelge 2). Kaya ve ark.
(2007)ynin 27 adet aygicegini CMS ana hatti olarak
kullandigi hibritleri verim ve bazi verim 6geleri (yag
orani, bin tane agirhdi, giceklenme, fizyolojik olum,
boy ve cap) yoninden iki ana kimeye ayiran
calismasi yaptigimiz c¢alismadan farkhlik
gOstermistir. Bu farkhlik, aygiceginde 27 hatigin ayni
restorer (baba) hattinin tester olarak kullaniimasi,
yulaf genotiplerinde ise farkli ana ve babalarin
kullanilmasi, ayrica yaptigimiz denemedeki genotip
sayisinin diger c¢alismadan fazla olmasindan
kaynaklanmistir. Birinci, 5, 8 ve 11. kimelerde bir,

2. kimede 10, 3. kimede dort, 4. kimede yirmi
sekiz, 6, 9 ve 10. kiimelerde iki, 7. kimede yedi ve
12. kimede bes genotip yer almistir.

Dérdincl kimedeki 31, 56 nolu genotipler
incelenen o6zelllikler yéninden birbirine en yakin
olurken bahsi gecen genotipleri 3. kimede 22 ve 23
nolu ve 4. Kiimede-30 ve 35 nolu genotipler takip
etmistir. Birinci kimede-32 nolu hat ile 2. Kimede
13 nolu hat ele alinan o&zellikler bakimindan
birbirinden en uzak olurken bunlari sirasiyla 1.
kimede 32 nolu hat ile 3. kimede 21 nolu hat ve 1.
kiimede 32 nolu hat ile 4. kimede 54 nolu hat takip
etmistir (Cizelge 3).
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Cizelge 3. Yulaf genotiplerinin incelenen 6zellikler ydoniinden uzakliklari

Kiime No Uzakhk Genotip No  Genotip No Kiime No Uzaklik Genotip No  Genotip No
63 0.000 31 56 31 1.519 49 51
62 0.504 22 23 30 1.520 64 3
61 0.676 30 35 29 1.527 54 30
60 0.683 13 12 28 1.538 2 60
59 0.709 27 26 27 1.540 28 25
58 0.739 36 63 26 1.542 22 19
57 0.748 31 48 25 1.580 44 36
56 0.756 16 17 24 1.656 53 24
55 0.778 46 58 23 1.776 13 4
54 0.809 53 55 22 1.804 53 31
53 0.823 24 34 21 1.864 9 40
52 0.848 50 47 20 1.889 43 20
51 0.891 15 11 19 1.906 54 53
50 0.898 41 38 18 2.125 2 64
49 0.988 16 10 17 2.199 13 59
48 1.012 46 45 16 2.213 54 29
47 1.047 36 61 15 2.339 54 44
46 1.053 37 33 14 2.379 13 27
45 1.091 8 7 13 2.387 9 6
44 1.121 30 62 12 2.658 21 22
43 1.145 54 57 11 2.678 9 2
42 1.158 13 14 10 2.682 54
41 1.200 53 52 9 2.745 28 49
40 1.239 40 8 8 3.002 54 43
39 1.242 30 46 7 3.029 28 1
38 1.254 37 41 6 3.236 13 9
37 1.299 2 18 5 3.540 54 28
36 1.328 44 37 4 3.623 21 42
35 1.355 31 39 3 3.749 32 54
34 1.379 53 50 2 3.853 32 21
33 1.413 13 16 1 4.002 32 13
32 1.489 9 15

incelen ézelliklerden 1000 tane agirh@i ile 2.2 mm elek Usti birbirine en yakin olurken, tane verimi ile
bitki boyu ise birbirinden en uzak olmustur (Cizelge 4).

Cizelge 4. Genotiplerin tane verimi ve incelenen 6zellikler arasindaki yakinliklari

Uzaklik incelenen Ozellik incelenen Ozellik Uzaklik incelenen Ozellik incelenen Ozellik
4.182 1000 Tane Ag. >2.2 mm 10.841 Bitki Boyu Protein Orani
7.919 1000 Tane Ag. Hektolitre Ag. 11.471 Tane Verimi Bitki Boyu
9.583 Tane Verimi 1000 Tane Ag.

Birinci kiimede yer alan 32 nolu genotipin tane verimi 984.7 + 28.03 kg/da olmustur (Cizelge 5). Bu
genotip denemedeki en yuksek tane verimi, 1000 tane agirhgi ve 2.2 mm elek Ustu degerler ile 6ne ¢ikmistir.
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Cizelge 5. Birinci kiime genotiplerinin tane verimi, bitki boyu, bazi kalite degerleri ve ortalamalari

Tane Verimi Bitki Boyu Bin Tane Ag.  Hektolitre Ag. >2.2mm Protein Orani
G.No (kg/da) (cm) @) (kg) (%) (%)
32 984.7 90.8 46.4 57.6 93.8 11.6
Ort. 984.7 + 28.03 90.80+ 6.08 46.4 £ 2.56 57.6+1.16 93.8 £ 9.31 11.6 £ 0.55

elek Ustu ve protein oranlar disuk olmustur.

ikinci kiimedeki 10 genotipin tane verimleri 911.3-981.3 (939.6+8.86) kg/da arasinda degismektedir
(Cizelge 6). Kimede yer alan genotiplerin tane verimleri yliiksek, 1000 tane agirligi, hektolitre agirhdi, 2.2 mm

Gizelge 6. Ikinci kiime genotiplerinin tane verimi, bitki boyu, bazi kalite degerleri ve ortalamalari

Tane Verimi Bitki Boyu Bin Tane Ag. Hektolitre Ag. >2.2mm Protein Orani

¢-No (kg/da) (cm) 9 (kg) (%) (%)
13 981.3 111.8 27.3 55.8 43.1 11.8
12 962.2 109.2 27.9 56.8 44.8 11.9
16 950.7 112.0 30.5 54.5 47.9 12.3
27 939.0 102.9 33.1 54.6 66.0 11.1
4 938.5 114.0 29.3 54.6 51.4 10.6
26 935.5 101.3 33.1 55.9 72.3 11.2
14 927.8 106.5 27.2 55.4 35.3 12.0
10 925.5 115.7 30.1 55.1 49.1 11.9
17 923.2 110.6 28.6 53.8 51.4 125
59 911.3 104.9 24.1 55.5 17.4 11.5

Ort. 939.5+ 8.86 108.9 + 1.92 29.1 £ 0.81 55.2 +£0.37 47.9+2.94 11.7 £ 0.17

olmasi

Uglincii kimede yer alan 4 genotipin tane verimleri 811.7-885.3
degismektedir (Cizelge 7). Kimedeki genotiplerin hektolitre agirhgi 58.9-62.6 (60.4+0.58) kg, protein orani
%12.3-13.9 (12.9+0.27) arasinda degismektedir. Genotiplerin hektolitre agirlidi ile protein oraninin yiksek

yla éne ¢ikmigtir.

Gizelge 7. Uglincii kiime genotiplerinin tane verimi, bitki boyu, bazi kalite degerleri ve ortalamalari

(838.5 £ 14.01) kg/da arasinda

Tane Verimi Bitki Boyu Bin Tane Ag. Hektolitre Ag. >2.2mm Protein Orani
G.No (kglda) (cm) (@) (ko) (%) (%)
21 885.3 111.2 27.5 62.6 62.4 13.9
22 829.8 124.2 26.8 59.8 57.6 12.3
19 827.2 114.8 30.2 58.9 67.5 12.7
23 811.7 123.0 27.8 60.3 57.9 12.5
Ort. 838.5 + 14.01 118.3+3.04 28.1+1.28 60.4 £ 0.58 61.4 £4.65 12.9 £0.27

Dordinct kime incelendiginde 28 genotipin
tane verimleri 876.0-978.2 (921.745.30) kg/da
arasinda degdismistir (Cizelge 8). Genotiplerin bitki
boyu; 93.8-119.7 (105.9+1.15) cm, 1000 tane
agirh@r; 31.0-42.8 (36.1+0.48) g, hektolitre agirhgi;
57.1-61.6 (59.1+0.22) kg, 2.2 mm elek Ustl; %67.0-
95.4 (86.4+1.76) ve protein orani; %11.4-13.3
(12.2+0.10) arasinda degismektedir. Genotiplerin

tane verimi, 1000 tane agirhgi, hektolitre agirhg ve
2.2 mm elek Usti degeri deneme ortalamasinin
Ustlinde, bitki boyu ortalamanin altinda, protein ise
ortalama duzeyinde olmustur. Gerek tane verimi
gerekse incelenen kalite degerlerinin yiksek
olmasindan dolayl bdlge igin en iyi aday cesitler
olarak 6éne ¢ikmiglardir.
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Cizelge 8. Dordiincl kime genotiplerinin tane verimi, bitki boyu, bazi kalite degerleri ve ortalamalar

Tane Verimi Bitki Boyu Bin Tane Ag. Hektolitre Ag. >2.2mm Protein Orani
G.No (kg/da) (cm) C)) (kg) (%) (%)
54 978.2 113.2 37.6 594 92.5 12.2
30 957.8 103.4 37.3 61.3 854 12.5
53 956.3 111.0 35.3 58.5 91.3 12.9
57 951.2 112.3 37.7 60.8 88.3 13.0
44 950.8 94.4 394 59.2 90.5 12.2
46 947.7 109.9 37.7 60.2 91.8 121
37 943.8 98.6 35.3 57.9 81.3 11.7
52 941.0 111.8 38.1 57.1 92.1 13.3
29 930.8 119.7 33.0 58.4 75.4 12.9
35 926.2 103.1 36.1 61.6 80.9 12.3
41 925.8 97.6 37.0 60.3 81.5 12.0
62 922.0 105.4 334 60.6 82.6 11.8
45 920.8 104.3 36.8 59.6 95.1 12.0
55 919.0 110.3 34.4 58.7 95.3 12,5
24 917.5 107.7 31.0 57.9 67.0 12.2
34 915.8 109.4 325 58.1 82.0 12.3
31 914.8 113.2 36.6 58.4 94.7 11.6
56 914.8 113.2 36.6 58.4 94.7 11.6
36 914.7 96.4 34.1 59.8 72.0 12.0
58 913.0 109.2 39.1 60.8 92.4 12.4
61 908.7 99.0 31.1 61.0 68.8 12.4
33 907.3 93.8 36.9 58.1 88.1 11.4
50 898.2 108.3 36.6 57.1 92.9 13.0
63 894.8 98.4 32.2 59.2 79.8 12.0
48 893.0 109.8 38.3 58.2 95.4 11.9
38 886.7 99.4 37.2 59.5 79.9 11.6
39 881.2 109.4 42.8 57.7 91.7 11.6
47 876.0 103.7 35.5 57.8 94.6 12.8
Ort. 921.7+ 5.30 1059+ 1.15 36.1+0.48 59.1 £0.22 86.4 +1.76 12.2+0.10

Besinci kimede yer alan 42 nolu genotip 880.3+28.03 kg/da tane verimi ile deneme ortalamasinin biraz
altinda yer alirken diger kalite 6zellikleri ydoniinden ¢ok iyi oldugu gortlmektedir (Cizelge 9). Bitki boyu en uzun
genotip olarak éne ¢ikmistir.

Cizelge 9. Besinci kiime genotipin tane verimi, bitki boyu, bazi kalite degerleri ve ortalamasi

Tane Verimi Bitki Boyu Bin Tane Ag. Hektolitre Ag. >2.2mm Protein Orani
C.No (kg/da) (cm) ) (kg) (%) (%)
42 880.3 127.4 40.8 61.6 91.1 12.0
Ort. 880.3 +28.03 127.4 £ 6.08 40.8 + 2.56 61.6 £1.16 91.1+£9.31 12.0 £ 0.55

Alti nolu kiimede yer alan iki genotipin tane verimleri; 936.5-957.0 (946.8419.82) kg/da arasinda
degisirken, genotiplerin tane verimi ile protein oraninin yiksek oldugu gérilmektedir (Cizelge 10).
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Cizelge 10. Altinci kime genotiplerinin tane verimi, bitki boyu, bazi kalite degerleri ve ortalamalari

Tane Verimi Bitki Boyu Bin Tane Ag. Hektolitre Ag. >2.2mm Protein Orani
G.No (kg/da) (cm) @) (kg) (%) (%)
28 957.0 104.1 33.6 55.8 73.0 13.0
25 936.5 103.3 333 55.9 73.6 145
Ort. 946.8 £ 19.82 103.7 £ 4.30 33.5+1.81 55.9 £ 0.82 73.3 +6.58 13.8 £0.39

Yedinci kimede yer alan 7 genotipin tane
verimleri;747.5-866.2 (794.7+10.59) kg/da arasinda
degisirken, tane verimi ydninden en dusik
degerlere sahip kimenin protein oranin yuksek
oldugu gorulmektedir (Cizelge 11). Genotiplerin

tane verimi, 1000 tane agirhdi, hektolitre agirhgi ve
2.2 mm elek Ustl degeri deneme ortalamasinin
altinda, protein orani ortalamanin Ustlinde, bitki
boyu ise ortalama diizeyinde olmustur.

Cizelge 11. Yedinci kime genotiplerinin tane verimi, bitki boyu, bazi kalite degerleri ve ortalamalari

Tane Verimi Bitki Boyu Bin Tane Ag. Hektolitre Ag. >2.2mm Protein Orani
G- No (ko/da) (cm) (9) (kg) (%) (%)
9 866.2 1115 28.2 57.1 41.9 13.2
6 815.5 99.9 24.7 57.6 45.3 14.3
15 806.7 1134 29.9 56.3 46.6 13.4
40* 791.7 104.2 32.3 56.7 49.2 13.3
11 784.5 117.0 27.4 56.5 54.7 13.3
8 750.7 105.4 31.3 55.9 64.2 13.0
7 747.5 108.6 28.8 55.6 46.3 13.0
Ort. 794.7+ 10.59 108.6 £2.30 28.9+0.97 56.5 + 0.44 49.7 £ 3.52 13.4+£0.21
*: Standart gesit
Sekizinci kimedeki 1 nolu genotipin tane deneme ortalamasinin Udstinde, bitki boyunun

verimi 874.5+28.3 kg/da olup, protein orani en
yuksek genotip olarak 6ne c¢ikmistir (Cizelge 12).
Genotipin 1000 tane ve 2.2 mm elek Ustl degeri

ortalamanin altinda, tane verimi ve hektolitre agirhigi
ise ortalama duizeyinde olmustur.

Cizelge 12. Sekizinci kime genotipin tane verimi, bitki boyu, bazi kalite deg@erleri ve ortalamasi

Tane Verimi Bitki Boyu Bin Tane Ag. Hektolitre Ag. >2.2mm Protein Orani
C.No (kg/da) (cm) ) (kg) (%) (%)
1* 874.5 92.5 38.7 55.9 88.7 15.6
Ort. 874.5 £28.03 92.5+6.08 38.7 £ 2.56 55.9+1.16 88.7 £ 9.31 15.6 £ 0.55

*: Standart gesit

Dokuzuncu kimede yer alan iki genotipin
tane verimleri; 784.8-859.8 (822.3£19.82) kg/da
arasinda degisirken, genotiplerin 1000 tane agirligi

ve 2.2 mm elek Ustu ylksek olurken tane verimi ile
protein oraninin disik oldugu goérilmektedir
(Cizelge 13).



T.KAHRAMAN, Wheat Studies, 12 (2): 51-63, 2024 60

Cizelge 13. Dokuzuncu kiime genotiplerinin tane verimi, bitki boyu, bazi kalite degerleri ve ortalamalar

Tane Verimi Bitki Boyu Bin Tane Ag. Hektolitre Ag. >2.2mm Protein Orani
G.No (kg/da) (cm) @) (kg) (%) (%)
43 859.8 107.2 47.0 60.4 90.7 11.3
20* 784.8 106.1 40.6 59.7 90.4 11.7
Ort. 822.3 £ 19.82 106.7 £ 4.30 43.8 +1.81 60.1 £ 0.82 90.6 + 6.58 11.5+0.39

*: Standart gesit

Onuncu kime incelendiginde kiimedeki iki genotipin tane verimleri; 889.0-902.8 (895.9+19.82) kg/da
arasinda degisirken, genotiplerin protein orani yiksek olurken tane verimi ise deneme ortalamasi diizeyinde
olmustur (Cizelge 14).

Cizelge 14. Onuncu kiime genotiplerinin tane verimi, bitki boyu, bazi kalite degderleri ve ortalamalari

Tane Verimi Bitki Boyu Bin Tane Ag. Hektolitre Ag. >2.2mm Protein Orani
& No (kg/da) (cm) @ (kg) (%) (%)
49 902.8 111.6 38.4 58.9 92,5 15.7
51 889.0 111.7 37.2 57.8 93.1 14.3
Ort. 895.9 + 19.82 111.7 £4.30 37.8+1.81 58.4 +0.82 92.8 +6.58 15.0 £ 0.39

Onbirinci kimede yer alan 5 nolu genotipin tane verimi 917.2+28.03 kg/da olup, genotipin tane verimi
ve hektolitre agirligi yliksek olurken, 1000 tane agirligi, 2.2 mm elek Ustl ve protein orani disuk olmustur
(Cizelge 15).

Cizelge 15. Onbirinci kiime genotipin tane verimi, bitki boyu, bazi kalite deg@erleri ve ortalamasi

Tane Verimi Bitki Boyu Bin Tane Ag. Hektolitre Ag. >2.2mm Protein Orani
C.No (kg/da) (cm) (9) (kg) (%) (%)
5 917.2 109.4 325 60.0 51.0 11.0
Ort. 917.2 £ 28.03 109.4 + 6.08 32.5+2.56 60.0 + 1.16 51.0 £ 9.31 11.0 £ 0.55

Onikinci kiimede yer alan 5 genotipin tane  deneme ortalamasindan oldukga altinda yer
verimleri; 782.3-854.5 (823.8+ 12.53) kg/da almistir. Olusan kiimeler arasinda tane verimi ve
arasinda belirlenmigtir (Cizelge 16). Kimedeki diger kalite analizleri yoniinden en koti degerlere
genotiplerin tane verimi, 1000 tane agirhgi, sahip grup olarak éne gikmistir.
hektolitre agirligi, 2.2 mm elek Ustu ve protein orani

Cizelge 16. Onikinci kiime genotiplerinin tane verimi, bitki boyu, bazi kalite degerleri ve ortalamalari

Tane Verimi Bitki Boyu Bin Tane A§. Hektolitre Ag. >2.2mm Protein Orani

G.No (cm) (9) (kg) (%) (%)
2 854.5 108.3 304 54.1 49.0 11.3
64* 845.8 97.5 26.0 56.2 37.6 11.1
18 839.0 106.7 30.5 56.2 46.2 12.1
60* 797.5 110.6 28.3 53.5 36.2 11.8
3 782.3 95.7 29.0 554 43.8 11.8

Ort. 823.8 £12.53 103.8 £2.72 28.8+1.14 55.1 £ 0.52 426 +4.16 11.6+£0.24

*: Standart gesit
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Genotiplerin Tane Verimi ve Kiime Ortalamalari

Genotiplerin Bitki Boyu ve Kiime Ortalamalari
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Sekil 1. Kimeler ve kiimelerdeki genotiplerin incelenen 6zellikler ydniinden degerleri

4.Sonug

Arastirmada; slah g¢alismalari  sonucu
geligtirilen 60 hat ve 4 standart cesit kimeleme
analizine gbére 12 grup olarak siniflandiriimistir.
Denemede tane verimi yoninden 1, 6, 2, 4 ve 11.
kimelerdeki genotipler en yiksek, 7, 9 ve 12.
kimelerdekiler ise en dusuk, bitki boyu yonlinden 5,
3, 10 ve 11. kimelerdeki genotipler en uzun, 1 ve 8.
kimelerdekiler ise en kisa, 1000 tane agirhgi
yénlinden 5, 3, 9 ve 11. kimelerdeki genotipler en

yuksek, 12, 2 ve 6. kiimelerdekiler ise en disuk, 2,2
mm elek Ustl ydoninden 1, 10, 5, 9 ve 8. kimelerdeki
genotipler en yuksek, 12, 2 ve 7. kiimelerdekiler ise
en dusuk, protein orani 8, 10, 6 ve 7. kiimelerdeki
genotipler en yuksek, 11, 9, 1 ve 12. kimelerdekiler
ise en duslk olarak 6ne ¢ikmistir.

Denemede 7. 9. ve 12. kime genotipleri tane
verimi ve incelenen bazi kalite analizleri yoninden
en kotl genotipler olarak belirlenmigtir. Birinci 4. ve
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6. kime genotipleri tane verimi, bitki boyu ve
incelenen kalite ozellikleri yoninden yuksek olup
bdlge icin alternatif cesit adaylari olarak 6ne
cikmistir.

Melezlemede basariya ulasmak/ulagsabilmek
icin genetik olarak birbirine yakin olan 49 ile 50, 27
ile 29 ve 23 ile 56 nolu genotipler arasinda
melezleme yapilmamali, genetik olarak birbirinden
uzak; 1ile 19, 1 ile 35 ve 1 ile 15 nolu hatlar arasinda
melezlenme yapiimalidir. 8, 9 ve 10 nolu kime
genotipleri kaliteli olarak éne gikarken, 1 ve 12 nolu
kime genotipleri ise hem tane verimi hem de kalite
yonunden 6ne ¢ikmistir. Birinci kiimedeki 2, 22, 63
ve 64 nolu hatlar, 9. kimedeki 34, 43, 44 ve 56 nolu
hatlar ile 12. kimedeki 40, 41 ve 42 nolu hatlar bdlge
icin alternatif ¢esit adayi olarak belirlenmistir.

5. Kaynaklar

Anonim, (1980). ICC Standart No: 105/1. Method for
Determination of Crude Protein in Cereals and
Cereals Products for Food and for Feed.

Ath, A., (1999). Bugday ve Urlinleri Kalitesi. Orta
Anadolu’da Hububat Tariminin Sorunlari  ve
Co6zim Yollari Sempozyumu, 8-11 Haziran 1999,
Konya, 498-506.

Demir, I., Turgut, I., (1999). Genel Bitki Islahi (lll. Basim).
Tarla Bitkileri Bélimii Ders Kitabi. Ege Universitesi
Zir. Fak. Yayinlari No: 496, E. U. Zir. Fak. Ofset
Atelyesi Bornova/iZMIR.

Anonim, (2024). Milli Cesitler Listesi. Tescilli Cesitler
Listesi. http://www.ttsm.gov.tr ( Alinti tarihi 10
Subat 2024)

Buerstmayr, H., Krenn, N., Stephan, U., Grausgruber, H.,
Zechner, E. (2007). Agronomic performance and
quality of oat (Avena sativa L.) genotypes of
worldwide origin produced under central european
growing conditions. Field Crops Research 101(3),
341-351.

Cicek, N. (2019). Aydin ekolojik kosullarinda farkli yulaf
(Avena sativa L.) genotiplerinin verim ve Kkalite
bakimindan  karsilagtirimasi.  Aydin  Adnan
Menderes Universitesi Fen Bilimleri Enstitiisi,
Yiksek Lisans Tezi. 59 s. Aydin

Demir, I., Turgut, I. (1999). Genel Bitki Islahi (lll. Basim).
Tarla Bitkileri Bélimii Ders Kitabi. Ege Universitesi
Zir. Fak. Yayinlari No: 496, E. U. Zir. Fak. Ofset
Atelyesi Bornova/iZMIR.

Demir, B., $ahin, M., Hamzaoglu, S., Aydogan, S.,
Akcacik, A.G., Sait, C., Gur, S. (2022). Kuru ve
Sulu Kosullarda Yetistirilen Yulaf Genotiplerinin
Bazi Kalite Parametrelerinin  Incelenmesi.
Gaziosmanpasa Bilimsel Arastirma Dergisi
(GBAD), 11 (3), 19-29. ISSN: 2146-8168

Dumlupinar, Z., Maral, H., Yildirm, M., Gezging, H.,
Dokuyucu, T., Akkaya, A. (2013). Bazi Umitvar
Yulaf Hatlarinin Tarimsal Ozellikler Bakimindan
Degerlendiriimesi. Turkiye 10. Tarla Bitkileri
Kongresi 10-13 Eyliil Selguk Uni. Ziraat Fakiiltesi,
Konya. Sayfa; 511-516.

Elgun, A., Turker, S., Bilgicli, N. (2001). Tahil ve
Uriinlerinde  Analitik Kalite Kontrolii. Selguk
Universitesi Ziraat Fakiiltesi Gida Miihendisligi.
Konya Ticaret Borsasi Yayin No:2 Konya

Erbas, D.O., & Mut, Z. (2013). Saf Hat Yulaf Genotiplerinin
Tarimsal ve Bazi Kalite Ozelliklerinin Belirlenmesi.
Tarkiye 10. Tarla Bitkileri Kongresi 10-13 Eylul
Selguk Uni. Ziraat Fakiiltesi, Konya. Sayfa; 160-
168.

Hamzaoglu, S., Sahin, M., Akgacik, A. G., Aydogan, S.,
Demir, B., Gugbilmez, C. M., Gir, S., Ceri, S.
(2023). Farkh Lokasyonlarda Yetigtirilen Yulaf
(Avena sativa spp.) Genotiplerinde Kalite
Ozelliklerinin  Karsilagtirnimasi. Bahri Dagdas
Bitkisel Arastirma Dergisi. Wheat Studies 12 (1):
15-24. e-ISSN: 2687-3753

Kahraman, T., Dumlupinar, Z., Kurt, C. (2016). Evaluation
of some oat ( Avene sativa L.) genotypes for yield
and selected quality parameters grown under
Trakya-Marmara region of Turkey. The 10th
Anniversary International Oat Conference, July 11
— 15, 2016 St. Petersburg, Russia. p:119.

Kahraman, T., Kurt, C., Subasi, A.S., Ozderen, T., Yildiz,
0., Blyiikkileci, C., Sanal, T. (2017). Trakya-
Maramara Bolgesinde insan Beslenmesine Uygun
Yulaf Genotiplerinin Belirlenmesi. Tarla Bitkileri
Merkez Aragtirma Enstitiisii Dergisi. Ozel Sayi, 26:
105-111. E-ISSN: 2146-8176

Kahraman, T., Subasi, A. S., Yildiz, O., Biyiikkileci, C.,
Sanal, T. (2019). Trakya-Marmara Boélgesinde
Yulaf (Avene sativa L.) Genotiplerinin Tane Verimi
ve Bazi Kalite Ozellikleri Yoninden
Degerlendiriimesi.  Turkiye 13. Ulusal, 1.
Uluslararasi Tarla Bitkileri Kongresi Kongre Ozet
Kitabi. 1-4 Kasim 2019, Antalya.

Kahraman, T., Avci, R., Yildirm, M. (2021). Yulaf (Avena

sativa L.) Genotiplerinin Tane Verimi. Verim
Komponentleri ve Kalite Ozelliklerinin
Belirlenmesi. Kahramanmaras Sitgli  Imam

Universitesi Tarim ve Doga Dergisi 24 (5),1003-
1010. e-ISSN: 2619-9149

Kalayci, M. (2005). Orneklerle Jump Kullanimi ve
Tarimsal Aragtirma igin Varyans Analiz Modelleri.
Anadolu Tarimsal Arastirma Enstitist Madarliga
Yayinlari, Yayin No:21, Eskisehir.

Kara, R., Dumlupinar, Z., Hisir, Y., Dokuyucu, T., Akkaya,
A. (2007). Kahramanmaras Kosullarinda Yulaf
Cesitlerinin  Tane Verimi ve Verim Unsurlar
Bakimindan Degerlendiriimesi. Turkiye VII. Tarla
Bitkileri Kongresi. 25-27 Haziran 2007, Erzurum.
S: 121-125.

Kaya, Y., Evci, G., Durak, S., Pekcan, V., Gicer, T.,
Yilmaz, I. M. (2007). Aygigedinde Kiimeleme
(Cluster) Analizinden Yararlanarak Hibrit ve
Hatlarin  Siniflandinimasi.  Turkiye VII. Tarla
Bitkileri Kongresi, 25-27 Haziran 2007, Erzurum.

Mut, Z., Akay, H., Sezer, i., Gilimser, A., Oner, F.,
Erbagi, O.D. (2011). Farkli Orijinli Yulaf (Avena
sativa |) Genaotiplerinin  Samsun  Ekolojik
Kosullarinda Tarimsal ve Bazi Kalite Ozelliklerinin
Tespiti. 9. Tarla Bitkileri Kongresi 12-15 Eylul 2011
Bursa. Tahillar ve Yemeklik Tane Baklagiller Cilt I,
Sayfa; 88-93.

Naneli, i., Sakin, M.A. (2017). Bazi Yulaf Cesitlerinin
(Avena sativa L.) Farkli Lokasyonlarda Verim ve
Kalite Parametrelerinin Belirlenmesi. Tarla Bitkileri
Merkez Arastirma Enstitiisii Dergisi Cilt: 26, Ozel
Sayl, s: 37-44. E-ISSN: 2146-8176.

Peterson, C. J., Graybosch, R. A., Baenziger, P.S.,
Grombacher, AW. (1992). Genotype and
environment effects on quality characteristics of
hard red winter wheat. Crop Sci., 32: 98-103



T.KAHRAMAN, Wheat Studies, 12 (2): 51-63, 2024

63

Sari, N., imamoglu, A., Yidiz, O. (2012). Menemen
Ekolojik Kosullarinda Bazi Umitvar Yulaf Hatlarinin
Verim ve Kalite Ozellikleri. Ege Tarimsal Aragtirma
Enstitist Dergisi Sayi 1,18-32.

Sénmez, A. C., Karaduman, Y. (2020). Yerel Yulaf (Avena

sativa L.) Genotiplerinin Eskisehir Kosullarinda

Tane Verimi ve Baz Kalite Ozellikleri. Turkish

Journal of Agriculture - Food Science and

Technology, 8(8): 1697-1704. ISSN: 2148-127X

M., Akgacik, A.G., Aydogan, S., Hamzaoglu, S.,
Ceri, S., Demir, B. (2017). Yulaf (Avena sativa
spp.) Tanesinde Bazi Fiziksel Ozellikler ve Besin
Bilesenlerinin Tespiti. Bahri Dagdas Hayvancilik
Arastirma Dergisi. Journal of Bahri Dagdas Animal
Research 6 (1):23-28.

M., Ceri, S., Akgacik, A.G.,, Aydogan, S.,
Hamzaoglu, S., Ceri, S., Demir, B. (2019). Kishk
yulaf (Avena sativa spp.) genotiplerinin verim ve
teknolojik Ozellikleri arasindaki iliskilerin
incelenmesi. Bahri Dagdas Bitkisel Arastirma
Dergisi (Journal of Bahri Dagdas Crop Research)
8(1): 34-42.

Sahin,

Sahin,

TMO, (2018). TMO Genel Mudurlagld Kurum Verileri,
Ankara.

Topkara, A. 2019. Yulaf Cesit Ve Genotiplerinin Ordu ili
Ekolojik Kosullarinda Verim, Verim Ogeleri ve
Kalite Ozelliklerinin Belirlenmesi. Ordu Universitesi
Fen Bilimleri Enstitlist Tarla Bitkileri Anabilim Dali,
Yiksek Lisans Tezi, 93s. Ordu

TUIK,(2018).Istatistikler-Tarim-
istatistikselTablolar.https://biruni.tuik.gov.tr/medas
/?7kn=92&locale=tr. (Alinti tarihi 24 Mart 2018)

TUIK,(2024).istatistikler-Tarim-
istatistikselTablolar.https://biruni.tuik.gov.tr/medas
/?kn=92&locale=tr. (Alinti tarihi 24 Mart 2024)

Ulu6z., M. (1965). Bugday Un ve Ekmek Analiz Metotlari.
Ege Uni. Zir. Fak. Yayinlari Yayin No: 57, iZMIR.

Yildiz, O., Sari, N., Biiyiikkileci, C., Imamoglu, A. (2012).
Evaluation of advanced oat lines in Aegean Region
in terms of constituents affecting biscuit quality.
23RD International Scientific-Experts Congress on
Agriculture and Food Industry. September 27-29,
144.





