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0z

Bu arastirma, lif dzellikleri ve adaptasyon kabiliyetleri farkli pamuk genotiplerinin, ¢coklu dizi

(Line x Tester) analiz ydontemine uygun olusturulan F; populasyonlarinda, incelenen 6zellikler
yoniinden genetik yaplyl incelemek, F; melez giiclinii saptamak, uygun anag¢ ve melez
kombinasyonlari belirlemek amaciyla 2015 ve 2016 yillarinda Nazilli Pamuk Arastirma
Enstitlisi’nde yaratilmustir.

Amaca uygun olarak belirlenen 4 ana (Stoneville 468, Flash, GLORIA, TMN199) ve 7 baba
(UA48, ZN1018, ADN712, GW2357, IPEK607, TMD139, TMN170 ) ebeveynin 2015 yilinda
melezlenmesiyle gelistirilen 28 adet melez kombinasyonu, ebeveynleri ile birlikte 2016
yilinda 3 tekerrirli olarak yetistirilmis ve genotiplere (ebeveynler ve melezler) ait Iif
ozellikleri incelenmistir.

Calisma sonucunda; 1x8, 2x8, 4x5 ve 4x9 F; melezleri lif kopma uzamasi, 3x7, 3x10, 1x10 ve
1x7 F, melezleri kisa lif icerigi, 2x7 ve 2x10 F, melezleri ise lif yeknesaklik orani yoniinden
onemli bulunmustur.

Ayrica, ebeveynlerden Stoneville 468, TMD139 ve TMN170 genotipleri lif kopma uzamasi,
IPEK607 ve UA48 genotipleri kisa lif icerigi, GLORIA, IPEK607 ve UA48 genotipleri ise lif
yeknesaklik orani yoniinden énemli bulunurken, incelenen lif 6zelliklerinin eklemeli olmayan
gen/ler etkisiyle yonetildigi saptanmustir.

Anahtar Kelimeler: Pamuk, Coklu x Dizi, Heterosis, Lif kalitesi

ABSTRACT

This research was conducted to determine some superior fiber quality cotton genotypes,
high vyield, ginning percentage, high adaptation capacity characteristics which are
constructed in (line x tester) analysis in F; in terms of the characteristic researched, to
examine the genetic structure, detect F; hybrid power; to identify suitable parents (line x
tester) and hybrid population at Nazilli Cotton Research Institute in between 2015 and 2016.
4 lines (Stonoville-468, FLASH, GLORIA, TMN199), 7 testers (GW2357, TMD139, TMN177,
TMN170, IPEK607, ZN1018, UA48, ADN712) determined according to our aim were
crossbred in 2015 and 28 hybrid combinations were obtained. This research was set up with
three replicates and necessary observations were taken in 2015 and 2016. In terms of
elongation, 1x8, 2x8, 4x5 and4x9 Fihybrids, in terms of short fiber index,3x7, 3x10, 1x10 and
1x7 F; hybrids, in terms of uniformity 2x7 and2x10 F; hybrids were determined as most
promising hybrid populations. The most promising line and tester; in terms of elongation
STV-468, TMD139, TMN170, in terms of short fiber index, GLORIA, iPEK607, UA48, interms
of uniformity GLORIA, IPEK607, UA48 were found important parents in terms of relevant
characteristic. It was found out that the fiber properties examined are directed by the non-
additive genes.

Key Words: Cotton, Line x tester, Heterosis, Fiber quality
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Giris

farkh
ekonomik hem de sosyal acidan 6nem arz eden

Pamuk, kullanim alanlariyla, hem
onemli bir kiltir bitkisidir. Oncelikle lifi igin
uretilen ve tohumdaki yagin yani sira protein, ¢igit
unu ve kispesi ile hem hayvan yemi hem de insan
gidasi olarak 6nem arz eden pamuk bitkisi, (lke
gereksinimini  karsilamanin yani sira Turkiye
ihracat gelirlerine %18 oraninda katki vermektedir
(Anonim, 2013). Dahasi, pamuk tarimi Tirkiye’nin
sosyo-ekonomik yapisina ¢ok oOnemli katki
vermektedir.

Uluslararasi Pamuk istisare Komitesi (ICAC)’nin
verilerine gére, Avustralya, Tirkiye, israil,
Brezilya, Meksika 2015-2016 Uretim sezonunda,
birim alandan elde edilen verimde ilk bes sirayi
alirken, Ulkemiz, birim alandan elde edilen lif
verimi  bakimindan dinyada ikinci sirada
bulunmaktadir.

Pamuk islahinda, yiksek verimin yani sira lif
de

onemlidir. Bu nedenle, kopma anindaki lif uzama

ozellikleri  Gstin  cgesitlerin  gelistirilmesi

orani ile lif yeknesakhk orani yiksek, kisa lif igerigi

ise  duslk cesitlerin  gelistirilmesi  tercih

edilmektedir. Melezleme 1slahi, bu 06zelliklere

sahip cesitlerin 1slahinda uygulanan

yontemlerdendir. Melezleme 1slahinda uygun

ebeveynlerin secimi ise en o6nemli konudur.
Ebeveyn segiminde bir¢ok yontem kullaniimakla
birlikte, bu
yontemlerden biri ¢oklu dizi (line x tester)
yontemidir (Yildirim ve ikiz, 1972; Falconer, 1981).

Coklu dizi analiz yontemi,

konuda kullanilacak en o©Onemli

uygun ebeveyn ve
melezlerin seciminin yani sira kalitimi zor olan
kantitatif ozellikleri kontrol eden gen etkilerini ve
kalitim derecelerini belirlemede 6nemli bir aractir
(Hallauer and Miranda, 1981, Goyal and Kumar,
1991, Basbag ve ark. 2007). Bu yontemle, F;
generasyonunda uygun kombinasyonlarin
belirlenmesi ve hem verimli hem de kaliteli cesit
gelistirme calismalari mimkiin olmaktadir.

Coklu Dizi (line x tester) analiz yontemi, erken
Umitvar melez

kusakta popllasyonlarin

belirlenmesini saglarken, daha az, fakat daha
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Umitvar melez popilasyonlarla verimli ve kaliteli
cesit gelistirme galismalarini mimkin kilmaktadir.
Arastiricilar bu konuda, farkh lokasyonlarda ¢ok
sayida c¢alisma ylritmuglerdir. El-Feki ve ark.,
(1995), Amerika ve Rusya kokenli 6 adet pamuk
hatt
calismasi sonucunda, incelenen tim O6zellikler

(2 baba 4 ana) ile yaptigl line x tester

yoninden ticari heterosis gozlendigini bildirirken,
Zhu (1995), Gossypium hirsutum L. tirl icindeki
pamuk genotipleri ile olusturulan melez
lif kalitesi

Ozellikleri yoninden olumlu heterosis saptandigi

popiilasyonlarinda; lif verimi ve
belirtilmistir. Basal ve ark. (2009), bes ana ve (g
babanin line x tester yontemiyle olusturulan 15 F,
melezinde lif uzunlugu, lif dayanikliligi, koza kitlu
agirligl hari¢ tim ozelliklerde, eklemeli olmayan
gen etkisi saptadiklarini bildirirken, Saravanan ve
ark. (2010), 4 ana ve 3 baba ebeveyn ile line x
tester analiz yontemi
lif
ve

uyarinca olusturduklari
lif lif
ozelliklerinin

populasyonda, uzunlugu, inceligi,

mukavemeti Uniformite
yonetiminde eklemeli olmayan genlerin etkin
oldugunu bildirmislerdir. Senthilkumar ve ark.
(2010), 7 pamuk gesidini ana ve 12 gesidini baba
olarak kullanarak olusturduklari popilasyonda:
katld verimi ve bazi lif kalite 0zelliklerinin
yonetiminde eklemeli olmayan genlerin etkili
oldugunu belirtmislerdir. Boyaci (2011), tirler
arasl melezleme ile olusturulan popitlasyonlarda;
incelenen ¢ogu Ozelligin yonetiminde, eklemeli
olmayan etkilerinin  6nemli oldugunu
bildirirken, lif icerigi lif
yeknesaklk orani ve diger 0Ozellikler yoniinden

gen

kisa icin negatif,
pozitif heterosis olustugunu saptamistir. Glivercin
(2016), Kahramanmaras kosullarinda; sekiz pamuk
¢esidinin yani sira, on bes F; melez kombinasyonu,
bitkisel materyal olarak kullaniimis ve lif verimi ile
kalite
etkileriyle yonetildigini belirlemistir.

ozelliklerinin ~ eklemeli olmayan gen

Bu arastirma, lif kalite 6zellikleri ve adaptasyon
kabiliyetleri farkli pamuk genotiplerden ¢oklu dizi
(line x tester) analiz yéntemine gore olusturulan
populasyonlarda; incelenen 6zellikler yéniinden,

genetik yapiyr incelemek; F; melez glicini

saptamak ve uygun anacglar ile melez
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kombinasyonlari belirlemek amaciyla

yuratdlmastir.

Materyal ve Metot

Arastirma yeri ve ézellikleri

Bu calisma; 2015-2016 yillarinda, Nazilli Pamuk
Arastirma Enstitlist Deneme alaninda
ylritilmistir. Deneme alaninin azot icerigi orta
dizeyde, fosfor ve potasyum seviyesi c¢ok iyi,
organik madde orani disuk, pH seviyesi orta

alkali, tuz igerigi disik ve cok kiregli oldugu

saptanmistir.  iklim ozellikleri yéniinden ise,
temmuz ve agustos aylarina ait ortalama
maksimum sicakliklarin 38.5 °C ve 38.2 °C,

minimum sicakliklarin 29.1 °C ve 30.5 °C, ortalama
sicakliklarin 29.1 °C ve 30.5 °C, ortalama nisbi
nemin ise %41.8 ve % 51.6 oldugu saptanmistir
(Anonim, 2017). Pamuk tarimi diinyanin 37 kuzey
ve 32 gliney enlemleri arasinda yapilmaktadir. Bu
enlemler arasinda yer alan bdlgemizde nisan ve
mayis aylari yagisl ge¢mekte ve bu nedenle
hatta
yenilenebilmektedir. Bazi yillarda ise sonbahar ilk
yagislari
sorunlar ile karsilasilabilmektedir.

ekimler gecikmekte ve birka¢g kez

erken gelmekte, pamuk hasadinda

Bitkisel materyal ve kiiltiirel uygulamalar
Arastirmanin bitkisel materyalini, verim ve lif
ozellikleri Gstiin 4 ana ebeveynin (Stoneville 468,
GLORIA, TMN199, FLASH) yani sira, baba ebeveyn
olarak kullanilan 7 pamuk hat/cesidi (UA48,
ZN1018, ADN712, GW2357, IPEK607, TMD 139,
TMN170)
yontemine uygun melezlenmesiyle gelistirilen, 28
adet F
Melezlemede kullanilan ebeveynlere ait tohumlar

ile bu c¢esitlerin ¢oklu dizi analiz

melez kombinasyonu olusturmustur.
2012 ve 2013 yillarinda yapilan kendileme ile elde
edilmistir.
2015 yilinda yapilan melezlemeleri takiben,
F1
(anaclar),

elde edilen melez kombinasyonlari ile

2016 vyilinda,
bloklari deneme desenine gore g tekerrirli

ebeveynler tesaduf

yetistirilmistir.  Genotipler, (ebeveynler ve

melezler) tekerriirlerdeki her parsele 12 m

uzunlugunda birer sira, sira arasi 70 cm ve sira
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Gzeri 20 cm olacak sekilde 11 Mayis 2016
tarihinde ekilmistir.

Yetistirme siresi boyunca, bir defa el ile Ug
defa da traktor ile makine capasi yapilmistir.
Ekimle birlikte 6 kg da™ saf azot (N) ile 6 kg da™
saf fosforun (P,0s) 20-20-0 kompoze formunda
verildigi parsellere, birinci sudan 6nce (29 Haziran
2016) 9 kg da’ saf azot (N) ire formunda
uygulanmistir. Sezon boyunca 4 defa sulama
yapilan ¢alismada, ayrica, Thrips (Thrips tabaci) ve
Empoaska (Empoasca spp.)ya karsi 35 g da’
dozunda Acetamiprid, Kirmizi 6riimcege karsi 50 g
da™ Abamectin ve Yaprak bitine karsi ise 100 cc
da™ Dimethoate kullanilmistir. Birinci el hasat, 28
Eylil 2016 ve ikinci el hasat ise, 20 Ekim 2016
olmak lzere iki defada tamamlanmistir.

Verilerin degerlendirilmesi

Galismada, her 6zellik igin parsel ortalamasina
gore saptanan veriler, coklu dizi (line x tester)
yontemine gore (Kempthorne, 1957), TARPOPGEN
istatistik paket programi (Ozcan ve Acikgdz,1999)
yardimiyla yapilmistir.

Calismada, incelenen o6zelliklerin genel ve 6zel
uyusma yetenekleri varyanslarinin saptanmasi
yaninda, seleksiyon zamaninin belirlenmesi igin
olduk¢ca onemli olan, Genel Uyusma Yetenegi
(GUY) varyansinin Ozel Uyusma Yetenegi (OUY)
varyansina orani da belirlenmistir. Matzinger
(1963)’e gore; genel uyusma yetenegi eklemeli ve
eklemeli x eklemeli epistatik gen etkisini, 6zel
uyusma yetenegi ise dominant ve tim epistatik
gen etkilerini

icermektedir. Bu durum, genel

uyusma yetenegi varyansinin, 06zel uyusma
yetenegi varyansina orani eklemeli ve dominant
gen etkilerini tahminlemeye yardimci olmaktadir.
Matzinger (1963)’e gore ozelliklerin yonetiminde

etkin olan gen etkileri asagidaki gibidir;

(c® Guy) / o°6uy))> 1= Eklemeli gen etkileri (1)
Eklemeli,
(2)
(3)

(6® (quv) /o® (Buy) )<-1=Eklemeli x Dominant gen

(6*(uy) / &° (6uy) )>-1= Eklemeli X
Epistatik gen etkileri
(c® (cuy) /5* (buy) )< 1=Dominant gen etkileri

etkileri, Dominant x Dominant Epistatik gen

(4)

etkileri
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Genel uyusma yetenegi varyansinin, Ozel

uyusma yetenegi varyansina orani; (GZ(Guy)

/GZ(OUy)) +1’den biylk oldugu durumlarda, anilan
ozelliklerin eklemeli genler tarafindan
Bu

yapilacak seleksiyonlarda tek bitki secimine F,

yonetildikleri soylenebilir. ozellikler igin
generasyonunda baslanmalidir.

Genel uyusma yetenegi varyansinin, Ozel
uyusma yetenegi varyansina orani; (02 Guy) /02
©uy)) l'den kiigik bulunan o&zelliklerin, eklemeli
olmayan gen etkileri tarafindan yonetildikleri
soylenebilir (Matzinger, 1963). Bu nedenle, anilan
ozellikler icin tek bitki seleksiyonlarinin, F;— Fs

generasyonlarinda yapilmasi daha uygun olacaktir.

Melez azmanhgi (Heterosis) (%)

Melez azmanligl, incelenen 6zellikler yonlinden
asagida verilen esitlige gbre hesaplanmistir
(Chiang ve Smith, 1967). Heterosisteki farkin ('F1
"AO) t
kullantimistir.

kontrol testi

- onemliligini icin

F1-AO
e x 100
AO

Ht (5)

Ht: Heterosis
F.: F, ortalamasi
AO: Anaglar ortalamasi

Ustiin melez azmanli§i (Heterobeltiosis ) (%)
Ustiin melez azmanligi, incelenen o&zellikler
yoninden formul

asagidaki uyarinca

hesaplanmistir (Fonseca ve Patterson, 1968).

F, - UA
------------------ x 100
UA

Hb (6)

Hb: Heterobeltiosis

F.: F, ortalamasi

UA: Ustiin anag ortalamasi
Heterobeltiosis degerlerindeki farkin

karsilastirilmasinda ise, on varyans analizindeki

melezlere iliskin, %1 ve %5 6nem seviyelerinin
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belirlendigi LSD degerleri kullaniimistir.

Bu
melezlerin (F;) incelenen o6zelliklerine ait veriler,
JMP 7.0.1 istatistik paket programinda, tesadif

galismada kullanilan ebeveynlerin  ve

bloklari deneme desenine gbre varyans analizine
tabi tutulmus ve ortalamalar LSD testine goére
gruplandiriimstir.

Arastirma Bulgulari ve Tartisma

Kopma anindaki lif Uzama orani

Genotiplere ait kopma anindaki lif uzama orani
%7.1 (5x5) ile %5.1 (4x7) arasinda degisirken
(Cizelge 3), oldugu
(Cizelge 1) saptanmistir. Anilan Ozellik yéniinden

bu varyasyonun onemli

anaglara karsi, melezlerin Ustliin  olmamakla
birlikte, hem ebeveynler arasi hem de, melezler
arasi faklihgin énemli oldugu ve genotipler arasi
farkhliga en vyuksek katkiyr babalarin verdigi
Cizelge 4’ten izlenmektedir.

Cizelge 1’den, kopma anindaki lif uzama orani
%1 duzeyde

onemli, ana baba interaksiyonunun ise, 6nemsiz

yoniinden, babalarin ve analarin

oldugu tespit edilmistir. Calismada, ebeveynlere
ait genel uyum vyetenegi varyansinin (0.023),
melezlere ait 6zel uyum yetenegi varyansina orani
sifir (0) olarak tespit edilirken, kopma anindaki lif
uzama orani olusumunda etkili olan genel uyum
yetenegi varyansi icerisinde yer alan analarin
etkisi % 9.47, babalarin etkisi % 81.29 olarak
tespit edilmistir. Ozel uyum yetenegi varyansi
X  babalar

9,24 olarak

analar
%

alan
etkisi

icerisinde  vyer

interaksiyonunun ise
saptanmistir.

Ebeveynlere ait GUY varyansinin, melezlere ait
OUY varyansina orani (8% GUY/ 8° OUY), -1 ile 0
arasinda oldugunda, anilan 6zelligin yonetiminde
eklemeli x dominant gen etkileri ile, dominant x
dominant ve epistatik gen etkilerinin 6nemli
oldugunu isaret etmektedir. Calismada eklemeli
olmayan gen etkilerinin 6nemli oldugu saptanmis
ve benzer bulgular, Karademir ve ark., (2009),
Gulvercin, (2016) ve Karademir ve Gencer, (2010)

tarafindan da belirlenmistir.
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Cizelge 1. Kopma anindaki lif uzama orani (%) degerlerine iliskin ¢oklu dizi varyans analiz sonuglari
Table 1. The result of analysis of variance related to elongation (%) values

Varyasyon kaynaklari Serbestlik derecesi  Kareler toplami Kareler ortalamasi F degeri
Variation Resources Degree of freedom  Sum of squares Mean of squares F values
Tekerrirler (Replication) 2 2.071 1.036 6.180**
Genotipler (Genotypes) 38 54.316 1.429 8.530%**
Ebeveynler (Parents) 10 21.835 2.184 13.030%**
Anaclara Karsi Melezler 1 0.130 0.130 0.775ns
Parent Vs Hybrids

Melezler (Hybrids) 27 32.351 1.198 7.150**
Analar (Lines) (L) 3 3.064 1.021 6.095**
Babalar (Tester) (T) 26.298 4.383 26.156**
Ana x Baba (LinexTester) 18 2.990 0.166 0.991ns
Hata 76 12.735 0.168

Error

Toplam (Total) 116 69.123

6% G.UY 0.023 Analarin etkisi (%) 9.470 (Lines)
o2 O.UY 0.000 Babalarin etkisi(%) 81.289 (Tester)
6°G.UY/c? O.U.Y 0.000 AnalarxBabalar( %) 9.241 (LXT)

ns: no significant, **: p<0.01

Cizelge 2. Kopma anindaki lif uzama orani (%) bakimindan anaglarin genel ortalama degerleri, olusan gruplar ve saptanan

genel uyum yetenegi degerleri (GUY)

Table 2. Values of general combining ability (GCA) formed groups, general average values of the parents in terms of

elongation
Genotip Ebeveynler Kopma anindaki lif uzama GUY Etkileri
No Parents orani (%) GCA Effects
Genotypes Elongation ratio
number Analar (Lines)
1 TMN199 55 e -0.262**
2 FLASH 6.2 d 0.105**
3 GLORIA 5.6 e -0.086ns
4 STV-468 6.4 c-d 0.243**
Babalar (Tester)
5 ADN712 6.9 b-c 0.354%**
6 GW2357 5.4 e -0.496**
7 iPEK607 55 e -0.696**
8 TMD139 7.7 a 0.895**
9 TMN170 7.1 b 0.529**
10 UA48 50 e -0.496**
11 ZN1018 6.6 b-d -0.088ns
Ortalama (Means) 6.1
CV (%) 5.4
LSD (O-OS)GenotipIer (Genotypes) 0.54

ns: no significant, **: p<0.01

Cizelge 2'den, anacglarin kopma anindaki lif
uzama orani, % 5.0 (UA48) ile % 7.7 (TMD139)
arasinda degistigi ve ana ebeveynlerde genel
STV-468 (0.243**)
pozitif yonde 6nemli bulunmustur. Analardan,
TMN199 (-0.262**) ve GLORIA (-0.086) negatif
En uygun baba

uyum yetenegi cesidinde

yonde onemli bulunmustur.
ebeveyn ve genel uyum vyetenegi en yliksek
TMD139 (0.895) genotipinde ve pozitif yonden

dnemli, GW2357 (-0.496**), UA48 (0.496**) ve
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IPEK607 (-0.696**) cesitlerinde (baba) ise negatif
yonden onemli bulunmustur.

Cizelge 3'den, melezlerin kopma anindaki lif
uzama orani degerleri, en yiiksek % 7.1 (4x5) ve en
disik ise % 5.1 (3x7) olarak saptanmistir. Anaglarin
ortalamasi ile esit degerdedir. Ayni cizelgeden,
melezlerin hi¢ birinde ©6nemli oranda melez
azmanhgi tespit edilmemistir. Ayni 6zellik yoniinden
heterobeltiosis degerlerini inceledigimiz zaman, 1x5,

1x8, 1x11, 2x5, 2x8, 3x8 ve 4x8 melezlerinde kopma
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anindaki lif uzama orani yoninden heterobeltiosis
degerlerinin  negatif yonde o6nemli oldugu

gorilmektedir. Bu melez kombinasyonlar, bu 6zellik
yoniinden uygun bulunmamustir.

Cizelge 3. Kopma anindaki lif uzama orani yoninden melezlerin ortalama degerleri, olusan gruplar heterosis (%) (Ht),

heterobeltiosis (%) (Hb) ve dzel uyum yetenegi (OUY)

Table 3. Average values of hybrids in terms of elongation, formed groups, heterosis (%) (Ht), heterobeltiosis (%) (Hb) and

special combining ability (SCA)

Genotip no Melezler Kopma anindaki lif uzama Ht(%) Hb (%) OUY Etk.
Genotpes Hybrids orani (%) Ht Hb SCA
number Elongation ratio
1 1x5 6.1 cf -1.87 -11.96** -0.096
2 1x6 5.4 f -6.86 -1.81 0.054
3 1x7 5.3 hj -448 -4.19 0.154
4 1x8 7.0 a-b 5.53 -9.48%* 0.229
5 1x9 6.4 a-d 2.11 -9.35 0.062
6 1x10 5.2 1 -1.58 -6.02 0.180
7 1x11 5.5 e -8.49 -16.08** -0.221
8 2x5 6.1 c-e -6.80 -11.48* -0.430**
9 2x6 5.8 d-j 0.57 -6.38 0.120
10 2x7 5.6 e -4.23 -9.57 0.120
11 2x8 7.1 a-b -2.38 -11.64** -0.038
12 2x9 6.6 a-c -1.49 -7.48 -0.171
13 2x10 5.9 c-I 4.42 -5.85 0.154
14 2x11 6.4 b-d -0.78 -3.52 0.245
15 3x5 6.5 a-d 3.45 -6.70 0.094
16 3x6 5.4 g-j -1.82 -3.57 -0.156
17 3x7 51 ] -746 -7.74 -0.189
18 3x8 7.0 a-b 6.00 -8.62%* 0.119
19 3x9 6.5 a-d 2.62 -8.41 -0.048
20 3x10 5.5 e 4.08 -1.19 -0.023
21 3x11 6.1 c-e 0.82 -7.04 0.202
22 4x5 7.1 a 6.70 2.87 0.432%**
23 4x6 5.8 d-j -1.12 -9.28 -0.018
24 4x7 5.6 e -6.93 -13.40 -0.085
25 4x8 6.9 a-b -1.88 -9.91* -0.310
26 4x9 7.0 a-b 3.92 -0.93 0.157
27 4x10 5.9 c-h 3.19 -8.25 0.049
28 4x11 6.0 c-g -7.38 -8.54 -0.226
Ortalama (Means) 6.1
CV (%) 7.0
LSD Melezler (hybrids) 0.6

Cizelge 3'den, 6zel uyum yetenekleri yoniinden
en iyi uyum degerinin, 4x5 (0.432**) melezinde ve
pozitif yonde o©nemli oldugu; 2x5 (-0.430*%*)
melezinde ise negatif yonde oOnemli oldugu
izlenebilmektedir.

Kisa lif igerigi (%)

Cizelge 4’den, kisa lif icerigi (KLi) yoniinden,
babalarin ve analarin (% 0.01) onemli oldugu
belirlenirken, ana baba interaksiyonu Onemsiz
bulunmustur. Calismada ebeveynlere ait genel
uyum yetenegi varyansinin 0.108; melezlere ait 6zel
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uyum vyetenegi varyansinin 0.143 oldugu; genel
uyum yetenegi varyansinin 6zel uyum yetenegi
varyansina oraninin ise 0.755 oldugu
izlenebilmektedir. Kisa lif icerigi olusumunda etkili
olan genel uyum yetenegi varyansi icerisinde yer
alan analar etkisi % 9.57 ve babalarin etkisi % 81.46
olarak saptanmistir. Ayrica, 6zel uyum yetenegi
varyansi icerisinde yer alan ana x baba
interaksiyonunun etkisi ise % 8.96 olarak tespit
edilmistir. Ayni cizelgeden, ana ve babalar 6nemli,
anaxbaba interaksiyonunu ise Onemsiz

bulunmustur.
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Cizelge 4. Kisa lif igerigi (%) degerlerine iliskin ¢oklu dizi varyans analiz sonuglari
Table 4. The result of analysis of variance related to short fiber index values

Varyasyon kaynaklari Serbestlik derecesi  Kareler toplami Kareler ortalamasi F degeri
Variation resources Degree of freedom  Sum of squares Mean of squares F values
Tekerrirler (Replications) 2 1.702 0.851 3.452
Genotipler (Genotypes) 38 64.189 1.689 6.851%*
Ebeveynler (Parents) 10 24.156 2.416 9.797**
Anaclar Karsi Melezler 1 0.583 0.583 2.363ns
Parent Vs Hybrids

Melezler 27 39.451 1.461 5.926**
Hybrids

Analar 3 3.777 1.259 5.106**
Lines

Babalar 6 32.138 5.356 21.725**
Tester

Ana x baba 18 3.536 0.196 0.797ns
Line x Tester

Hata 76 18.738 0.247

Error

Toplam 116 84.629

Total

o2 G.UY 0.108 Analarin etkisi (%) : 9,573 (Lines)
c20.UY 0.143 Babalarin etkisi(%): 81,464 (Tester)
62G.UY/c2 0O.U.Y 0.755 Analar*Babalar(%): 8,963 (LxT)

ns: no significant, **: p<0.01

Ebeveynlere ait GUY varyansinin, melezlere ait
OUY varyansina oraninin (8% GUY/ 8% GUY 0.75) 1
ile 0 arasinda bir deger olmasi, bu 0zelligin

kalitiminda  dominant gen etkilerinin 6nemli

oldugunu  gostermektedir. Bu oOzelligin,

kalitiminda eklemeli olmayan gen etkilerinin
onemli oldugu, Unay, (1993), Lukonge ve ark.,
(2007), Basal ve ark., (2009), Senthilkumar ve ark.,
(2010), Saravanan ve ark., (2010) ve Gilvercin,

2016) tarafindan da bildiriimektedir.

Cizelge 5. Kisa lif icerigi (%KLi) bakimindan anaglarin ortalama degerleri, olusan gruplar ve saptanan genel uyum yetenegi
Table 5. Values of general combining ability (GCA) formed groups, average values of the parents in terms of short fiber index

Genotip no Ebeveynler Kisa lif icerigi (%) GUY Etkileri
Genotypes number Parents Short fiber content GCA
Analar (Lines)
1 TMN199 5.2 cd 0.327**
2 FLASH 5.9 a-b -0.101ns
3 GLORIA 45e -0.249%**
4 STV 468 5.6 b-c 0.023ns
Babalar (Tester)
5 AND712 5.6 b-c 0.383**
6 GW2357 6.3 a 0.683**
7 IPEK607 35 f -1.058**
8 TMD139 5.0d 0.150**
9 TMN170 5.2 c-d 0.075
10 UA48 36 f -0.783**
11 ZN1018 5.1d 0.550ns
Ortalamalar (Means) 5.1
CV (%) 6.02
LSD(O-S)GenotipIer (genotypes) 0.52

ns: no significant, **: p<0.01

Cizelge 5’den, anaglarin kisa lif icerigi, %3.5 ile
%6.3 arasinda degismektedir. Ana ebeveynlerden
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en yuksek kisa lif iceriginin FLASH cesidinden, en
duslik kisa lif iceriginin ise GLORIA ¢esidinden elde
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edildigi gorilebilmektedir. Baba ebeveynlerden
en yuksek kisa lif icerigi, GW2357 hattinda, en
distik kisa lif icerigi ise IPEK607 c¢esidinde
saptanmigtir.  Ayni

gizelgeden, kisa lif igerigi

yoniinden anaglara iliskin genel uyum yetenegi

etkileri, GLORIA c¢esidinde negatif yonde 6nemli;
GW2357 hattinda ise pozitif yonde o6nemli
bulunmustur. Kisa lif igerigi yodninden gesit
islahinda GLORIA ve IPEK607 cesitlerinin uygun
ebeveynler olabilecegi kanaatine varilmistir.

Cizelge 6. Kisa lif icerigi yoniinden, melezlerin ortalama degerleri, olusan gruplar heterosis (%) (Ht), heterobeltiosis ( %) (Hb)

ve 6zel uyum yetenegi (OUY)

Table 6. Average values of hybrids in terms of short fiber index, formed groups, heterosis (%) (Ht), heterobeltiosis (%) (Hb)

and special combining ability (SCA)

Genotip no Melezler Kisa lif icerigi (%) Ht(%) Hb (%) OUY Etk.
Genotypes Hybrids Short fiber content Ht Hb SCA
number

1 1x5 5.7 a-b 5.81 2.37 0.131
2 1x6 6.0 a 3.15 -5.76 0.064
3 1x7 4.3 f-h -1.14 -17.72* 0.139
4 1x8 5.5 a-d 7.44 5.06 0.131
5 1x9 5.1af -2.53 -2.53 -0.194
6 1x10 4.2 f-h -4.87 -19.62** -0.236
7 1x11 5.7 a-b 11.25 9.49 -0.036
8 2x5 4.7 d-g -17.82%* -20.11%* -0.440%**
9 2x6 5.7 a-c -7.57 -10.47 0.193
10 2x7 3.6 h -23.94** -39.66** -0.165
11 2x8 5.1 b-g -7.88 -15.08 0.093
12 2x9 4.8 c-g -14.54* -19.55%** -0.099
13 2x10 4.3 f-h -9.72 -27.37** 0.293
14 2x11 5.5 ad -0.60 -7.82 0.126
15 3x5 5.4 a-e 6.58 -4.14 0.340
16 3x6 5.3 a-e -1.23 -15.71%* 0.007
17 3x7 3.7 h -6.67 -17.04 0.115
18 3x8 4.8 c-g 1.40 -3.97 0.007
19 3x9 4.5 e-h -7.85 -14.56 -0.251
20 3x10 3.8 h -6.56 -15.56 -0.093
21 3x11 5.1 a-g 6.25 0.00 -0.126
22 4x5 5.3 a-e -5.92 -5.92 -0.031
23 4x6 5.3 a-e -10.56 -15.71 -0.264
24 4x7 3.8 h -16.79 -32.54** -0.089
25 4x8 4.8 b-g -8.75 -13.61 -0.231
26 4x9 5.5 a-d 2.14 -1.18 0.544%**
27 4x10 4.2 g-h -9.35 -25.44%** 0.036
28 4x11 5.5 a-d 3.11 -1.78 0.036
Ortalama 4.9

(Means)

CV (%) 11.17

LSD (005) Melezler (Hybrids) 0.90

*: p<0.05 **:p<0.01

Cizelge 6’dan, en yiiksek kisa lif icerigi 1X6
melezinde, en dislk kisa lif icerigi ise 3X7 ve 2X7
melezlerinde saptanmistir. Melezlerde anaglarin
daha dustk kisa Iif
degerlerine ulasiimistir.

ortalamasindan icerigi
Ayni cizelgeden, melezlerin bazilarinda melez
birlikte,
heterosisin ¢cogu kombinasyonlarda negatif yonde

azmanhgl tespit edilmis olmakla

onemli oldugu saptanmistir.

Cizelge  6’dan, 2X7, 2X5 ve  2X9

kombinasyonlarinda olusan kisa lif

icerigi
heterosis degerinin negatif yonde 6nemli oldugu
gorilmektedir.

ozellik heterobeltiosis

Ayni yoninden

degerlerinin  de  negatif yonde  oldugu
1X7, 2X5, 2X7, 2X10 ve 4X7

melezleri dislik kisa lif icerigi acisindan uygun

gorilmektedir.

ebeveynler olarak secilebilir. Benzer bulgular El-
Feki ve ark., (1995), Zhu, (1995) ve Boyaci, (2011)
tarafindan da saptanmustir.
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Cizelge 8. Lif yeknesaklik orani degerlerine iliskin ¢coklu dizi varyans analiz sonuglari
Table 8. The result of analysis of variance related to uniformity index values

Varyasyon kaynaklari Serbestlik derecesi Kareler Kareler ortalamasi F degeri
Variation resources Degree of freedom toplami Mean of squares F values
Sum of
squares
Tekerriirler 2 1.147 0.573 1.056
Replications
Genotipler 38 60.845 1.601 2.949**
Genotypes
Ebeveynler 10 13.196 1.320 2.431ns
Parents
Anaclara karsi melezler 1 0.571 0.571 1.053ns
Parent Vs Hybrids
Melezler 27 47.078 1.744 3.212%*
Hybrids
Analar 3 2.437 0.812 1.496ns
Lines (L)
Babalar 6 23.063 3.844 7.080%**
Tester (T)
Ana x baba 18 21.578 1.199 2.208**
LineXTester
Hata
Error 76 41.260 0.543
Toplam (Total) 116 103.252
o2 GUY 0.012 Analarin etkisi % 5.176 (Lines)
o2 OUY 0.219 Babalarin etkisi % 48.990 (Tester)
62GUY/c2 BUY 0.05 AnalarxBabalar % 45.834 (LxT)

ns: no significant, **: P<0.01

Cizelge 9. Lif yeknesaklk orani bakimindan anaglarin genel ortalama degerleri, olusan gruplar ve saptanan genel uyum
yetenegi (guy)

Table 9. Values of general combining ability (GCA) formed groups, general average values of the parents in terms of
uniformity index

Genotip no Anaglar Lif yeknesaklik orani (%) GUY Etkileri

Genotypes number Parents Fiber uniformity index GCA Effects
Analar (Lines)

1 TMN199 85.6 b-c -0.258**

2 FLASH 85.2 ¢ 0.180**

3 GLORIA 85.8 b-c -0.044ns

4 STV468 85.4 ¢ 0.123ns
Babalar (Tester)

5 AND712 85.2 ¢ -0.267**

6 GW2357 85.0 ¢ -0.667**

7 IPEK607 86.6 a-b 0.692**

8 TMD139 85.9 b-c -0.192ns

9 TMN170 85.6 b-c 0.042ns

10 UA48 87.2 a 0.833**

11 ZN1018 85.4 ¢ -0.442**

Ortalama (Means) 85.72

CV (%) 0.7

LSD (0'05)(Genotipler)

(Genotypes) 1.05

ns: no significant, **: P<0.01

Cizelge 6’dan, 6zel uyum yeteneklerinin; 4X9 Lif yeknesaklik orani
melezinde pozitif yonde 6nemli oldugu ve 2X5 Cizelge 7’'den, lif yeknesaklik orani yoninden,
melezinde ise negatif yonde o6nemli oldugu analarin onemsiz, baba ve anaxbaba
goriulmektedir. interaksiyonunun %1 dizeyde 6nemli oldugu tespit
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edilmistir. Calismada, ebeveynlere ait genel uyum
yetenegi varyansi 0.012 ve melezlere ait 6zel uyum
yetenegi varyansi 0.219 olarak; genel uyum
yetenegi varyansinin, ©6zel uyum vyetenegi
varyansina orani ise 0.05 olarak saptanmistir. Ayni
cizelgeden, lif yeknesaklik orani olusumunda etkili
olan genel uyum yetenegi varyansi icerisinde yer
alan analarin etkisinin % 5.18, babalarin etkisinin %
48.99 ve ana x baba interaksiyonunun etkisi ise %
45.83 olarak saptandigi izlenebilmektedir.

Lif yeknesakl orani yoniinden ebeveynlere ait
GUY varyansinin melezlere ait OUY varyansina
oraninin (82 GUY/ 8° OUY) 0.05 olmasi, bu 6zelligin
kalitiminda eklemeli olmayan gen etkilerinin
onemli oldugunu bildirmektedir. Bu 0zellik
yoninden eklemeli olmayan gen etkilerinin 6nemli
olduguna dair benzer bulgular, Unay, (1993), Basal

ve ark., (2009), Saravanan ve ark. (2010),
Senthilkumar ve ark., (2010), Boyaci, ( 2011) ve
Glvercin, (2016) tarafindan da saptanmistir.
Cizelge 9’dan, anaglarin lif yeknesaklik orani
degerleri, % 87.2 ile % 85.0 arasinda degiskenlik
gostermistir. En yiksek lif yeknesaklik orani degeri
UA48 hattinda goriilirken, bu hatti IPEK607
cesidinin izledigi, en dusik lif yeknesaklik orani
degerlerinin, FLASH, ADN712 ve GW2357
genotiplerinde  saptandigi  ayni  ¢izelgeden
izlenebilmektedir. Lif yeknesaklik orani yoniinden
anaclara iliskin genel uyum vyetenegi etkilerinin
FLASH, IPEK607 ve UA48 genotiplerinde pozitif
yonde; TMN199, ADN712, GW2357, TMD139 ve
ZN1018 genotiplerinde ise negatif yonde onemli

oldugu belirlenmistir.

Cizelge 10. Lif yeknesaklik orani degerleri yoninden melezlerin ortalama degerleri, olusan gruplar heterosis (%) (Ht),
heterobeltiosis ( %) (Hb) ve 6zel uyum yetenegi (OUY)
Table 10. Average values of hybrids in terms of uniformity index, formed groups, heterosis (%) (Ht), heterobeltiosis (%) (Hb)

and special combining ability (SCA)

Genotip no Melezler Lif yeknesaklk orani (%) Ht(%) Hb (%) OUY etkileri
Genotypes number Hybrids Fiber uniformity index Ht Hb SCA effects
1 1x5 85,0 h-i -0.43 -0,66 -0,333

2 1x6 85,1 g-I 0.02 -0,55 0,167

3 1x7 86,3 a-g 0.29 -0,31 0,042

4 1x8 84,9 h-i -0.95 -1,13 -0,508

5 1x9 86,3 a-g 0.80 0,78 0,625**
6 1x10 86,6 a-e 0.25 -0,69 0,167

7 1x11 85,0 h-i -0.55 -0,66 -0,158

8 2x5 87,0 a-c 2.09** 2,07** 1,195

9 2x6 84,3 | -0.88 -1,02 -1,038
10 2x7 87,2 a 1.55%* 0,73 0,504
11 2x8 85,6 e-I 0.04 -0,35 -0,280
12 2x9 85,3 f-I -0.16 -0,39 -0,813**
13 2x10 87,1 a-b 0.73 -0,08 0,262
14 2x11 85,8 c-h 1.19* 1,21 0,170
15 3x5 84,9 h-i -0.72 -1,09 -0,681**
16 3x6 85,9 b-h 0.60 0,12 0,752%**
17 3x7 85,7 d-h -0.58 -1,04 -0,806**
18 3x8 85,6 c-h 0.00 -0,04 0,211
19 3x9 86,3 a-g 0.66 0,54 0,411
20 3x10 86,4 a-f -0.12 -0,92 -0,248
21 3x11 85,7 c-h 0.18 -0,08 0,361
22 4x5 85,5 e-l 0.29 0,16 -0,181
23 4x6 85,4 e-l 0.29 0,04 0,119
24 4x7 86,9 a-d 1.08 0,38 0,261
25 4x8 86,4 a-f 0.86 0,58 0,577
26 4x9 85,8 c-h 0.35 0,23 -0,223
27 4x10 86,6 a-e 0.39 -0,65 -0,181
28 4x11 85,2 f-I -0.25 -0,27 -0,373
Ortalamalar 85.85

(Means)

CV (%) 10,48

LSD (0-05)Me|ezler (Hybrids) 14.40
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Cizelge 10’dan, melezlerin lif yeknesaklik orani
degerleri arasinda istatiksel anlamda 6nemi bir
farkhliklar saptanmistir. En yiksek lif yeknesakhk
orani 2X7 melezinde, en disuk lif yeknesaklik
orani ise 2X6 melezlerinde belirlenmistir. Ayni
cizelgeden, heterosisin ¢ kombinasyonda (2X5,
2X11 2X7), bir
kombinasyonda (2X5) pozitif yonde ve onemli

ve heterobeltiosisin ise
oldugu saptanmistir. 1X9 ve 3x6 melezlerinde ise

0zel uyum vyetenegi degerinin pozitif yonde

onemli oldugu bulunmustur.

Sonuglar

Yapilan Line x tester analiz sonucunda; kopma
anindaki lif uzama orani ydéninden anaglara iligkin
genel uyum yetenegi etkilerinin, FLASH, STV468,
ADN712,
yonden 6nemli oldugu, kisa lif icerigi yoniinden
GLORIA ve IPEK607 cesitlerinde negatif ydnde
onemli oldugu gorialmustir. Lif yeknesakhk orani
FLASH UA48
genotiplerinde pozitif yénde onemli oldugu

TMN170 ve genotiplerinde pozitif

yoniinden  anaglardan ve
bulunmustur. Kopma anindaki lif uzama orani
yoniinden en Umitvar olan melez popiilasyonlarin
1X8, 2X8, 4X5 ve 4X9, kisa lif icerigi yoninden
Umitvar olan melez popilasyonlar; 3X7, 3X10,
1X10 ve 1X7 ve lif yeknesaklik orani yoniinden
Umitvar olan melez popilasyonlarin ise 2X7 ve
2X10’dir.  Yukarida lif kalite

ozelliklerinin  eklemeli genler ile

bahsedilen

olmayan
yonetildigi saptanmistir. Hedef olarak belirlenen
lif kalite 6zellikleri dikkate alinarak yukarida anilan
anaclar melezleme c¢alismalarinda ebeveyn olarak
kullanilmalidir.

Ekler

Bu makale “Bazi Pamuk (Gosspium hirsutum L.)
Coklu Dizi
Melezlerinde Tarimsal ve Teknolojik Ozelliklerin

Genotiplerinin (Line x Tester)
Kalitimi” isimli doktora tezinden hazirlanmistir. Bu
calisma, Tarimsal Arastirmalar ve Politikalar Genel
Madirliga ve Nazilli Pamuk Arastirma Enstitlisi
Bu

kurumlara desteklerinden dolayi tesekkiir ederiz.

Madurlighi  tarafindan  desteklenmistir.
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