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Develi Yoresinde Koyunlarda Babesia
ovis’'in Molekiiler Prevalansi ve Genetik
Karakterizasyonu

Oz

Bu ¢alismada, Kayseri ilinin Develi ilgesinde koyunlarda Babesia ovis'in
molekiiler prevalansinin arastirilmasi, genetik karakterizasyonlarinin
saglanmasi ve filogenetik yapilanmalarinin ortaya konulmasi amaglanmistir.
Bu amagla 2025 yili Mart-Kasim aylar1 arasinda Develi yoresinde farkl yas ve
cinsiyetteki toplam 125 Akkaraman irki koyundan EDTA’ll tiiplere kan
ornekleri alinmistir. Kan orneklerinden genomik DNA izolasyonu
gerceklestirildikten sonra elde edilen izolatlar, B. ovisin 18S rRNA gen
bolgesini amplifiye eden spesifik primerlerle PCR analizlerine tabi tutulmustur.
PCR analizleri sonucu iki (%1.6) 6rnek B. ovis DNA’s1 yoniinden pozitif
belirlenmistir. Pozitif belirlenen amplikonlarin, sekans analizleri yapilarak
hedef gen bolgesine ait niikleotid dizilimler elde edilmistir. Elde edilen
izolatlarin 18S rRNA gen bolgelerinin kendi aralarinda niikleotit farklilig
saptanmamistir. Bu nedenle elde edilen izolatlardan yalnizca birinin GenBank
veri tabanina kaydi (PX606435) saglanmistir. Sekans kaydi gerceklestirilen
izolat GenBank veri tabaninda mevcut B. ovis izolatlar1 ile ¢oklu hizalamasi
yapilarak filogenetik analizleri gerceklestirilmistir. Yapilan ¢oklu hizalama ve
filogenetik analizler sonucunda B. ovis Shp-Bov izolatimizin Tiirkiye
(OR984761, MN493112, KU342695, KY867435), Iran (KY581552), Irak
(MN309740) ve Ispanya (AY533146)’dan bildirilen B. ovis izolatlart ile birlikte
kiimelendigi tespit edilmistir. Sonug olarak, bu ¢alisma ile Develi yoresinde
koyunlarda B. ovis'in molekiiler karakterizasyonu yapilmis, Tiirkiye ve
diinyadaki diger B. ovis izolatlart ile filogenetik iliskileri ortaya konulmustur.

Anahtar kelimeler: 18S rRNA, Babesia ovis, koyun, PCR

Molecular Prevalence and Genetic
Characterization of Babesia ovis in Sheep from the
Develi District
Abstract

This study aimed to investigate the molecular prevalence of Babesia
ovis in sheep from the Develi district of Kayseri province. It was also
aimed to determine the genetic characterization and phylogenetic
relationships of B. ovis isolates. For this purpose, blood samples were
collected into EDTA tubes from a total of 125 Akkaraman sheep of
different ages and sexes in the Develi district between March and
November 2025. Genomic DNA was isolated from the collected blood
samples, and the isolates were subjected to PCR analyses using specific
primers amplifying the 18S rRNA gene region of B. ovis. PCR analyses
revealed that two samples (1.6%) were positive for B. ovis DNA.
Sequence analyses of the positive amplicons were performed to obtain
the nucleotide sequences of the target gene region. No nucleotide
variation was observed among the 18S rRNA gene sequences of the
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obtained isolates. Therefore, only one of the isolates was submitted to the GenBank database (PX606435).
The sequenced isolate was aligned with existing B. ovis isolates in the GenBank database, and phylogenetic
analyses were performed. Multiple alignment and phylogenetic analysis indicated that the B. ovis Shp-Bov
isolate clustered together with previously reported B. ovis isolates from Tiirkiye (OR984761, MN493112,
KU342695, KY867435), Iran (KY581552), Iraq (MN309740), and Spain (AY533146). In conclusion, this
study provides the molecular characterization of B. ovis in sheep from the Develi district and elucidates its
phylogenetic relationships with other B. ovis isolates from Tiirkiye and around the world.

Keywords: 18S rRNA, Babesia ovis, PCR, sheep
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Giris

Babesia tiirlerinin neden oldugu babesiosis; tropik, subtropik ve iliman boélgelerde kiiciik
ruminantlarda yaygin olarak goriilen kene kaynakl bir enfeksiyondur (Kuttler, 1988; Schnittger ve
ark., 2012). Kii¢lik ruminantlarda babesiosise, Babesia ovis, B. motasi, B. crassa, B. foliata, B. taylori,
Babesia sp. Xinjiang, Babesia sp. BQ1 (Lintan) ve B. aktasi tlirleri neden olmaktadir (Uilenberg ve ark.,
1980; Levine, 1985; Friedhoff, 1997; Oziibek ve ark., 2023). Bu tiirler arasinda, 6zellikle B. ovis, kiigiik
ruminantlarda en yaygin bildirilen ve olduk¢a patojenik tiirlerden biridir (Altay ve ark., 2007; Seving
ve Xuan, 2015). Etken Ixodidae ailesine bagh keneler tarafindan biyolojik olarak nakledilmekte ve
duyarli hayvanlarda akut, subakut veya kronik enfeksiyonlara neden olabilmektedir (Kuttler, 1988;
Inci ve ark., 2016). Heteroksen bir yasam déngiisiine sahip B. ovis, dzellikle iki konakli Rhipicephalus
keneleri ile nakledilmektedir. Bu tiirlerden R. bursa etkeni transovarial olarak nakledebilen tek tiir
olarak belirlenmis ve parazitin esas vektorii olarak kabul edilmektedir. Bunun yaninda R. turanicus, R.
sanguineus, R. evertsi, Hyalomma excavatum (Friedhoff, 1997) ve H. marginatum (Razmi ve ark.,
2002)unda parazite vektorliik yaptig1 bildirilmistir (Yeruham ve ark. 1998; Rahbari ve ark., 2007;
Esmaeilnejad ve ark., 2014).

Babesiosis’in tanisinda klinik bulgular, kan yaymalarinin mikroskobik muayenesi ve serolojik
testler kullanilmaktadir (Tavassoli ve ark. 2013; Weiland ve Reiter, 2018; Alvarez ve ark., 2019).
Ancak bu yontemlerin duyarllik ve 6zgilliik agisindan sinirli oldugu bildirilmektedir (Zintl ve ark.,
2003; Schnittger ve ark., 2012). Kan yaymalarinin mikroskobik muayenesi, diisiik parazit yogunluguna
sahip hayvanlarda enfeksiyonlarin tespit edilmesinde yetersiz kalabilmektedir (Schnittger ve ark.,
2012). Serolojik testler ise ¢apraz reaksiyonlar veya zayif spesifik bagisiklik yanitlar1 nedeniyle
genellikle yanlis pozitif veya yanlis negatif sonuglar verebilmektedir (Bock ve ark., 2004). Bu nedenle,
son yillarda Babesia tiirlerinin tespiti ve tiir diizeyinde ayirimi i¢in molekiiler yontemler, 6zellikle de
PCR temelli analizler, yiiksek duyarlilik ve o6zgiilliikleri nedeniyle yaygin olarak kullanilmaktadir
(Aktas ve ark., 2005; Naderi ve ark., 2017; Taqddus ve ark., 2025). PCR temelli analizlerin kullanilmasi
hem klinik olgularda etkenin dogrulanmasinda hem de asemptomatik tasiyicilarin saptanarak
hastaligin epidemiyolojisinin ortaya konulmasinda énemli avantajlar saglamaktadir (Altay ve ark.,
2008; Esmaeilnejad ve ark., 2014; Seving ve Xuan, 2015).

Bu ¢alismada, Kayseri'nin Develi yoresinde koyunlarda B. ovis’in molekiiler olarak arastirilmasi,
epidemiyolojik 6zgiin verilerin elde edilmesi, belirlenecek izolatlarin molekiiler karakterizasyonlari
ile filogenetik iliskilerinin belirlenmesi amag¢lanmistir.

Gere¢ ve Yontem
Etik Kurul Onay1

Bu calisma icin etik kurul onay1 Erciyes Universitesi Hayvan Deneyleri Yerel Etik Kurul (ERU-
HADYEK) Baskanlig'ndan alinmistir (03.10.2024 tarih ve 24/172 sayil).
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Arastirma Sahasi ve Orneklerin Toplanmasi

Calismanin materyalini, 2025 y1li Mart-Kasim aylar1 arasinda, Kayseri ilinin Develi ilgcesinde halk
elinde yetistiriciligi yapilan toplam 10 farkl isletmeden rastgele segilen toplam 125 Akkaraman irki
koyuna ait tam kan érnegi olusturmustur. Ornekleme siirecinde, her bir isletmeden siirii biiyiikliiiine
gore yaklasik 10-15 adet hayvan segcilmistir. Isletme sahiplerinden alinan anamnez bilgilerine gére,
ornekleme yapilan striilerde diizensiz araliklarla akarisit uygulamasi yapildig: bildirilmistir. Klinik
olarak saglikli olan toplam 125 koyunun vena jugularis’inden teknigine uygun olarak 5 ml'lik steril
EDTA’l1 (di-sodium ethylenediamine tetra-acetate) tiiplere kan alinmistir. Alinan kan érneklerinin her
birine protokol numarasi verilmis ve hayvanlara ait yas ve cinsiyet bilgileriyle birlikte kayit altina
alinmustir. Ornekler, ilk asamada -20°C’de muhafaza edilmis ve sonrasinda soguk zincirde Erciyes
Universitesi Veteriner Fakiiltesi Parazitoloji Anabilim Dali Laboratuvarr’na getirilmistir. Laboratuvara
getirilen 6rnekler analizleri yapilincaya kadar -20°C’de muhafaza edilmistir. Ornek alinan hayvanlarin
yas ve cinsiyetlerine gére dagilimlari Tablo 1'de verilmistir.

Tablo 1. incelenen koyun kan érneklerinin B. ovis pozitifliginin cinsiyet ve yas gruplarina gére dagihimi

incelenen Ornek Sayisi Pozitif Ornek Sayisi

Yas (ay)

6-12 13 -
13-18 49 -
19-24 63 2
Cinsiyet

Disi 75 2
Erkek 50 -
Toplam 125 2

Genomik DNA Izolasyonu

-20°C'de muhafaza edilen oOrnekler ekstraksiyon oOncesinde oda 1sisinda ¢oziinmeye
birakilmistir. Co6ziinen dérneklerden genomik DNA izolasyonlari ticari bir kit (PureLink™ Genomic DNA
kit, Invitrogen™, Carlsbad, ABD) kullanilarak ilgili kitin protokolii takip edilerek gerceklestirilmistir.
Izole edilen genomik DNA’larin total genomik DNA miktarlar1 (ng/ul) Qubit® 3.0 Fluorometric
Quantitation (Thermo Scientific, Waltham, MA, ABD) cihazinda belirlenmistir. Takiben, 6l¢iimleri
tamamlanan genomik DNA’lar PCR analizlerine tabi tutulana kadar -20°C’de muhafaza edilmistir.

18S rRNA Gen Bélgesinin Amplifikasyonu ve Sekans Analizleri

Kan 6rneklerinden elde edilen genomik DNA izolatlari, B. ovis’in 18S ribozomal RNA (18S rRNA)
gen bolgesinin 549 bp fragmanini amplifiye eden Bbo-F (5'TGGGCAGGACCTTGGTTCTTCT-3") ve Bbo-
R (5'-CCGCGTAGCGCCGGCTAAATA-3") primerleri ile PCR analizlerine tabi tutulmustur (Aktas ve ark.,
2005). Reaksiyon karisimi 25 pl final konsantrasyonda; 12.5 pl ticari master mix (DreamTaq™ Hot
Start Green PCR Master Mix, Thermo Scientific, ABD), 1.3 ul her bir primer (10 uM konsantrasyon), 7.9
ul steril ddH20 ve 2 pl template DNA (10-20 ng/pl) icerecek sekilde hazirlanmistir. Elde edilen karisim
amplifikasyon icin termal siklus cihazina (Bio-Rad C1000 Touch, Thermo Scientific) konulmus ve ilk
denatiirasyon: 95°C’de 3 dk; denatiirasyon: 95°C’de 1 dk, baglanma: 55°C’de 30 s, uzama: 72°C’de 1 dk,
35 siklus; son uzama: 72°C’de 10 dk olacak sekilde ayarlanmistir. PCR analizlerinin gecerliliginin ve
herhangi bir kontaminasyonun olup olmadiginin test edilmesi amaciyla her analizde pozitif kontrol
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olarak Firat Universitesi Veteriner Fakiiltesi Parazitoloji Anabilim Dali 6gretim tiyesi Prof. Dr. Miinir
AKTAS’1In 18S rRNA geninin sekansi yapilarak B. ovis oldugu tespit edilen bir koyun izolatina ait
genomik DNA ile negatif kontrol olarak sterilize edilmis deiyonize su kullanilmistir.

Amplifikasyon sonunda elde edilen PCR iirtinleri (5 pl) %1.5’luk agaroz jelde elektroforeze tabi
tutularak, iBright™ CL1500 Jel Gorilintiileme Sisteminde (Thermo Fisher Scientific, Waltham, MA, ABD)
goriintiilenip analiz edilmistir. Hedef baz araliginda tespit edilen bantlar sekans analizleri 6ncesinde
ticari bir kit kullanilarak (High Pure PCR Product Purification Kit, Roche, Almanya) jelden piirifiye
edilmistir. Sekans analizleri PCR analizlerinde kullanilan ileri ve geri yonli primer dizileri ile ¢ift yonlii
olarak gerceklestirilmistir (Macrogen, Europe). Cift yonli DNA dizisi belirlenen izolatlara ait
kromotogramlar Quality (Phred) skorlarina gore dikkatlice analiz edildikten sonra Geneious Prime
(https:// www.geneious.com) yaziliminda islenmis ve kalite skoru yiiksek 549 bp uzunlugundaki
hedef bolge sekanslari saglanarak izolatlar i¢in final niikleotid dizilimleri elde edilmistir.

Genotiplendirme ve Filogenetik Analizler

Calismada elde edilen izolatlara ait niikleotid dizilimleri, GenBank BLASTn algoritmasi (Altschul
ve ark. 1990) kullanilarak GenBank’ta kayith tiim B. ovis genotiplerine ait ntikleotid sekanslar ile
coklu hizalamalari yapilarak karsilastirilmis ve molekiiler karakterizasyonlar1 yapilmistir. Takiben
karakterize edilen niikleotid dizilerinin GenBank veri bankasina kayitlar1 yapilmis ve erisim
numaralar1 alinmistir. Babesia ovis izolatlar1 arasindaki genetik farkliliklar Geneious Prime yazilimi
kullanilarak belirlenmistir. Filogenetik yapilanmalarin belirlenmesinde Maximum Likelihood (ML)
analizleri uygulanmistir. Bu kapsamda dncelikle GenBank veri tabaninda kayith B. ovis 18S rRNA
izolatlar1 ile bir veri seti olusturulmustur. Daha sonra ML analizleri icin en uygun modelin
belirlenmesinde jModelTest v.0.1.1 (Posada, 2008) kullanilmis ve en diisiik AIC (Akaike Information
Criterion) degeri filogenetik agaclarin olusturulmasinda tercih edilmistir. ML analizleri MEGA X
(Kumar ve ark., 2018) yazilimi {izerinden gergeklestirilmistir. ML analizleriyle olusturulan agag¢larin
glivenilirliginin tespit edilmesinde 1000 tekrarli Bootstrap testi kullanilmistir.

Bulgular

PCR analizleri sonucu farkli yas ve cinsiyetteki 125 koyuna ait kan érneklerinden elde edilen
genomik DNA 6rneklerinin yalnizca ikisinde (%1.6) B. ovis DNA’s1 tespit edilmistir. Bununla birlikte
pozitif 6rneklerin ikisi de 19-24 ay arasi disi hayvanlardan elde edilmistir (Tablo 1). Pozitif 6rnek
sayisinin diisiik olmasi nedeniyle 6rneklenen koyunlarin yas ve cinsiyetleri temelinde herhangi bir
istatistiki analiz ve degerlendirme yapilamamistir.

Babesia ovis’e ait olan izolatlarin 18S rRNA gen bolgesi 549 baz uzunlugunda olarak basaril bir
sekilde cogaltilmis ve izolatlar icin elde edilen son niikleotit dizilerinden ileri ve geri yénll primer
dizilimleri ¢ikartildiktan sonra 515 baz uzunlugunda DNA dizisi elde edilmistir. iki izolatin parsiyel
18S rRNA gen bolgelerinin kendi aralarinda niikleotit farklilig1 saptanmamistir. Bu izolatlar arasindan
sadece bir izolatin (Shp-Bov) GenBank kaydi “PX606435” erisim numarasi ile saglanmistir. Babesia
ovis Shp-Bov izolatinin (PX606435) GenBank BLASTn analizleri sonrasinda Tiirkiye’de bir kediden
(OR984761), koyundan (MN493112, KU342695) ve R. sanguineus kenesinden (KY867435), iran’da bir
keciden (KY581552), Irak’ta (MN309740) ve Ispanya’da (AY533146) bir koyundan bildirilen B. ovis
izolatlar1 ile %100 benzer oldugu ve aralarinda niikleotid farkliligi olmadig1 saptanmistir.

Filogenetik analizler i¢in olusturulan 18S rRNA gen bdlgesi veri setine, ¢calismadan elde edilen
B. ovisizolati ile birlikte GenBank’ta mevcut olan ve koyunlarda babesiosise neden olan B. ovis, B. crassa
ve B. motasi tiirlerine ait toplam 34 izolat dahil edilmistir. ML filogenisi i¢cin en uygun model Tamura-
Nei (TN93) olarak belirlenmis ve 1000 tekrarl filogenetik aga¢ olusturulmustur (Sekil 1). Sekil 1’de
goriildiigii lizere analize dahil edilen tiim izolatlar, tiir bazinda monofiletik yapida bir kiimelenme
gostermis ve filogenetik ¢oziiniirlik, genotipler bazinda yiiksek bootstrap oranlari ile desteklenmistir.
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Calismada koyun kan 6rneginden izole edilen B. ovis izolat1 Shp-Bov'un (PX606435) filogenetik agacta
(Sekil 1) Tiirkiye (OR984761, MN493112, KU342695, KY867435), iran (KY581552), Irak (MN309740)
ve Ispanya (AY533146) ‘dan bildirilen B. ovis izolatlari ile birlikte kiimelenmistir.

KU342695 Koyun Turkiye

KY581552 Kegi Iran

KJ829366 Koyun Portekiz

EF194112 Koyun Tarkiye

KF723611 Kacik ruminant Tunus
KY867435 Rhipicephalus sanguineus Turkiye
MG569902 At Turkiye

MN309738 Koyun Irak

MN309740 Koyun Irak

MN493112 Koyun Tarkiye
MN611762 Kuguk ruminant Turkiye
OR984761 Kedi Turkiye
AY533146 Koyun Ispanya

- KP670199 Koyun Tunus
PX606435 Koyun Turkiye
KC778787 Koyun Irak

DQ287954 Kegi Ispanya
MT114713 Keci Uganda
OR374039 Koyun Tarkiye
AY260178 Koyun Tarkiye
AY998123 Kucuk ruminant Tarkiye
KY283960 Koyun Tarkiye
0Q120435 Kuguk ruminant Tarkiye

9

>

HM241887 Keci Turkiye
— MK240324 Insan Slovenya
KU958546 Ixodes vespertilionis Macaristan
L AY260177 Koyun Turkiye
3 ' MF040150 Haemaphysalis parva Tarkiye

— AY260176 Koyun iran

9 | KY765560 Sigir Pakistan
MH899762 Kuguk ruminant Cin
s | | AY260179 Koyun Hollanda
P AY533147 Koyun Ispanya
MF361088 Haemaphysalis punctata Cin

DQ162620 Plasmodium vivax

¥

lesseng

Sekil 1. Babesia ovis izolatlarinin 18S rRNA gen boélgesi Maximum Likelihood analizine gore filogenetik
agaci. Tirkiye’den elde edilen izolat kirmizi yazi tipi ile gosterilmistir. Diiglim noktalarindaki sayilar 1000
tekrarll bootstrap analizi sonucu elde edilen destek degerlerini gostermektedir. Olgek cubugu, niikleotid
degisimi basma 0.01’lik bir mesafeyi temsil etmektedir. Dis grup olarak Plasmodium vivax (DQ162620)
kullanilmistir.

Tartisma ve Sonug¢

Tiirkiye'nin iklim kosullarinin, cografi konumun ve yem kaynaklarinin elverisli olmasi
hayvancilig1 6nemli bir iiretim kolu haline getirmekte; kiiciikbas hayvan yetistiriciligi ise bu yapinin
temel bilesenlerinden birini olusturmaktadir (Ceylan ve ark., 2021a). 2025 yili TUIK verilerine gore,
kiimes hayvanlari hari¢ tutuldugunda, biiyiikbas ve kiiglikbas hayvan varliginin yaklasik %62.4’tinli
koyunlarin olusturdugu bildirilmektedir (TUIK, 2025). Koyun varhgimnin hayvancilik sektdriinde
onemli bir yerinin olmasi, kene kaynakli enfeksiyonlarin siirii saghgi ve verimliligi tizerindeki olasi
etkilerinin ortaya konulmasini daha da énemli hale getirmektedir (inci ve ark. 2016). Bu nedenle
calismada koyun yetistiriciliginin yogun yapildigi1 Kayseri'nin Develi ilcesinde bulunan isletmelerde B.
ovis'in molekiiler prevalansi arastirilmis ve yoredeki babesiosis durumu degerlendirilmistir.

Kii¢lik ruminantlarda babesiosis’in ana etkeni B. ovis olup tropikal ve subtropikal bélgelerdeki
koyun endiistrisinde dnemli bir ekonomik etkiye sahiptir (Uilenberg, 2006; Seving ve ark., 2013).
Tiirkiye’'nin tiim cografi bolgelerinde koyunlarda B. ovis’in varligi mikroskobik, serolojik ve molekiiler
yontemler ile rapor edilmistir (Ceylan ve ark., 2021b). Mevcut calismada, Develi yoresinde 125
koyundan alinan kan 6rneklerinden elde edilen genomik DNAlarin 18S rRNA gen bdélgesinin PCR
analizleri sonucunda %1,6’sinin (2/125) B. ovis ile enfekte oldugu tespit edilmistir. Kayseri ilinde
kiiciik ruminantlarda B. ovis prevalansinin arastirildig iki ¢alisma bulunmaktadir. Kayseri iline bagh
Yesilhisar merkez ve kdylerinden secilen saglikl1 200 koyun ve 100 keci olmak tizere toplam 300 kii¢iik
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ruminanttan alinan kan orneklerinde reverse line blotting (RLB) yontemi ile koyunlarda %?2.6
oraninda B. ovis pozitifligi tespit edilmistir (Sarayl ve ark., 2006). Inci ve ark. (2010) Ocak 2006-Eyliil
2008 tarihleri arasinda Orta Anadolu bélgesinde yer alan Kayseri, Sivas ve Yozgat illerinde RLB
yontemi ile koyunlarda B. ovis’in molekiiler prevalansini arastirmislardir. Arastiricilar Kayseri ilinden
ornekledikleri 343 koyun ve 100 Kkecide RLB incelemeleri sonucunda parazitin prevalansini
koyunlarda %1.5 (5/343) kecilerde ise %1.0 (1/100) olarak saptamiglardir. Tirkiye'nin farkh
bolgelerinde ise koyunlarda molekiiler analizler sonucu B. ovis’in prevalansinin %0.3-21.4 arasinda
oldugu bildirilmistir (Ceylan ve ark. 2021a). Calismamizda elde ettigimiz oranin, Tiirkiye'den
bildirilen prevalans degerleri arasinda oldugu goriilmiistiir. Prevalans degerleri arasindaki bu
farkliligin, 6rnekleme yapilan bélgelerin cografi ve iklimsel 6zelliklerinden, 6rnekleme dénemi,
orneklem biiyiikliigii, 6rnek sayisi, vektor kene popiilasyonlarindaki farkliliklardan veya kullanilan
tan1 yontemlerinden kaynaklaniyor olabilecegi diistiniilmiistiir. Bunun yaninda disiik molekiiler
prevalans oranlarinin babesiosis’in tedavisinde kullanilan imidocarb dipropionatin bilingsizce
kullanilmasinin rol oynayabilecegi de bildirilmektedir. Bu ilacin yillik tiiketimine iliskin resmi bir veri
bulunmadigl ancak veteriner klinikleri ve hayvan yetistiricileriyle yapilan goriismeler ile 6zellikle
kenelerin aktif oldugu dénemlerde siiriiden geri kalan ve yliksek ates ile hemoglobiniiri gibi belirtiler
gosteren koyunlarda ilacin yogun sekilde kullanildigi rapor edilmistir (Seving ve Xuan, 2015). Hashemi
ve Fesharki, (1977) B. ovis ile enfekte ettikleri kuzular1 imidocarb dipropionat ile tedavi sonrasinda
kuzulardan aldiklari kan érneklerinin mikroskobik muayenesinde etken yoniinden negatif oldugunu
bildirmislerdir. Benzer sekilde, Seving ve ark. (2007) deneysel olarak B. ovis ile enfekte edilmis
kuzularin tedavisinde imidocarb dipropionatin etkili oldugunu ve tedaviden kisa bir siire sonra
parazitlerin eliminasyonunu sagladigini bildirmislerdir.

Calismada karakterize edilen B. ovis izolatinin 18S rRNA gen bdélgesinin 515 bp’lik kismi
kullanilarak filogenetik analiz yapilmistir. Filogenetik analizler sonucunda, 18S rRNA gen sekansinin,
Tiirkiye (OR984761, MN493112, KU342695, KY867435), Iran (KY581552), Irak (MN309740) ve
Ispanya (AY533146) dan kedi, koyun ve kene érneklerinden bildirilen B. ovis izolatlar ile %100 benzer
olduklar1 ortaya ¢cikmistir. Bu ytiksek benzerlik, B. ovis'in farkli cografi bolgelerde genetik olarak
olduke¢a korunmus oldugunu gostermektedir.

Sonuc olarak, bu calisma ile Kayseri’'nin Develi yoresinde bulunan cesitli koyun isletmelerindeki
koyunlardan alinan kanlardan elde edilen genomik DNA 6rneklerinde B. ovis'in 18S rRNA geninin
molekiiler karakterizasyonu yapilmis ve Tiirkiye ve diinyadaki diger B. ovis izolatlar ile filogenetik
iligkileri belirlenmistir. Ulke genelindeki kii¢ciik ruminantlarda B. ovis'in dagilhimi ve genetik cesitliligi
hakkinda bilgiler elde edebilmek i¢in Tiirkiye'nin farkli bolgelerinde daha kapsamli molekiiler
epidemiyolojik calismalarin yapilmasi gerekmektedir.
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