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Baz1 Tath Misir Genotiplerinin Morfolojik Variyabilitesi
M. Kadri BOZOKALFA' Dursun ESiYOK?

Summary

Morphological Variability of Some Sweet Corn Genotypes

In the experiment, total 17 sweet corn genotypes were evaluated based on 15
morphological characters using multivariate methods. Differences were observed in a
number of characters. Principal component analysis revealed that first axes explained
41.02% of the total multivariate variation (83.16%). First PC axes carried ear volume,
ear diamater, ear lenght, unhusked ear weight and 1000 kernel weight. The genotypes
were grouped into three clusters. First cluster containing high ear volume, low 1000
kernel weight, yield, middle soluble solid content and very good ear color. Second
cluster containing Bright jean and, Honey Jean No:5 genotype, they have very high
yield, husked and unhesked ear weight and soluble solid content. The lowest soluble
solid content and very poor ear color obtained third cluster.
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Giris

Ulkemizde iiretilen misirin %35’i dogrudan insan gidasi, %30’u
hayvan yemi, %20’si yem sanayinde hammadde olarak, %10’u nisasta
ve glikoz sanayinde hammadde olarak, %5°1 ise tohumluk ve kayiplar
olarak degerlendirilmektedir (Akman ve Sencar, 1991).

Ulkemizde musir bitkisi ¢ok iyi taninmasina ve genis alanlarda
yetistirilmesine ragmen tathi misir iiretim ve tiikketim miktarlar ile ilgili
istatistiki  bilgi bulunmamaktadir(Esiyok ve ark., 2003). Diinya’da
yetistirilen musir gesitleri baglica 7 grupta incelenir. Bunlar; at disi
musir, sert misir, cin misir, kavuzlu misir, unlu misir, mumlu misir ve
tath misirdir (Bozokalfa ve ark., 2004). Misir gruplari icerisinde en ¢ok
yetistirilen at disi ve sert misirlardir (Elgi ve ark.,1987).
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Ege ve Marmara Bolgelerinde yetistiriciligi yapilan tatli misir taze
olarak tiiketilmekte; ayrica farkli gida endiistri kollarinin gelismesi ile
dondurulmus, konserve, tursu olarak da kullanilmaktadir(Esiyok ve
Bozokalfa, 2005; Tuncay ve ark., 2005). Gelismis iilkelerde 6zellikle
Amerika Birlesik Devletleri’nde, genis alanlarda tatli misir
yetistiriciligi yapilmakta ve yogun olarak tiiketilmektedir. Ornegin
A.B.D.’de kisi basina yilda 3.4 kg taze kocan, 2.7 kg konserve ve 0.8
kg dondurulmus olmak {izere toplam 6.9 kg tatlh musir tiikketiminin
oldugu bildirilmektedir (Cetinkol, 1989). Sebze yetistiriciliginde birim
alandan yiiksek gelir elde etmek ve verimi arttirmak amaciyla
yetistirilecek bolgenin iklim ve toprak kosullarina uygun cesitlerin
belirlenmesi gerekmektedir(Esiyok ve ark., 2004). Bir bolgede hangi
tath musir cesitlerinin yetistirilecegi; bdolgenin ekolojik kosullari,
iriiniin hangi amagla kullanilacagi ve tiiketici tercihlerine baglidir
(Sencar ve ark., 1999).

Ekonomik Onemi ve yetistirme alanlar1 artan tathh misirda
endiistriye islenecek iiriinlerde bazi teknolojik kalite ozellikleri
aranmaktadir. Bunlar arasinda danenin seker icerigi, dane rengi ve dane
randiman ilk siralarda yer almaktadir. Paterniani ve ark., (2000) dane
rengi, dane sekli, ciceklenme siiresinin genotiplerin morfolojik
incelenmesinde kullanilabildigini bildirirken, Bandel (1987) musirda
sekiz farkli dane tipi oldugu belirlemistir. Bolgelere gore uygun
cesitlerin belirlenmesinde bolgenin ekolojik o6zellikleri ve tiiketici
tercihleri dikkate alinmalidir. Misir ¢esit gruplart agisindan farkli
ozelliklere sahip genotipler bulunurken uniform olgunlagma gdsteren iri
koganli, sar1 taneli, seker igerigi yiiksek, hastalik ve zararlilara
dayanikli verimli ¢esitler (Thomson ve Kelly, 1957) tercih
edilmektedir.

Bu c¢alisma iilkemizde yetistiriciligi artan ve farkli amaglar i¢in
kullanilan tathh musir gesitleri ile heniiz lilkemizde tescil edilmemis
genotipler arasindaki kogan 6zelliklerinden kaynaklanan varyasyonun
belirlenmesi ve kocan ozellikleri arasindaki ne tiir iligkiler oldugunun
ortaya konmasi amaciyla yiiriitilmiistiir.

Materyal ve Yontem

Calisma Ege Universitesi Ziraat Fakiiltesi Bahge Bitkileri Boliimii
uygulama ve arastirma arazisinde yiirlitiilmiis ve farkli kaynaklardan
saglanan 17 tath musir genotipi kullanilmistir. Tiim genotiplere ait
tohumlar Mart aymin ortasinda viyollere ekilmis, burada gelisen fideler
Nisan aymin baginda esas yetistirme yerlerine 80 x 20 cm mesafelerle



dikilmis ve her parselde 25 bitki yer almistir. Hafif biinyeli, hafif
alkalin, tuz problemi olmayan ve %?2.5 organik madde iceren deneme
topragi, analiz sonuglarina gore 8 kg/da N, 8 kg/da P,Os ve 10 kg/da
K,O ile giibrelenmistir. Dikimden hasada kadar tiim kiltiirel islemler
Vural ve ark., (2000)’na gore yapilmstir.

Genotiplerin morfolojik 6zelliklerinin belirlenmesi amaciyla 14
fenotipik 6zellik degerlendirilmistir. Bitkilerde hasat kriteri olarak
kogan piiskiillerinin kahverengiye dondiigli donem esas alinmis her
parselden alinan 10 adet kocanda asagida belirtilen 6zellikler

incelenmistir(Cizelge 1).

Cizelge 1. Incelenen karakterler ve kullanilan kisaltmalar

Kisaltma lincelenen karakterler — Karakterlerin belirlenme sekli

VRM Verim (kg/da) Parsel verimi kullanilarak hesaplanmistir.

KZA Kavuzlu kogan agr. (g)  Kocanlar kavuzlar ile tartilmig ve ortalamasi
hesaplanmustir.

KSA Kavuzsuz kogan agr. Koganlar kavuzlart  ayiklandiktan sonra

(2) tartilmig ve ortalamasi hesaplanmustir.

KRN Kogan randimani (%) Kavuzlu kogan agirliklarinin kavuzsuz kogan
agirligina oranlanmasi ile hesaplanmustir.

CAP Kogan ¢ap1 (cm) Kocanlar en genis yerinden 0.01 mm
hassasiyetinde dijital kumpas ile 6l¢lilmiistir.

UZN Kogan uzunlugu (cm) Koganlar sap kismindan u¢ kismina kadar
cetvel yardimiyla 6l¢tilmiistir.

HCM Kogan hacmi (cm’) Kocgan ¢ap1 ve uzunlugu kullanilarak silindir
hacmi formiiliinden hesaplanmustir.

DSY Dane sayist Koganda sira sayisi ile sirada bulunan dane

(adet/kogan) sayilarinin garpilmasi ile hesaplanmustir.

BDA 1000 dane agirlig: (g) 100 adet dane kogandan ayrilarak tartilmis ve
10 ile garpilmustir.

DRN Dane randimani (%) Kocan tartildiktan sonra daneler 6ze en yakin
olacak sekilde ayiklandiktan sonra Once
belirlenen 6z agirligina oranlanmustir.

SKM Suda ¢6ziiniir kuru Koganin gesitli yerinden ayiklanan danelerin

madde miktar1 (%) suyu tiilbent yardimiyla sikilmig 15 ml Srnek

(Karagali, 2002) 10 000 rpm devirde 20 dk. santrifiijlenmis,
berrak  siizintide = ATAGO-ATC-1 el
refraktometresi ile 6l¢iilmistiir.

L Parlaklik Standart beyaz plaka ile kalibre edilen
MINOLTA CR-300 renk &lger yardimiyla
koganin muhtelif yerlerinden 6l¢iilmiistiir.

KRM Renk doygunlugu kroma=Va*2+b*? formiilii ile hesaplanmistir

HUE Renk niteligi hue= tan™ [b/a] formiilii ile hesaplanmistir

Genotip x Ozellikler veri setinde dnce ‘Principal Component’
(PC) analizi yapilmistir (Sneath ve Sokal, 1973). 15 ayr1 0Ozellik
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arasinda Pearson korelasyon katsayilar1 kullanilarak yapilan PC
analizinde birbirinden bagimsiz 4 adet PC ekseni elde edilmistir.
Cluster analizi  “Hierarchical Cluster” analizinde genotipler
benzerliklerine gore “hiyerarsik gruplar” altinda toplanmig 4 PC ekseni
icerisinde yer alan ozelliklerin faktor katsayilari kullanilarak ‘gruplar
arast benzerlik’ dendogrami olusturulmustur (Zewdie and Zeven
1997). Bu dendogramdaki benzerlik skalasi ayni veya farkli
kiimelerdeki genotiplerin birbirleri ile ne derece benzestiklerini
gostermektedir. Ik {ic PC skoru kullamlarak genotiplerin karsilikli
iligkileri li¢ boyutlu bir uzayda gosterilmistir. Tiim istatistik analizler
SPSS (11.0) paket programinda yapilmigtir.

Bulgular ve Tartisma

Kocganin agronomik 6zelliklerine gore yapilan istatistiki deneme
sonucunda elde edilen PC eksenleri ve bu eksenlere karsilik gelen
faktor gruplar cizelge 2’de verilmistir. Incelenen toplam 14 kogan
Ozellikleri arasinda toplam varyasyonun %83.16’sin1 temsil eden 4 PC
ekseni elde edilmistir. Kocan 6zellikleri arasinda toplam varyasyonun
%41.02’sinin  elde edildigi birinci PC eksenindeki 5 o6zellik
belirlenmistir. Bu parametreler arasinda genellikle kocanin biiyiikligi
ile ilgili 6zellikler yer alirken kogan hacminin de bu grupta yer almasi
hacmin, kocan c¢ap1t ve uzunlugu kullanilarak hesaplanmasindan
kaynaklanmaktadir. Ikinci PC ekseninde ise 4 dzellik yer almis ve bu
ozellikler %19.94 varyasyona sebep olmustur. Renk doygunlugu ve
rengin niteligi ile birlikte bu PC ekseninde yer alan kavuzlu kogan
agirligi ile verim arasinda negatif iligki vardir. Bu durum agir koganl
genotiplerde dane rengi ve renk doygunlugunun yeterli olmadigini
gostermektedir.

Ugiincii PC ekseni toplam varyasyonun %13.15’ini karsilarken bu
eksende SKM ile koganda dane sayist arasinda, dane randimani ile
parlaklik degerleri arasinda negatif iligki belirlenmis, SKM veya dane
sayis1 yiksek genotiplerde dane randimaninin diisiik oldugu sonucuna
varilmistir. Sadece kogan randimani 4. PC ekseninde yer almis ve bu
eksen toplam varyasyonun %9.04’iinii karsilamistir. Incelenen kogan
Ozellikleri arasinda baz1 parametrelerin birbirleri ile yiiksek korelasyon
icerisinde oldugu goriilmektedir (Cizelge 3). Misirda verim kavuzlu
kocan agirlig1 temel alinarak hesaplandigi i¢in verim ile kavuzlu kogan
agirhigr arasinda belirlenen yiiksek pozitif iliski beklenen bir durumdur.

Verim yaninda kog¢an randimani, elde edilen iiriiniin niteligi
bakimindan 6nemlidir. Nitekim bazi populasyonlar yiliksek verime
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sahip olmalarina ragmen randimanin diisiik olmasi kaliteyi negatif
yonde etkilemektedir. Bu nedenle sadece kavuzlu agirlik yerine
kavuzsuz agirliklar temel alinarak yapilacak genotip degerlendirmeleri
verim performansinin hesaplanmasinda daha dogru sonuglar verecektir.
Kavuzsuz agirlik ile kocan boyu arasindaki yiliksek korelatif iligki
kocan verimini etkileyen faktoriin agirlikli olarak kogan uzunlugu
oldugunu gostermektedir. Benzer durum Sriani ve ark., (2003)
tarafindan belirlenmistir. Kogan hacmi hesaplanirken kullanilan ¢ap ve
uzunluk degeri ile hacim arasindaki yiiksek korelatif iliski dogal
kargilanmigtir. Dane sayisi ile dane randimani ve bin dane agirlig
arasinda negatif iligki belirlenmis; dane sayis1 artarken daneler irilegsmis
ancak dane randimani azalmistir. Buna gore iri daneli genotiplerde
dane randimanin daha az oldugu sdylenebilir, ayrica dane randimani
arttkca SKM miktar1 da azalmaktadir. Incelenen renk ozellikleri
arasinda sadece renk niteligi ile renk doygunlugu arasinda pozitif iligki
belirlenmis, koyu renkli misir ¢esitlerinde rengin daha doygun oldugu
sonucuna varilmustir.

Saha ve Mukherjee (1985) 6 heterozigot misir genotipleri ile
olusturdugu melezlerde, bazi parametreler arasinda yiiksek pozitif
korelasyon belirlerken bir¢ok o6zellik arasinda iliski bulunmadigini,
ozelikle dane verimi ile kocanda sira sayisi, sirada dane sayisi ve 1000

dane agirligi arasinda pozitif korelasyon bulundugu bildirmektedir.
Cizelge 2. Bitkisel 6zelliklerin ait olduklar1 faktor gruplart ve bunlara karsilik gelen

PC eksenleri
PC eksenleri

1 2 3 4
Ozdegerler 5.74 2.79 1.84 1.26
Varyasyon (%) 41.02 19.94 13.15 9.04
Kiimiilatif varyasyon (%) 41.02 60.96 74.12 83.16
Bitkisel dzellikler Faktor katsayilari
Hacim (cm”) 0.976 -0.021 0.151 -0.003
Cap (cm) 0.856 -0.155 0.146 -0.065
Uzunluk (cm) 0.778 0.248 0.087 0.107
Kavuzsuz kogan agirligi (g) 0.735 0.603 0.025 0.222
1000 dane agirlig1 (g) 0.527 0.124 0.403 -0.355
Renk doygunlugu (khroma) -0.105 -0.935 -0.051 -0.056
Renk niteligi (hue) 0.168 -0.850 -0.004 0.303
Kavuzlu kogan agirlig1 (g) 0.654 0.684 -0.011 -0.275
Verim (kg/da) 0.654 0.684 -0.012 -0.275
Skm (%) -0.049 0.003 0.873 0.088
Kocanda dane sayis1 (adet/kogan) 0.451 0.105 0.749 0.036
Dane randimant (%) 0.006 0.200 -0.743 0.575
Parlaklik (lightness) -0.424 -0.102 -0.581 -0.418
Kocgan randimani (%) -0.058 -0.362 0.104 0.817




Cizelge 3. incelenen dzellikler arasindaki korelasyon kaysayilart

Karakter VRM KZA KSA KRN CAP UZN HCM DSY BDA DRN SKM L KRM HUE
VRM 1.00

KZA 1.00 1.00

KSA 0.84 0.84 1.00

KRN -0.55  -0.55 -0.03 1.00

CAP 0.48 0.48 0.52 -0.04 1.00

UZN 0.61 0.61 0.73 -0.04 040 1.00

HCM 0.62 0.62 0.69 -0.05 0.91 0.75 1.00

DSY 0.34 0.35 0.41 0.00 0.43 0.49 0.54 1.00

BDA 0.46 0.46 0.46 -0.07 046 0.46 0.53 0.43 1.00

DRN 0.01 0.01 0.24 0.28 -0.10  -0.04 -0.10 -0.53 -0.51 1.00

SKM -0.02  -0.02  0.04 0.12 0.18 -0.05 0.11 0.55 0.23 -0.50 1.00

L -024 -024 -042 -021 -043 -043 -0.51 -0.57 -0.19  0.18 -0.47 1.00

KRM -0.67 -0.67 -0.64 0.25 0.05 -0.33 -0.10 -0.24 -0.19 -0.14 0.00 0.11 1.00

HUE -0.52 -0.52  -0.32 0.49 0.17 0.01 0.15 0.08 -0.22  -0.01 0.02 -0.05  0.71 1.00

VRM:Verim, KZA:Kavuzlu kogan agr., KSA:Kavuzsuz kogan agr., KRN:Kog¢an randimani, CAP:Kogan ¢api, UZN:Kogan uzunlugu, HCM:Kogan hacmi, DSY:Dane sayisi,
BDA:1000 dane agr., DRN:Dane randimani, SKM:Suda ¢6ziiniir kuru madde miktari, L:Parlaklik, KRM:Renk doygunlugu, HUE:Renk niteligi.



Tarafimizdan elde edilen sonuclarda koganda sira sayis1 ve sirada
dane sayisi kullanilarak hesaplanan koganda dane sayisi ile dane verimi
arasinda yiiksek pozitif korelasyon belirlenmistir. Bu durum Saha ve
Mukherjee’nin (1985) bulgularini destekler niteliktedir.

Sriani ve ark., (2003) sectikleri 12 musir hatt1 ve bu hatlar ile
olusturduklar1 diallelerin kalitsallik, performas ve bitki 6zellikleri
arasindaki korelasyon katsayilarini belirlemis ve dane verimi ile dane
agirligr arasinda yiiksek iligski bildirilmistir. Ayrica bitki o6zellikleri
arasinda kocan uzunlugu ile kavuzsuz kocan agirligi (r=0.73**)
arasinda yiiksek pozitif korelasyon belirlenmistir. Bizim inceledigimiz
kogan ozellikleri arasinda kogan uzunlugu ile kavuzlu kogan agirlig:
(r=0.61**) arasinda yiiksek, ko¢an uzunlugu ile kogan ¢ap1 (r=0.40**)
arasinda diisiik korelasyon goriilmiistiir.
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PCA (principles component analysis) kullanilarak elde edilen
veriler ile hazirlanan gruplar arasi benzerlik dendogrami sekil 1°de
verilmistir. Dendogramda kogan Ozellikleri temel alinarak yapilan
degerlendirmede ti¢ farkli grup olusmustur.

Birinci PC ekseninde ko¢an hacmi, ¢ap, uzunluk, kavuzsuz kogan
agirhigit ve 1000 dane agirligit yoniinden benzer degerlere sahip 8



genotip yer almistir(Sekil 2). 1. grupta yer alan genotiplerde en kiigiik
kogan hacmi (267.8 cm’), kavuzlu kogan agirligr (208.9 g) ve bin dane
agirhigma (179.4 g) sahip olmalarina karsin danenin renk ozellikleri
diger iki gruptan daha {stiindiir(Cizelge 4). Bu genotipler ayrica
daneleri koyu sar1 (hue=85.1) ve doygun renkli (khroma=51.8) iken
kavuzlu kocan agirligi dolayisiyla verimi (1303.1 kg/da) en diisiik 1.
grup olmustur. Bu genotiplerin SKM’leri (%15.4) ise orta diizeydedir.

Ikinci grupta en yiiksek ¢ap ve kogan uzunluklari dolayistyla
kogan hacmine (370 cm’) sahip, yiiksek kavuzlu ve kavuzsuz kocan
agirliklarr, 1000 dane agirligit ve verim bakimindan en yliksek
genotipler yer almistir. Bu gruba giren iki genotipin renk degerleri ise
orta diizeydedir.

PC? ' 1 PCi

Sekil 2. Tathh misir genotiplerinin aldiklar1 ilk 3 PC skoruna gore birbirleri ile
benzerliklerinin {i¢ boyutlu uzayda gosterilmesi

Dendogramda yer alan i¢ilincii grupta 7 muisir genotipi yer
alirken kogan ozellikleri diger iki grubun arasindadir. Bu genotipler
300.1 g kavuzlu, 191.2 g kavuzsuz kogan agirligina sahip genotiplerin
ortalama verimi 1926.7 kg/da’dir.

Teknolojik islemede kullanilan tatli misir genotiplerinde seker
orani ile direk iligkide bulunan SKM miktar1 ile renk ve rengin
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doygunlugu o6nemlidir. Bu yoniiyle genotipler degerlendirildiginde
ikinci grupta yer alan genotipler oldukga yiiksek SKM igerigine sahip
iken renk degerleri de tatminkar diizeydedir.

Cizelge 4. PC gruplarinda yer alan genotiplerin kogan 6zelliklerine iligkin ortalama
degerler ve grup i¢in standart sapmast

Ozellikler 1. grup 2. grup 3. grup
Hacim 267.8 23.6* 370.0 289* 300.1 41.3%*
_. Cap 4.5 0.2 5.0 0.1 4.6 0.3
$ Uzunluk 16.9 0.8 19.1 1.4 18.2 0.6
Kavuzsuz kogan agr 155.5 61.4 2254 20.0 210.8 29.3
1000 dane agir 179.4 23.4  235.7 55 1912 26.7
Renk doygunlugu 51.8 4.1 45.5 3.5 45.5 35
8 Renk niteligi 85.1 0.8 82.8 2.0 82.8 2.0
A~ Kavuzlu kogan agr. 208.9 351 308.3 27.0 308.3 27.0
Verim 1303.1  218.8 2090.1 168.7 1926.7 169.0
SKM 154 2.6 11.3 2.4 11.3 2.4
8 Dane say1s1 460.6 392 569.8 183  448.6 24.8
A~ Dane randimani 52.9 2.3 58.6 7.5 58.6 7.5
Parlaklik 78.3 1.0 73.9 0.8 78.1 1.8
§ Kogan randimani 75.4 8.5 68.4 16.4 68.4 7.7

*grup ici standart sapma

Sonuc¢

Arastirmada iilkemizde halen yetistirilen tathh musir cesitleri ile
iilkemizde tescil edilmemis baz1 genotiplerin kocan &zellikleri
bakimindan gosterdikleri varyasyonlar ve birbirleri olan iligkileri
incelenmigtir.  Morfolojik  6zellikler temel alinarak yapilan
degerlendirmede misir genotipleri arasinda benzerlik ve farkliliklar
belirlenirken bazi kogan 0Ozellikleri arasinda yiiksek korelasyonlar
gozlenmistir.

Calismada yer alan genotiplerle olusturulan PC analizi ve
dendogramda, kogan iriligi ve dane rengi bakimindan 3 farkli grup
olugmustur. Birinci grupta yer alan genotipler en diisiik verimli, orta
irilikteki kocanlara sahip genotipler iken ikinci grupta en yiiksek verim
ve SKM igerigine sahip genotipler yer almistir. Ancak bu
genotiplerdeki renk oOzellikleri 1. grupta yer alan genotipler kadar
yeterli degildir. Ozellikle teknolojik islemede belirgin parametrelerden
biri danelerin koyu renkli olmasidir. Ugiincii grupta ise verimi orta
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diizeyde yer alan ancak renk degerleri oldukca diisiik genotipler yer
almustir.

Carvalho ve ark. (2004) farkli bolgelerden topladiklart 79 musir
genotipi ile yiiriittiikleri morfolojik ve molekiiler tanimlamada sar1 ve
sari-turuncu renkli danelere sahip aksesyonlar arasinda yiiksek
benzerlik  katsayis1  hesaplarken, bu genotipler olusturulan
dendogramlarda ayni grupta yer almistir. Carvalho ve ark. (2002) ise
benzer sonuglart ayni genotipler ile ISSR markerleri kullanarak
yaptiklari ¢alismada elde etmislerdir.

Parentoni ve ark. (2001) RAPD markerleri ve morfolojik
karakterler kullanarak yirittiikleri c¢aligmalarinda girintili daneli
genotipler ile ¢ok sert daneli misirlarin farkli gruplarda yer aldigini
bildirmektedirler. Bu ¢alismalar gostermektedir ki danelerin iriligi,
sekli ve dane rengi kullanilarak yapilacak dendogramlarda belirtilen
ozellikler bakimindan benzer O6zelliklere sahip genotiplerin ayni
gruplarda yer alacagidir.

Calismamizdan elde edilen sonuglar bu bulgular ile benzerlik
gosterirken danenin renk 6zellikleri, yaninda 1000 dane agirligida goz
oniinde bulundurularak yapilacak gruplamalarda iic grup olusmus
birinci grupta 1000 dane agirligr diisiik ikinci grupta oldukga yiiksek
lclincli grupta ise orta agirlikta danelere sahip genotipler yer
almaktadir.

Ozet

Aragtirmada toplam 17 tatlt misir genotipi 15 morflolojik 6zellik temel alinarak
incelenmigtir. Bir¢cok karakter bakimindan genotipler arasinda farkliliklar
belirlenmistir. Principal Component (PC) analizine gore toplam varyasyonun
%41.02’si ilk PC ekseninde yer almigtir. Bu eksende kogan hacmi, kogan ¢api, kocan
uzunlugu, kavuzsuz kogan agirligi ve 1000 dane agirligi yer almistir. Kogan
ozellikleri temel alinarak hazirlanan gruplar arast benzerlik dendograminda genotipler
iic gruba ayrilmistir. Birinci grupta yiliksek kogan hacmi, diisiik 1000 dane agirligi, ve
orta seviyede suda ¢oziiniir kuru maddeye (SKM) ve ¢ok iyi kocan rengine sahip
genotipler yer almustir. Ikinci grupta oldukg¢a yiiksek verim, yiiksek kavuzlu ve
kavuzsuz agirlik ve SKM’ye sahip Bright jean ve Honey Jean No:5 genotipleri yer
alirken en diisik SKM ve yetersiz dane rengi igiincli gruptaki genotiplerden
gdzlenmistir.

Anahtar sozciikler: Tatli misir, genetik uzaklik, morfolojik varyasyon
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