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OZET

kmeklik bugday cesitlerinden Golia x Atilla-12 arasinda olusturulan

melezlerin ebeveynleri (P, ve P,), F;, F, ve her iki ebeveynle yapilan geriye
melez (BC;; ve BC;,) generasyonlar1 kullamlarak bazi agronomik o6zelliklerine
iliskin gen etkileri tahminlenmistir. Calismada genetik analizler ii¢ parametreli
birlesik Olciimleme testi ve alti parametre yontemi ile gerceklestirilmistir. Ele
alinan ozelliklerin hepsinde eklemeli ve dominant gen etkileri yanminda epistatik
gen etkilesimlerinin de 6nemli oldugu belirlenmistir. Bu nedenle Golia x Atilla-12
melez populasyonlarinda arzulanan o6zellikleri tasiyan genotiplerin se¢imine F,
generasyonundan sonra baslamilmasimin  daha etkili olabilecegi sonucuna
varimstir.

ABSTRACT

Gene actions of some agronomic traits of the crosses derived from bread wheat
varieties Golia and Atilla-12 were estimated using the generations Py, P, Fy,
F2, BC;; and BC;,. Genetic analyses were performed on the basis of six
parameters method and joint scaling test with three parameters. It was determined
that epistatic gene interactions also both additive (a) and dominance (d) gene
actions were important for all characters observed in this trial. It was concluded
that beginning to the selection for desired genotypes can be more effective after F,
generation.

GIRIS

Ekmeklik bugdayin tlkemizdeki ekim alani 6.75 milyon
hektar, tretimi 15 milyon ton ve verimi de 2330 kg/ha
olup, diinya ortalamasinin altindadir (TUIK, 2008). Bug-
day verimini arttirmada, Uretim tekniklerindeki gelisme-
lerle birlikte ytuksek verim ve iyi kalite 6zelliklerine sahip
cesitlerin 1slah edilmesi buytk 6énem tasimaktadir. Cesit
gelistirme calismalarinda elde edilebilecek basari, olustu-
rulan melez populasyonlardaki genetik varyasyonun
buyukligli ve buradan uygun seleksiyon yontemleriyle
yapilan secime baghdir. Acilan 1slah populasyonlarinda
seleksiyon amaciyla kullanilacak o6zelliklerin kalitim
bicimlerinin belirlenmesi, seleksiyondaki basariy1 da
arttiracaktir.
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Bugdayda verim pek cok faktdre bagli olan
kantitatif bir karakterdir. Cevre kosullarindan
oldukca fazla etkilenen bitki boyu gibi morfo-
lojik ozellikler hakkinda melez populasyon-
larin genetik yapilarinin bilinmesi etkili ve
dogru bir seleksiyon icin 6nemlidir (Soylu ve
Sade, 2003). Bir 1slah populasyonunun orta-
lama (m), eklemeli gen etkileri (d), dominant
gen etkileri (d) ve eklemeli x eklemeli (aa),
eklemeli x dominant (ad) ve dominant x
dominant (dd) seklindeki epistatik gen inte-
raksiyonlar1 hakkindaki bilgiler verim gibi
kantitatif bir o6zelligin gelistirilmesinde 1slah
islemlerini belirlemede yardimci olmaktadir
(Singh ve Singh, 1992).

Ekmeklik bugdayda bazi morfolojik 6zellikle-
rin degisik doél generasyonlarini biyometrik
analizlerle inceleyen Toklu ve Yagbasanlar
(2005), bitki boyu bakimindan kalitim derece-
sinin yuksek, ayrica eklemeli dominant gen
etkilerinin 6nemli oldugunu ve erken dél
generasyonlarinda yapilacak seleksiyonun
basarili olabilecegini, yaprak alani bakimin-
dan ise epistatik gen etkilerinin de 6nemli
olmasindan dolay1 seleksiyonun ileri doél
generasyonlarinda da devam ettirilmesi gerek-
tigini saptamislardir. Makarnalik bugdayda
bazi kantitatif 6zelliklerin farkli dél generas-
yonlarini inceleyen Ozberk ve Kirtok (2003),
bitki boyu ve basakta tane sayisi Ozellikleri
icin eklemeli ve dominant gen etkileri yaninda
epistatik gen etkilerinden dolay: seleksiyonun
ileri generasyonlarda yapilmasini, buna karsin
basak uzunlugu o6zelligi icin erken generas-
yonda seleksiyonun mumkin olabilecegini
vurgulamiglardir.

Bayrak yaprak alani 6nemli bir verim kriteri
olup, genis olmasi arzulanir. Verim gibi
kompleks bir 6zellik icin morfolojik ve
fizyolojik o6zelliklerin kalitimlar1i hakkinda da
bilgilere gereksinim oldugu bildirilmistir
(Sharma ve Sain, 2004). Nitekim, Baser ve
ark. (2005) kurak kosullarda ekmeklik bugda-
yin verim ve diger agronomik-fizyolojik iliski-
lerini inceleyerek, bayrak yaprak alaninin
verim ile onemli pozitif bir iliski sergiledigini
ayrica yaprak alaninin diger karakterler
lUzerinden de verime olumlu etki yaptigim
vurgulamislardir. Sharma ve ark. (2003)’da,
bugdayda bayrak yapraginin o6zellikle tane
olusumuna iliskin olarak fotosentez kapasite-
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sini belirleyen 6nemli bir o6zellik oldugunu
ifade etmislerdir. Arastiricilar bayrak yapragi-
nin alaninin belirlenmesinde énemli bir kriter
olan bayrak yapragi uzunlugunun kalitiminda
epistatik gen etkilesimlerinin eklemeli gen
etkilerinden daha buyuk oldugunu saptamis-
lardir. Buna karsin Unay ve ark. (2005), sekiz
ekmeklik bugday genotipinin yarim diallel
melezlenmesi sonucunda olusturulan popu-
lasyonlarda, bayrak yaprak alani 6zelligi icin
dominant gen etkilerinin daha yiksek oldu-
gunu bildirmislerdir. Novoselovic ve ark.
(2004), dominant etkilerin eklemeli etkilerden
daha 6nemli bulunmasinin yaygin bir durum
oldugunu belirtmislerdir. Ayrica epistatik et-
kilerde eklemeli x eklemeli gen etkilerinin,
dominant x dominant gen etkilerinden daha
6nemli oldugunu ve bitki boyu, bitkide basak
sayis1 ve basakta tane sayisi Ozellikleri icin
tamamlayict tip bir epistatik gen etkisi
gozlendigini bildirmislerdir.

Bugdayda bitki boyu yatmaya dayaniklilik,
erkencilik ve verim unsurlari Uizerinde rol
oynayan bogum ve bogum aralarindan olusan
o6nemli bir morfolojik karakterdir. Uzun boylu
cesitlerde asimilatlar sap uzamasi icin kulani-
lirken, kisa boylularda bu asimilatlar fazla
fertil kardes icin harcanmaktadir. Bu nedenle
kisa boylu cesitlerde tane verimi daha ytuksek
olmaktadir. Ayrica daha saglam saparla ve
daha yuksek hasat indeksine sahiplerdir.
Bunun yaninda orta boylu cesitler uzun boylu
olanlara oranla daha fazla fertil kardes ve
daha fazla tane Uretebilmektedirler (Soylu ve
Sade, 2003).

Bu calismada kisa boylu Golia cesidi ile
kismen wuzun boylu olan Atilla-12 cesidi
melezlenerek populasyonlar gelistirilmistir.
Ege Bolgesi kosullarina iyi adaptasyon gotse-
ren Golia cesidini makineli hasata daha uygun
hale getirebilmek ve ayni zamanda turetici
acisindan oldukca 6nemli olan sap verimini
yukseltmek amaclanmistir. Orta boya sahip
cesit gelistirilmesine yonelik bu calismada;
gelistirilen melez populasyonlarda baz
morfolojik ozelliklerin kalitimi Ui¢ parametre
modeli ve alti parametre gen etkileri yonte-
miyle hesaplanarak ilgili morfolojik 6zellikler
icin seleksiyona hangi donemde baslanmasi
gerektigi belirlenmeye calisilmistir.
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MATERYAL VE YONTEM

Calismada melez generasyonlari elde etmede
kullanilan ebeveynlerden Golia cesidi Italya
orijinlidir. Diger ebeveyn olan Atilla-12 ise
Macaristan orijinli bir cesittir. Golia kisa
boylu olup, yaprak ayasi 0Ozelligi disindaki
tim ozellikler bakimindan Atilla-12 cesidin-
den daha dtistik degerlere sahiptir. Atilla-12
cesidi bitki boyu bakimindan kismen uzun
boylu bir cesittir. Golia cesidinden daha uzun
ancak Atilla-12°den daha kisa olan bir cesit
gelistirmeyi hedefleyen calismamizda, 2005
yilinda ilk melezlemeler yapilmistir. 2006
yilinda Fi’lerin geriye melezlenmeleri ve 2007
yilinda da ebeveynler ve tiim melez generas-
yonlar Bornova’daki E.U. Ziraat Faktiltesi’nin
deneme tarlalarina ekilmistir. Uc tekrarlamali
tesaduf bloklar1 deneme desenine goére
kurulan denemelerde her tekrarlamada iki
siranin bulundugu parsellerde sira uzunlugu
2 m olup, sira arasi 30 cm ve sira Uzeri de 10
cm olacak sekilde ekim yapilmistir.

Melez generasyonlarda yer alan tim bitkiler-
de; P; (10 bitki), P, (10 bitki), F; (90 bitki), F»
(120 bitki), BCy,: (40 bitki), BCi 2 (40 bitki) dol
generasyonlarinda yapilan gbézlem ve Olctimler
asagida verilmistir.

Bitki boyu (cm): Her bitkinin ana sapinda kék
bogazindan kilciklar hari¢, basakta en tst ba-
sakcik ucuna kadar olan mesafe 6lcilmustuar.

Basak uzunlugu (cm): Ana saptaki basagin
basak ekseninden itibaren kilgciksiz olarak
uzunlugu 6lctlmustir.

Basakta basakcik sayis1 (adet/basak): Ana
saptaki basagin basakciklarn = sayilarak
belirlenmistir.

Basakta tane sayisi (adet/basak): Ana saptaki
basagin taneleri sayilarak saptanmistir.

Bayrak yapragi kin uzunlugu (cm): Ana
saptaki bayrak yapraginin c¢iktigi bogum ile
bayrak yapraginin kini arasindaki mesafe
olculmustar.

Ust bogum wuzunlugu (cm): Ana saptaki
bayrak yapraginin ciktigi bogum ile basagin
baslangicina kadar olan mesafe 6lctilmuistir.

Bayrak yapragi alani (cm?2): Ana saptaki
bayrak yapraginin uzunlugu ve genisligi
o6lctilmis ve Fowler ve Rasmusson (1969)
tarafindan o6nerilen (boy x en x 0.68) formuil
kullanilarak hesaplanmistir.

Incelenen tiim morfolojik &zellikler bakimin-
dan generasyon (Pi, P2, Fi, BCy,1 ve BCy,9)
degerleri icin tesaddf bloklarina goére varyans
analizleri yapilmistir (Acikgdz ve ark., 2004).
Cavalli (1952) tarafindan 6nerilen ve Mather
ve Jinks (1971) tarafindan aciklanan Ttc¢
parametreli birlesik 6lcimleme testi uygula-
narak generasyon ortalamalarini etkileyen
eklemeli (d) ve dominantlik (h) gen etkileri ile
populasyon ortalamas: (m) tahmin edilmistir.
Ozelliklerin kalitim bicimlerine eklemeli-domi-
nantlik modelinin uygunlugunu kontrol
edebilmek icin alti generasyonun beklenen
ortalamalari ile gozlenen degerleri arasindaki
farklarin 6nemliligi khi-kare (X2) testi ile
kontrol edilmistir. Khi-kare degerinin elde edilme
olasiliginin 0.05ten ktictk oldugu durumlar-
da, eklemeli-dominantlik modelinin goézlenen
generasyon ortalamalar1 arasindaki farklilik-
larn aciklamakta yetersiz kaldigina karar
verilmistir.

ARASTIRMA BULGULARI VE TARTISMA

Golia x Atilla-12 melezinin bazi agronomik
ozelliklerinin generasyonlara iliskin kareler
ortalamalarinin 6nemli olarak saptanmasi,
generasyon ortalamalar1 arasindaki farklilik-
larin genetik-istatistik analizlere olanak vere-
cek duzeyde oldugunu ortaya koymustur
(Cizelge 1). ki bugday genotipi ve melezlerinin
generasyon ortalamalari ve standart hatalari
da Cizelge 2°de sunulmustur. Cizelgede Golia
ebeveyninin bayrak yaprak alam o6zelligi
disindaki tim diger agronomik o6zelliklerinin
Atilla-12 ebeveyninden daha duistk degerlere
sahip oldugu goértilmektedir. Yine denemede
ele alinan tuim Ozellikler bakimindan F;
generasyonu ortalamalarinin F, generasyon
ortalamalarindan daha ytiksek oldugu gozlen-
mektedir. F; melezlerinin her iki ebeveyn ile
melezlenmesi ile olusturulan geriye melez
generasyonlarinda Atilla-12 ebeveyninin gir-
digi geriye melezlerin daha yuksek degerli
generasyon ortalamalarina sahip olduklar:
dikkati cekmektedir.
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Cizelge 1. Golia x Atilla-12 melezinin bazi agronomik 6zelliklerine iliskin generasyon degerlerinin kareler ortalamalari.

Kaynak S.D. BB BU BBS TS BYKU UBU BYA
Blok 2 6.7 0.4 0.1 9.5 0.6 0.1 1.8
Generasyon ) 635.2" 5.6™ 2.4 32.8" 132.8" 77.5" 126.4"
Hata 10 8.6 0.3 0.5 3.8 3.8 1.4 3.9

*, ”t swrasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik diizeylerinde 6nemli

BB: Bitki boyu; BU: basak uzunlugu; BBS: basakcik sayisi; TS: tane sayisi; BYKU: bayrak yaprag: kin uzunlugu; UBU:

Ust bogum uzunlugu; BYA: bayrak yaprak alani

Cizelge 2. Golia x Atilla-12 melezinin bazi agronomik 6zelliklerine iliskin generasyon ortalamalari ve standart hatalari.

Generasyon BB BU BBS TS BYKU UBU BYA

P: 51.33£1.25 09.41+0.31 19.78£0.55  29.56+0.55 13.19£0.51 18.33+0.75  35.87+1.30
P 94.53+£1.00 12.70£0.26  20.80+0.26  33.80+2.61 21.50+0.44  33.78+0.66 21.28+1.36
F1 83.4010.56 10.64+0.11 19.30£0.25  38.93+0.92 18.26+0.13  29.80+0.25  20.27+0.48
Fa 72.84+1.12  09.85+0.14 18.51£0.33  40.71+1.26 16.83+0.24  26.40+0.50 19.30+0.50
BCi1 71.10£0.82  09.34+0.19 19.0810.36  46.81+1.34 16.77+0.22  27.12+0.48  20.85+0.60
BCi,2 80.03£1.30 11.84£0.26  20.67+0.46  45.49+1.81 18.26£0.33  28.6310.71 28.18+0.94
LSD (0,05) 4.62 0.93 1.30 3.53 1.23 1.89 3.10

Cizelge 3. Golia x Atilla-12 melezinin bazi agronomik 6zellikleri i¢in ti¢ parametre modelinden elde edilen genetik etki

tahminleri ve alt1 parametre gen etkileri.

Parametre BB BU BBS TS BYKU UBU BYA

m 72.04+0.66 10.24+0.15 19.74+0.15 36.43+0.94 16.90+0.22 26.02+0.39 24.67+0.63
a 19.06+0.68™ 1.95£0.17" 1.08+0.32™ -3.90+2.08 2.97+0.25™ 5.97+0.42™ -1.58+0.70"
d 10.60+0.94™ 0.06+0.21 -0.62+0.41 4.43+1.57" 1.25£0.29" 3.71£0.51" -5.50+0.92™
X2 363.37 33.247 18.80 154.90 119.31 192.96 305.60
P <0.005 <0.005 <0.01 <0.005 <0.005 <0.005 <0.005
m 72.83 9.87+0.16 18.51+0.46 40.6910.91 16.83+0.06 26.41+0.24 19.31+£0.69
a -8.93+3.83" -2.50+0.59" -1.58+0.73" 1.33+2.74 -1.49+0.62" 1.51+1.13 -7.33+1.44™
d 21.3819.71" 2.47+1.35 4.47+2.37 29.0316.61™ 3.62+1.36™ 9.71+2.50™ 12.46+4.13™
aa 10.96+8.35 2.88+1.33" 5.45+2.37" 21.82+6.58™ 2.75%£1.27" 5.89+2.44" 20.84+9.98"
ad 12.71+6.14" -0.87+0.63 -1.08+0.75 3.48+2.78 2.70+0.76™ 6.14£1.24" -14.68+1.78™
dd -0.49+15.71 -1.87+2.47 -5.79£3.49  -69.15+11.62" -1.60+2.68 -5.8524.73  -21.11+6.77"

*, ”: sirasiyla 0.05 ve 0.01 olasilik dtizeylerinde énemli

BB: Bitki boyu; BU: basak uzunlugu; BBS: basakcik sayisi; TS: tane sayisi; BYKU: bayrak yaprag: kin uzunlugu; UBU:

st bogum uzunlugu; BYA: bayrak yaprak alani

Generasyonlar bitki boyu acisindan incelen-
diginde, acilan generasyonlarda kisa boyluluk
acisindan dominant gen etkilerinin daha
yuksek oldugunu so6ylemek muUmkindtr.
Cunkd Fi’'in uzun boylu ebeveyn Atilla-12 ile
yapilan geriye melezinde daha yuksek bitki
boyu ortalamasi gézlenememistir. Oysa basak
uzunlugu acisindan her iki geriye melez
generasyonu F; den farkli olarak kisa basak
uzunluguna sahip olan Golia ile yapilan geri-
ye melezlerde daha kisa basak boyu elde
edilirken, Atilla-12 ile yapilan geriye melez-
lerde daha uzun basak uzunlugu ortalamasi
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saptanmis olup, bu 6zellik acisindan olasilikla
intermedier (kodominant) bir kalitimin so6z
konusu oldugu anlasilmigtir. Ayni durum
basakta basakcik sayisi icin de sdylenebilir.
Ancak bu 6zellik icin basakcik sayisi yénun-
den fakir olan Golia’dan da daha az basakc¢ik
sayisit ortalamasi bulunmasi, bu o6zellik aci-
sindan transgressif acilmalarin oldugunu
ortaya koymaktadir. Benzer durumun basak-
ta tane sayis1 bakimindan s6z konusu
oldugunu séylemek muUmkindtir. Sharma ve
ark. (2003) acilma generasyonlarindaki
transgressif  acilmalarin dominant ve
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dominant interaksiyonlara ilaveten eklemeli x
eklemeli veya eklemeli x eklemeli x eklemeli
tip interaksiyonlardan ileri gelebilecegini ve
populasyonda fikse edilebilecegini belirtmis-
tir. Bayrak yapragi kin uzunlugu, st bogum
uzunlugu ve bayrak yaprak alani bakimindan
da azalma y6ntinde bir dominantligin bulun-
dugunu Fiin geriye melez generasyonlarina
bakarak belirtmek olasidir.

Uc¢ parametreli birlesik élciimleme testi ve alt1
parametre yontemine gore gen etkileri Cizelge
3’te sunulmustur. Denemede ele alinan tim
agronomik o6zelliklerin khi-kare (X2) degerle-
rinin cok dustk olasilik duzeyleri (p<0.05)
generasyon ortalamalarina eklemeli ve domi-
nantlik etkilerinin yani sira epistatik etkilerin
s6z konusu olabilecegini ve bu Ozelliklerin
kalitiminda eklemeli-dominans modelin yeter-
siz kalabilecegini géstermektedir. Bitki boyu
0zelligi bakimindan eklemeli ve dominant gen
etkilerinin 6nemli oldugu ve ayni zamanda
epistatik gen etkisi olarak eklemeli x domi-
nant tip interaksiyonlarin énemli bulundugu
anlasilmaktadir. Epistatik gen etkilerinin
6nemli bulunmasi, Golia x Atila-12 kombinas-
yonunda bitki boyunu orta boya getirebilmek
amaciyla seleksiyonun ileri generasyonlarda
yapilmasinin daha etkili olacagini ortaya
koymaktadir. Chapman ve Mc Neal (1971),
bitki boyunun kalitiminda o6nemli dtizeyde
epistatik gen etkileri saptamislar ve F;
ortalamasinin yliksek degerli ebeveynin Uze-
rinde gerceklestigini vurgulamislardir. Ayrica
bu calismadaki bulgular ile Ketata ve ark.
(1976), Ozberk ve Kirtok (2003) ve Toklu ve
Yagbasanlar (2005)1in sonuclariyla uyumlu-
dur. Calismada basak uzunlugu ve basakta
basakcik sayis1 o6zellikleri icin eklemeli ve
epistatik gen etkilerinin 6nemli ve epistatik
gen etkilerinden de eklemeli x eklemeli tip
interaksiyonun 6nemli bulundugu goértlmek-
tedir. Basak uzunlugu 6zelligine iligkin
bulgular Ozberk ve Kirtok (2003)’un sonucla-
riyla oldukca paralel olmakla birlikte, arastiri-
cilar ilaveten dominant x dominant tip
epistatik interaksiyonun da 6énemli oldugunu
bildirmislerdir. Basakta tane sayis1 bakimin-
dan dominant gen etkisinin énemli oldugu ve
ayni zamanda eklemeli x eklemeli ve domi-
nant x dominant tipi interaksiyonlarin énemli
bulundugu saptanmistir. Basak uzunlugu ve
basakta basakcik sayist Ozellikleri igin
epistatik, basakta tane sayisi icin ise hem

epistatik hem de dominant gen etkilernin
6nemli olusu, bu o6zeliklerin seleksiyonuna
daha ileri generasyonlarda baslanmasi gerek-
tiginin bir isaretidir. Tane sayisi bakimindan
kimi arastiricilar (Salman ve Hayne, 1987;
Tosun ve Altinbas, 2002; Ozberk ve Kirtok,
2003; Erkul ve Unay, 2009) epistatik gen
etkilerinin 6nemli bulundugunu bildirmis-
lerdir. Ayrica Ketata ve ark. (1976) ve Ozberk
ve Kirtok (2003) ve Erkul ve Unay (2009)
eklemeli ve dominant gen etkilerinin 6nemli
oldugunu da vurgulamislardir.

Ust bogum arasi uzunlugu bakimindan hem
eklemeli hem de dominant gen etkilerinin
6nemli ve epistatik gen etkilerinden de
eklemeli x eklemeli ve eklemeli x dominant tip
interaksiyonlarin 6nemli oldugu go6rtlmek-
tedir. Dominant ve epistatik gen etkilerinin
6nemli olmasindan otird bu karakterin
secimine ileri generasyonlarda gerceklestiril-
mesi gerekmektedir. Nitekim, Soylu ve Sade
(2003) tist bogum arasi uzunlugu icin pozitif
ve negatif genel kombinasyon yetenegi ve
distk oranda dar anlamda kalitim derecesi
hesaplayarak bu o6zelligin olusumunda gen
etkileriyle birlikte genetik olmayan etkilerin
var olabilecegini belirtmislerdir. Bu calisma-
dan elde edilen bulgularla ad: gecen arastiri-
cilarin sonuclarinin kismen uyumlu oldugu
soylenebilir.

Bayrak yaprag kin uzunlugu o6zelliginde de
hem eklemeli hem de dominant gen etkile-
rinin 6nemli oldugu ve epistatik gen etkilerin-
den ise eklemeli x eklemeli ve eklemeli x
dominant tip interaksiyonlarin énemli bulun-
dugu goérilmektedir. Unay ve ark. (2005)
bayrak yapragi kin alanini hesaplayarak bu
ozelligin kalitiminda dominant allellerin fazla
oldugunu ortaya koymuslardir. Bu nedenle
seleksiyona Golia x Atilla-12 melez kombinas-
yonunun F; generasyonunda baslanmasi
basart sansini azaltacaktir. Bayrak yaprak
alani bakimindan yapilan birlesik 6lcimleme
testi ve alt1 parametre gen etki tiplerine gore
eklemeli ve dominant etkilerin énemli oldugu
ayrica eklemeli x eklemeli, eklemeli x
dominant ve dominant x dominant tip gen
interaksiyonlarinin da bu 6zelligin olusumun-
da etkili oldugu anlasilmaktadir. Ayrica d
(dominant) ve dd(dominant x dominant) tip
parametrelerin isaretlerinin zit olmasi, 6zelligi
belirleyen genlerin duplike tip epistatik etkiye
sahip olabilecegini gostermektedir. Bayrak
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ilker

yaprag alani icin epistatik gen Etilerinin
onemli bulunmasi, bu o6zellik bakimindan
yapilacak secimlerin ileriki generasyonlara
birakilmasi gerektigini gostermektedir. Elde
edilen sonuclar ile Harran kosullarinda Firat-
93 x Ozberk melezlemesiyle elde edilen sekiz
populasyonun F3 generasyonunun timunde

SONUC

Bugdayin boyunu orta dtzeye getirmeyi
hedefleyen calismalarda, baz1 agronomik
ozelliklerinin  kalittminda  epistatik gen
etkilerinin bulunmamasi 1slah¢i tarafindan
arzulanan bir durumdur (Ketata ve ark.,

gozlemlenen yaprak alani  degerlerinin _1976)' .zi‘x.ncak bu ga11§r£1ada}‘ki .bulgljllgr
ebeveyn ortalamasiun altinda oldugu ve %ncelendlgmde, ele alinan tim ozelhkler icin
seleksiyonun daha ileri generasyonlara ilk generasyonlarda yapilacak seleksiyonlarin

basarili olamayacag, arzulanan genotipleri
gelistirebilmek icin daha ileri generasyonlarin
elde edilerek seleksiyona baslanmasi gerektigi
sonucuna varilmistir.

ertelenmesi gerektigi bildiren Coskun ve ark.
(2009), Toklu ve Yagbasanlar (2005), Unay ve
ark. (2005) ve Sharma ve ark. (2003)nin
sonuclar ile paralellik gostermektedir.
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