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Ozet

Bu c¢alisma, pamukta Verticillium solgunlugu hastaligina dayanikhlik ve bazi tarimsal
ozelliklere iliskin degerler ile melez glciiniin saptamak amaciyla Cukurova kosullarinda
yaratilmastir. Calhsmada 6 pamuk (Gossypium hirsutum L.) genotipi (VD-4, PAUM-15,
Cukurova 1518, VD-18, Stoneville 468 ve Nazilli 84S) ve bu genotiplerin yarim diallel melez
(6x6) yontemi uyarinca melezlenmesi ile olusturulan 15 F; melez kombinasyonu materyal
olarak kullaniimistir. Calismaya iliskin deneme tesaduf bloklari deneme deseni uyarinca 3
tekerrtirld olarak kurulmustur. Calisma sonucunda, materyal olarak kullanilan genotipler
arasindaki farkliliklarin bitki boyu, koza sayisi, bogum sayisi, koza kitli agirhg ve hastalk
indeksi degerleri icin istatistiksel olarak P<0.01, 100 tohum agirhig: degerleri icin ise P<0.05
diizeyinde 6nemli oldugu saptanmistir. Ancak, odun dali sayisi ve meyve dali sayisi degerleri
yonilinden genotipler arasindaki farkhlklarin istatistiksel olarak 6nemsiz oldugu belirlenmistir.
Olumlu yonde en yiiksek heterosis, sirasiyla hastalik indeksi (% -69.09), koza sayisi (% 37.14),
odun dali sayisi (% -26.42), meyve dali sayisi (% 15.51), koza katli agirhg (% 13.48), bitki boyu
(% 10.05), 100 tohum agirhg1 (% 7.34) ve bogum sayisinda (% 6.59) saptanmistir. Bununla
birlikte, olumlu yénde en yiiksek heterobeltiosis ise sirasiyla hastalik indeksi (% -57.05), odun
dali sayisi (% -22.00), koza sayisi (% 15.94), meyve dali sayisi (% 11.46), bitki boyu (% 9.49),
koza kutli agirligr (% 8.41), 100 tohum agirhg (% 3.47) ve bogum sayisinda (% 2.20)
belirlenmistir.
Anahtar kelimeler: Gossypium hirsutum L., yarim diallel, heterosis, heterobeltiosis.

Determination of Hybrid Power for Resistance to Verticillium Wilt Disease and Some
Agricultural Characteristics in Cotton
Abstract

This study was carried out in Cukurova/Turkey conditions in order to determine the hybrid
power and the values related to some agricultural traits and also resistance to Verticillium wilt
disease in cotton. In this study, 6 cotton (Gossypium hirsutum L.) genotypes (VD-4, PAUM-15,
Cukurova 1518, VD-18, Stoneville 468 and Nazilli 84S) and their 15 F; hybrid combination
obtained by half diallel mating (6x6) method, used as material. The trial of the study was
established with 3 replications in accordance with the randomized complete block design. As a
result of the study, it was determined that genotypes were significantly differences (P<0.01) in
terms of plant height, boll number, node number, seedcotton per boll and disease index, also
significantly differences were observed in 100 seed weight (P<0.05). However, it was found
that there was not statistically significant difference in the number of monopodial branch and
number of sympodial branch. The highest favorable heterosis were determined in descending
order as disease index (-69.09 %), number of boll (37.14 %), number of monopodial branches (-
26.42 %), number of sympodial branches (15.51 %), seedcotton per boll (13.48 %), plant height
(10.05 %), 100 seed weight (7.34%) and node number (6.59 %). At the same time, the highest
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favorable heterobeltiosis were determined in descending order as disease index (-57.05 %),
number of monopodial branches (-22.00 %), number of boll (15.94 %), number of sympodial
branches (11.46 %), plant height (9.49 %), seedcotton per boll (8.41 %), 100 seed weight (3.47

%) and node number (2.20 %).

Key words: Gossypium hirsutum L., half diallel, heterosis, heterobeltiosis.

Giris

Pamuk benzersiz lifleriyle tekstil, yag ve
protein iceren tohumlari ile gida ve yem
sanayi icin buyldk 6nem tasiyan bir endistri
bitkisidir. Dlinya tekstil Grlnleri Uretiminde
gin gectikce O©nemi artan pamuk lifinin
tretimi  Ulkemizde  tekstil  sanayisinin
hammadde ihtiyacinin gerisinde kalmakta ve
her yil tiiketimimizin yaklasik yarisi ithalat ile
karsilanmaktadir.  Bu  durum,  Ulkemiz
ekonomisinde ciddi kayiplara sebep olmakta
ve tekstil sektorimizii hammadde temini
bakimindan disariya bagimli kilmaktadir.

Bu nedenle, sanayimizin hammadde
ihtiyacini kendi Gretimimiz ile karsilayabilmek
amaciyla, yiksek verim potansiyelinin
yaninda verimi olumsuz yodnde etkileyen
hastalik ve zararlilara dayanikh ve cesitli
tarimsal  oOzellikleriyle ~ pamuk  dretim
bolgelerimize uygun cesitlerin gelistirilerek
Uretime  sokulmasi  blylik ©6nem arz
etmektedir.

Verticillium solgunlugu hastaligi
(Verticillium dahliae Kleb.) pamuk Uretimi
yapilan hemen her yerde karsilasilan pamuk
bitkisinin en 6nemli hastaliklarindan biridir.
Bu hastalik nedeniyle 6nemli verim kayiplari
yasanmaktadir. Hastalik etmeninin,
microsklerotlar sayesinde, toprakta konukgu
bitki olmadan 15 yil canh kalabildigi ileri
sirilmektedir (Agrios, 2005). Biiyiik tarim
alanlarinda hastaliga karsi kullanilabilecek ne
kimyasal, ne de etkin baska bir micadele
olanagi bulunmadigindan, hastaligin
kontrolinde  hastaliga  dayanikh  ¢esit
kullanimi ve topragin bulasik olmamasi biyik
onem tasimaktadir. Verticillium solgunlugu
hastaliginin micadelesine yonelik yapilan
calismalar, bu hastaliga dayanikli cesitlerin
gelistirilerek Uretime sokulmasinin, verim ve

kalitede meydana gelen kayiplari 6nemli
Olgclide azaltabilecek, en etkin yontem
oldugunu bildirmektedir (Anonim, 2000;

Agrios, 2005; Bell, 2001;
Wilhelm ve ark., 1974a,b).

Islah ¢alismalarinda temel bir arag olarak
kullanilan melez azmanligl, F1
generasyonunda cesitli ozellikler yoniinden
Ustinlik gOsteren melezlerin
belirlenmesinde, Islahgilara yardimci
olmaktadir. Bu  dogrultuda, pamukta
heterosis ve heterobeltiosis konusunda
yapilan ¢alismalarda, bir¢ok arastirici elde
ettikleri melezlere iliskin olarak verim ve
kalitenin yaninda ¢esitli tarimsal 6zelliklerde
de 6nemli oranda artis elde etmislerdir (Abro
ve ark., 2009; Rauf ve ark, 2005; Karademir ve
ark. 2009; Basar ve Turgut, 2003; Basbag ve
ark., 2008; Khokhar ve ark., 2018).

Bu calisma, materyal olarak kullanilan, 6
pamuk (Gossypium hirsutum L.) genotipinin,
yarim diallel melez yontemi uyarinca
melezlenmesi ile olusturulan 15 F; melez
kombinasyonunda incelenen ozellikler
yoninden genotiplere iliskin  ortalama
degerleri saptamak, melez giiciini belirlemek
ve ileride yapilacak slah ¢alismalarina
yardimci olmak amaciyla ylrGtalmistir.

Nemli, 2003;

Materyal ve Yontem

Bu calismaya iliskin birinci yil (2008)
yapilan melezleme c¢alismalari  Cukurova
Universitesi, Ziraat Fakiltesi, Tarla Bitkileri
Bolumu; ikinci yil (2009) denemeleri ise
Cukurova Universitesi, Pamuk Arastirma ve
Uygulama Merkezi, arastirma ve uygulama
alaninda yarGtalmastir.

Calismada materyal olarak 6 pamuk
genotipi (VD-18, VD-4, PAUM-15, Cukurova
1518, Natzilli 84S ve Stoneville 468) ve 2008
yih calismalari kapsaminda, bu genotiplere
iliskin olarak yarim diallel (6x6) melez
yontemi uyarinca olusturulan 15 F; melez
kombinasyonu kullanilmustir.

Anaclar ve bunlara iliskin 15 F1 melez
kombinasyona ait tohumlar 2009 vili
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c¢alismalari  kapsaminda Tesaduf Bloklar
Deneme Deseni uyarinca sira arasi 70 cm, sira
Gzeri 20 cm olacak sekilde 12 m uzunlugunda
tek sirali parsellere 3 tekerrtrli olarak, ocak
ekim yontemi kullanilarak el ile ekilmistir. Her
bir parselden, incelenen bitki boyu, odun dali
sayisl, meyve dali sayisi, koza sayisi ve bogum
sayisi Ozelliklerine iliskin olgiimler 10 bitki
Uzerinden alinmistir. Koza katli agirhig, 10
adet kozadan elde edilen kitlinln ortalamasi
alinarak, 100 tohum agirlig ise kutld
pamugun circirlanmasi  ile elde edilen
tohumlardan rasgele segilen 100 adetlik 4
ornegin 0.01 g duyarl terazide tartilip
ortalamasi alinarak belirlenmistir. Hastalik
indeksi degerleri, hasat zamaninda, hastalk
etmeni ile inokule edilen bitkilerin her biri,
govde kismindan enine kesilmis ve detaylari
asagida verilen 0 - 4 skalasina gore, iletim

demeti semptomlarina bakilarak

degerlendirilmistir. Ardindan belirlenen skala

degerleri  kullanilarak, asagidaki esitlik

aracihgr ile hastalik indeksi  degeri

hesaplanmistir.

Hastalk indeksi — O0a+1b+2c+3d +4e
n

Esitlikte, a, b, c, d, e: her skala degerine
giren bitki sayisini; n: toplam bitki sayisini; 0:
iletim demetlerinde kahverengilesme
olmadigini; 1: orta silindir yakinindaki odun
dokusunda cok hafif renk degisimini; 2: odun
dokusunda seyrek olarak dagilmis hafif cizgi

seklinde  kahverengilesmeyi; 3:  odun
dokusunun her tarafinda koyu
kahverengilesmeyi; 4: yogun yeknesak
kahverengilesme ve odun dokusunda

bozulmayi simgelemektedir (Wilhelm ve ark,
1974a,b).

Calisma sonucunda elde edilen veriler
SAS istatistik paket programi aracihigl ile
varyans analizine tabi tutulmus ve genotip
(melez ve anaglar) ortalamalari arasindaki
farkliligin 6nemli oldugu saptanan o6zelikler
icin ortalamalar DUNCAN testi vasitasi ile P<
0.05 6nem dizeyinde gruplandirilmistir. F;
melez kombinasyonlarinin Heterosis (Ht) ve

Heterobeltiosis (Hb) degerleri asagida verilen
esitlikler araciligi ile hesaplanmistir (Chiang ve
Smith, 1967; Fonsela ve Patterson. 1968;
Hallauer ve Miranda 1981).

Ht (%) = E;Tgoxmo

AO: Anag ortalamasi

Hb (%) = HU;AUAxloo

UA: Ustiin anag
Bulgular ve Tartisma

Cizelge 1 ve 2 incelendiginde, materyal
olarak kullanilan genotipler (anaglar ve F;
melez kombinasyonlari) arasindaki
farkhliklarin bitki boyu (BB), koza sayisi (KS),
bogum sayisi (BS), koza katli agirligi (KKA) ve
hastalik indeksi (Hi) degerleri yéniinden
istatistiksel olarak % 1; 100 tohum agirlig
(YTA) degerleri yoniinden ise % 5 diizeyinde
onemli oldugu; ancak, odun dali (OD) ve
meyve dali sayisi (MD) degerleri yoniinden
genotipler arasindaki farkliliklarin, istatistiksel
olarak 6nemsiz oldugu goriilmektedir.

Bitki Boyu

Cizelge 1 incelendiginde, ortalama bitki
boyu degerlerinin anag¢ olarak kullanilan
genotiplerde 93.90 cm (Stoneville 468) ile
120.50 cm (VD-18); F1 melez
kombinasyonlarinda ise 103.87 cm (VD-4 x
Stoneville 468) ile 121.03 cm (PAUM-15 x VD-
18) arasinda degisim gosterdigi; Genotiplerin,
bitki boyu yonlnden istatistiksel olarak
birbirinden farkli 4 grup olusturdugu ve 17
tanesinin uzun boylu genotiplerinin yer aldigi
A grubunda, 11 tanesinin ise kisa boylu
genotiplerinin yer aldigi D grubunda yer aldigl
gorilmektedir.

Bitki boyu vyoninden, F; melez
kombinasyonlarina iliskin olarak elde edilen,
heterosis degerlerinin % 10.05 (VD-4 x
Stoneville 468) ile % -5.03 (VD-18 x Nazilli
84S); heterobeltiosis degerlerinin ise % 9.49
(VD-4 x Stoneville 468) ile % -11.38 (PAUM-15
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x Stoneville 468) arasinda degisim gosterdigi
Cizelge 2'de gorilmektedir. Bitki boyu
yonilinden, pozitif (olumlu) yonde heterosis
ve heterobeltiosis degeri ile dikkat ceken 4 F;
melez kombinasyonu (VD-4 x Cukurova 1518,
VD-4 x Stoneville 468, PAUM-15 x Cukurova
1518 ve Cukurova 1518 x Nazilli 84S) igin
Ustiin dominans, pozitif yonde heterosis ve %
0’a vyakin heterobeltiosis gosteren 4
kombinasyon (PAUM-15 x VD-18, PAUM-15 x
Nazilli 84S, Cukurova 1518 x Stoneville 468 ve
Stoneville 468 x Nazilli 84S) icin de dominans
gosterdigi sOylenebilir. Yaptiklari ¢alismada

bitki boyu yoniinden, Khokhar ve ark. (2018)
en vyiksek heterosis degerini % 34.80,
heterbeltiosis degerini % 32.66; Karademir ve
ark. (2009) en yiksek heterosis degerini %
9.70, heterbeltiosis degerini % 6.85; Rauf ve
ark. (2005) en yiksek heterosis degerini %
11.95, heterobeltiosis degerini % 7.30;
Cavusoglu (2017) en vyiksek heterosis
degerini % 7.31, heterobeltiosis degerini %
2.58; Basbag ve ark. (2008) ise heterosis
degerini % 1.62, heterobeltiosis degerini % -
2.68 olarak saptadigini bildirmistir.

Cizelge 1. Bitki boyu, odun dali sayisi, meyve dal sayisi ve koza sayisi 6zelliklerine iliskin
varyans analiz sonuglari, ortalama degerler ve olusan gruplar

Table 1. Mean values, formed groups and variance analysis results related with plant height, number of
monopodial branches, number of sympodial branches and boll number characteristics

Genotipler Bitki Boyu* Odun Dali Sayisi Meyve Dali Sayisi  Koza Sayisi

(cm) (adet/bitki) (adet/bitki) (adet/bitki)
VD-4 x PAUM-15 111.632b 3.03 11.17 23.102°
VD-4 x Cukurova 1518 108.60 2.80 11.67 19,50 abedef
VD-4 x VD-18 110.07 2b¢ 2.60 11.77 21.43 abcd
VD-4 x Stoneville 468 103.87 bed 2.73 10.66 17.03 cdef
VD-4 x Nazilli 84S 108.37 2bed 3.10 10.20 18.83 bedef
PAUM-15 x Cukurova 1518 118.702b 3.20 11.50 24.97°
PAUM-15 x VD-18 121.03° 3.37 10.43 20.87 @bcde
PAUM-15 x Stoneville 468 104.13 bed 3.33 9.33 21.20 20
PAUM-15 x Nazilli 84S 117.33% 2.60 11.67 24.87°
Cukurova 1518 x VD-18 114.302b 2.83 10.93 18.93 bedef
Cukurova 1518 x Stoneville 468  106.00 2b<¢ 3.13 10.73 20.33 abede
Cukurova 1518 x Nazilli 84S 111.10%° 2.80 11.80 21.17 2bcd
VD-18 x Stoneville 468 108.60 2°<d 2.93 11.17 24.80°
VD-18 x Nazilli 84S 109.27 2bed 3.33 10.07 15.83 def
Stoneville 468 x Nazilli 84S 110.33 ¢ 2.50 10.40 18.57 bedef
VD-4 94.87 < 3.73 9.53 15.43 ¢f
PAUM-15 117.502b 2.50 10.47 21.53 2bcd
Cukurova 1518 106.73 20 2.73 10.67 18.43 bedef
VD-18 120.502 3.33 11.00 22.27 ¢
Stoneville 468 93.90¢ 2.87 9.20 13.90f
Nazilli 84S 109.60 2°<d 3.70 10.43 21.53 2bed
Anacg / F1 melez ortalamasi 107.18 / 110.89 3.14/2.95 10.22 / 10.90 18.85/20.76
Genotipler 2.35%* 1.83 1.78 3.26**
CV (%) 7.40 15.52 9.36 14.50

#Farkli harflerle gosterilen degerler DUNCAN testine gore %5 6nem seviyesinde farklidir.

** P<0.01 dlizeyinde 6nemlidir. CV: Varyasyon katsayisi
Odun Dali Sayisi

Odun dal sayisi degerlerinin anag olarak
kullanilan  genotiplerde 2.50 adet/bitki
(PAUM-15) ile 3.73 adet/bitki (VD-4); F1 melez
kombinasyonlarinda ise yine 2.50 adet/bitki
(Stoneville 468 x Nazilli 84S) ile 3.37

adet/bitki (PAUM-15 x VD-18) arasinda
degisim gosterdigi; anag¢ ortalamasinin 3.14
adet/bitki melez ortalamasinin 2.95 adet/bitki
ve genel ortalamanin 3.01 adet/bitki oldugu
Cizelge 1’den izlenebilmektedir.
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Cizelge 2'de, odun dal sayisi yoniinden
hesaplanan heterosis degerleri % 24.22
(PAUM-15 x Stoneville 468) ile % -26.42 (VD-4
x VD-18; heterobeltiosis degerlerinin ise %
34.67 (PAUM-15 x VD-18) ile % -22.00 (VD-4 x
VD-18) arasinda degisim gosterdigi
gorlilmektedir. Odun dali sayisi yoniinden
negatif (olumlu) heterosis ve heterobeltiosis
gosteren 3 F; melez kombinasyonunun (VD-4

calismada odun dah sayisi  yoninden
Cavusoglu (2017) heterosis degerlerinin %
20.14 ile % -10.71, heterobeltiosis
degerlerinin % -10.71; Khohhar ve ark. (2018)
heterosis degerlerinin % 35.29 ile % -44.29,
heterbeltiosis degerlerinin ise % 30.75 ile % -
48.00; Karademir ve ark. (2009) heterosis
degerlerinin % 33.00 ile % -17.63,
heterbeltiosis degerlerinin ise % 20.30 ile % -

x VD-18, VD-4 x Stoneville 468 ve Stoneville
468 x Nazilli 84S) Ustlin dominans; negatif
yonde heterosis ve % 0 heterobeltiosis

26.47, Rauf ve ark. (2005) heterosis
degelerinin % 47.09 ile % -46.22,
heterobeltiosis degerlerinin ise % 12.18 ile %

gosteren 1 kombinasyonun ise (VD-18 x -49.31 arasinda  degisim  gosterdigini
Nazilli 84S) dominans gosterdigi tahmin  bildirmistir.
edilebilmektedir  (Cizelge 2). Yaptiklari

Cizelge 2. Bitki boyu, odun dali sayisi, meyve dali sayisi ve bogum sayisi 6zelliklerine iliskin
heterosis ve heterobeltiosis degerleri

Table 2. Heterosis and heterobeltiosis values of plant height, number of monopodial branches, number of
sympodial branches and boll number characteristics

. Bitki Boyu Odun Dali Sayisi Meyve Dali Sayisi  Koza Sayisi

Genotip
Ht Hb Ht Hb Ht Hb Ht Hb

VD-4 x PAUM-15 5.13 -4.99 -2.67 2133 11.67 6.69 2498 7.28
VD-4 x Cukurova 1518 7.74 1.75 -13.40 244 1551 9.38 15.16 5.79
VD-4 x VD-18 2.21 -8.66 -26.42 -22.00 14.61 6.97 13.70 -3.74
VD-4 x Stoneville 468 10.05 949 -17.17 -465 13.17 11.19 16.14 10.37
VD-4 x Nazilli 84S 6.00 -1.13  -16.59 16.22 2.17 -2.24 1.89 -12.54
PAUM-15 x Cukurova 1518 5.87 1.02 22,29 28.00 8.83 7.81 2494 15.94
PAUM-15 x VD-18 1.71 0.44 1543 3467 -2.80 -515 -4.72 -6.29
PAUM-15 x Stoneville 468 -1.48 -11.38 24.22 3333 -5.08 -10.83 19.66 -1.55
PAUM-15 x Nazilli 84S 3.33 -0.14 -16.13 4.00 11.64 1146 15.48 15.48
Cukurova 1518 x VD-18 0.60 -5.15 -6.59 3.66 0.92 -0.61 -6.96 -14.97
Cukurova 1518 x Stoneville 468 5.67 -0.69 1190 1463 8.05 0.63 25.77 10.31
Cukurova 1518 x Nazilli 84S 2.71 137 -1295 244 1185 1063 592 -1.70
VD-18 x Stoneville 468 1.31 -9.88 -5.38 2.33 10.56 1.52 37.14 11.38
VD-18 x Nazilli 84S -5.03 -9.32 -5.21 0.00 -6.07 -8.48 -27.70 -28.89
Stoneville 468 x Nazilli 84S 8.44 0.67 -23.86 -12.79 5.94 -0.32 4.80 -13.78

(VD-4 x Cukurova 1518) ile % -6.07 (VD-18 x
Nazilli 84S); heterobeltiosis degerlerinin ise %
11.46 (PAUM-15 x Nazilli 84S) ile % -10.83
(PAUM-15 x Stoneville 468) arasinda degisim
gosterdigi dikkati c¢cekmektedir. Cizelge 2
incelendiginde, meyve dali sayisi yoniinden
pozitif  (olumlu) yonde heterosis ve

Meyve Dali Sayisi

Anag olarak kullanilan genotiplere iliskin
meyve dali sayisi degerlerinin 9.20 adet/bitki
(Stoneville 468) ile 11.00 adet/bitki (VD-18);
F1 melez kombinasyonlarinin ise 9.33
adet/bitki (PAUM-15 x Stoneville 468) ile

11.80 adet/bitki (Cukurova 1518 x Nazilli 84S)
arasinda degisim gosterdigi; anag¢ ortalamasi
10.22 adet/bitki, melez ortalamasi 10.90
adet/bitki ve genel ortalama 10.70 adet/bitki
olarak saptanmistir. (Cizelge 1).

Cizelge 2 incelendiginde, meyve dall
sayisina iliskin heterosis degerlerinin, % 15.51

heterobeltiosis degeri verdigi goérilen 8 F;
melez kombinasyonu (VD-4 x PAUM-15, VD-4
x Qukurova 1518, VD-4 x VD-18, VD-4 x
Stoneville 468, PAUM-15 x Cukurova 1518,
PAUM-15 x Nazilli 84S, Cukurova 1518 x
Nazilli 84S ve VD-18 x Stoneville 468) icin
Ustlin dominans, pozitif yonde heterosis ve %
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0’a yakin heterobeltiosis degeri verdigi
gorilen 3 melez kombinasyon (Cukurova
1518 x VD-18, Cukurova 1518 x Stoneville 468
ve Stoneville 468 x Nazilli 84S) icin de
dominans gosterdigi soylenebilir. Yaptiklari
calismada meyve dali sayisi yoninden,
Cavusoglu (2017) en yiksek heterosis
degerini % 8.14, heterobeltiosis degerini %
4.74; Karademir ve ark. (2009) en yiksek
heterosis degerinin % 12.16, heterbeltiosis
degerinin % 9.90; Khohhar ve ark. (2018) en
yliksek heterosis degerinin % 74.11,
heterbeltiosis degerinin % 32.55; Basbag ve
ark. (2008) heterosis degerinin % 6.68,
heterobeltiosis degerinin % 4.27; Bilwal ve
ark. (2018) en yiiksek heterosis degerinin %
88.86; Rauf ve ark. (2005) ise en yliksek
heterosis degerinin % 45.19, heterobeltiosis
degerinin % 31.25 oldugunu bildirmistir.

Koza Sayisi

Cizelge 1'de koza sayisi degerlerinin,
ana¢ olarak kullanilan genotiplerde 13.90
adet/bitki (Stoneville 468) ile 22.27 adet/bitki
(VD-18); F1 melezlerinde 15.83 adet/bitki (VD-
18 x Nazilli 84S) ile 24.97 adet/bitki (PAUM-
15 x Cukurova 1518) arasinda degistigi;
genotiplerin koza sayisl yoninden,
istatistiksel olarak birbirinden farkli 6 grup
olusturdugu; genotiplerin 13 tanesinin en
fazla koza sayisina sahip genotiplerin yer
aldigi A grubunda, 9 tanesinin ise en az koza

sayisina sahip genotiplerin yer aldigi F
grubunda yer aldigi gorilmektedir.
Cizelge 2'de koza sayisi yoninden

heterosis degerlerinin, % 37.14 (VD-18 x
Stoneville 468) ile % -27.70 (VD-18 x Nazilli
84S); heterobeltiosis degerlerinin ise % 15.94
(PAUM-15 x Cukurova 1518) ile % -28.89 (VD-
18 x Nazilli 84S) arasinda degisim gosterdigi
gorilmektedir. Ayni Cizelgeden koza sayisi
yoniinden, pozitif (olumlu) yonde heterosis
ve heterobeltiosis gosterdigi izlenebilen 7 F;
melez kombinasyonunun (VD-4 x PAUM-15,
VD-4 x Cukurova 1518, VD-4 x Stoneville 468,
PAUM-15 x Cukurova 1518, PAUM-15 x Nazilli
84S, Cukurova 1518 x Stoneville 468 ve VD-18
x Stoneville 468) Ustiin dominans gosterdigi
dislintlmektedir. Yaptiklari calismada koza
sayisi yoniinden, Cavusoglu (2017) en yiksek

heterosis degerini % 21.63, heterobeltiosis
degerini % 19.07; Karademir ve ark. (2009) en
yliksek heterosis degerinin % 30.59,
heterobeltiosis degerinin % 29.31; Basal ve
Turgut en yiksek heterosis degerinin % 7.10;
Khohhar ve ark. (2018) en yiksek heterosis
degerinin % 43.16, heterobeltiosis degerinin
% 23.07; Basbag ve ark. (2008) heterosis
degerinin % 3.70, heterobeltiosis degerinin %
-5.91; Bilwal ve ark. (2018) en yiksek
heterosis degerinin % 75.68; Rauf ve ark.
(2005) en yuksek heterosis degerinin % 94.43,
heterobeltiosis degerinin ise % 78.98
oldugunu bildirmistir.

Bogum Sayisi

Cizelge 3’den, bogum sayisi degerlerinin
ana¢ olarak kullanilan genotiplerde 15.47
adet/bitki (Stoneville 468) ile 19.63 adet/bitki
(VD-18); F; melezlerinde ise 16.57 adet/bitki
(Cukurova 1518 x Stoneville 468) ile 18.87
adet/bitki (Cukurova 1518 x VD-18) arasinda
degisim gosterdigi; genotiplerin, bogum sayisi
yoninden istatistiksel olarak birbirinden farkli
4 grup olusturdugu; genotiplerden 15
tanesinin, en fazla bogum sayisina sahip
genotiplerinin yer aldigi A grubunda, 6
tanesinin ise en az bogum sayisina sahip
genotiplerin yer aldigi D grubunda yer aldigi
izlenebilmektedir.

Bogum sayisi yoninden hesaplanan
heterosis degerlerinin, % 6.59 (VD-4 x PAUM-
15) ile % -4.76 (VD-18 x Nazilli 84S;

heterobeltiosis degerlerinin ise % 2.20 (VD-4
x PAUM-15 ve PAUM-15 x Cukurova 1518) ile
% -14.65 (Stoneville 468 x Nazilli 84S)
arasinda degistigi Cizelge 4’de gorilmektedir.
Anilan Cizelgeden, bogum sayisi yoniinden
hesaplanan heterosis degerlerinin % 6.59
(VD-4 x PAUM-15) ile % -4.76 (VD-18 x Nazilli
84S); heterobeltiosis degerlerinin ise % 2.20
(VD-4 x PAUM-15 ve PAUM-15 x Cukurova
1518) ile % -14.65 (Stoneville 468 x Nazilli
84S) arasinda degistigi gorilmektedir. Bogum
sayisi yonlinden, pozitif (olumlu) heterosis ve
heterobeltiosis degeri gosteren, 2 F1 melez
kombinasyonunun (VD-4 x PAUM-15 ve
PAUM-15 x Cukurova 1518) Ustiin dominans,
pozitif yonde heterosis ile birlikte % 0’a yakin
heterobeltiosis gésteren 1 kombinasyonunda
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(VD-4 x Stoneville 468) dominans gosterdigi
tahmin edilmektedir. Cavusoglu (2017)
bogum sayisi yoniinden heterosis degerinin %

2.97 ile % -2.81, heterobeltiosis degerinin ise
% 090 ile % - 4.48 arasinda degistigini
bildirmistir.

Cizelge 3. Bogum sayisi, koza kitli agirhgi, 100 tohum agirhgr ve hastalik indeksi ozelliklerine
iliskin varyans analiz sonuglari, ortalama degerler ve olusan gruplar

Table 3. Mean values, formed groups and variance analysis results related with nod number, seed cotton
weight per boll, 100 seed weight and disease index characteristics

Genotipler Bogum Sayisi Koza Kiitlu 100 Tohum I:Iastahk
(adet/bitki) Agirhgi (g) Agirhg (g) Indeksi
VD-4 x PAUM-15 18.60 3¢ 6.70 cdef 11.60 bede 2.80%°
VD-4 x Gukurova 1518 17.70 % 8.08°? 12.67 1.93«
VD-4 x VD-18 18.10 2 7.46 3¢ 11.77 3bcde 1.47 df
VD-4 x Stoneville 468 16.77 b 6.81 cdef 11.63 bede 1.27 ¢f
VD-4 x Nazilli 84S 18.60 2b¢ 7.06 bede 11.73 bede 1.88 <
PAUM-15 x Cukurova 1518 18.60 2b¢ 7.23 bede 12.42 @bcd 1.40 df
PAUM-15 x VD-18 18.70 2b¢ 7.11 bede 12.66 2P 1.27 %
PAUM-15 x Stoneville 468 17.10 bed 6.18% 12.13 abcde 0.738"
PAUM-15 x Nazilli 84S 18.27 3¢ 7.00 bede 11.97 abcde 1.13feh
Cukurova 1518 x VD-18 18.87 ® 7.40 3¢ 12.72%® 0.93 e
Cukurova 1518 x Stoneville 468 16.57 < 7.18 bede 12.37 2bcd 0.57"
Cukurova 1518 x Nazilli 84S 18.80 2b¢ 7.35 abd 12.54 2b¢ 1.00 fen
VD-18 x Stoneville 468 18.47 2b¢ 6.56 df 12.33 abcd 0.738"
VD-18 x Nazilli 84S 18.67 ¢ 6.88 bedef 11.46 bede 1.80 cde
Stoneville 468 x Nazilli 84S 16.70 bed 6.92 bedef 11.29 cde 0.87 f&"
VD-4 16.70 bed 7.15 bede 12.37 abcd 3.13°
PAUM-15 18.202¢ 6.19% 11.73 bede 1.40 def
Cukurova 1518 17.90 % 7.61% 13.06° 2.33b¢
VD-18 19.632 7.08 bede 12.61 2b¢ 1.40 df
Stoneville 468 15.474 5.75¢ 10.88° 1.33 defg
Nazilli 84S 19.572 6.45 °f% 11.11 9% 2.33b¢
Anag / F1 melez ortalamasi 17.91/18.03 6.71/7.06 11.95/12.09 1.99/1.32
Genotipler 2.62%* 5.17** 2.33% 14.24**
CV (%) 6.39 5.82 5.57 20.93

#Farkl harflerle gdsterilen degerler DUNCAN testine gére %5 énem seviyesinde farklidir.
** *sirasiyla P<0.01 ve P<0.05 diizeyinde dnemlidir. CV: Varyasyon katsayisi

Koza Kiitlii Agirhgi

Cizelge 3 incelendiginde, koza kutli
agirhgr degerlerinin anag¢ olarak kullanilan
genotiplerde 5.75 g (Stoneville 468) ile 7.61 g
(Cukurova 1518); F1 melez
kombinasyonlarinda ise 6.18 g (PAUM-15 x
Stoneville 468) ile 8.08 g (VD-4 x Cukurova
1518) arasinda degisim gosterdigi;
genotiplerin, koza kutli agirhg yoninden
istatistiksel olarak birbirinden farkli 7 grup
olusturdugu; anilan genotiplerin 5 tanesinin
en vyuksek koza katli agirhgina sahip
genotiplerinin yer aldigi A grubunda, 4
tanesinin ise en disik koza katli agirlhigina
sahip genotiplerinin yer aldigi G grubunda yer
aldigi gorilmektedir.

Cizelge 4’de, koza kitlii agirligi yoniinden
hesaplanan heterosis degerlerinin % 13.48
(Stoneville 468 x Nazilli 84S) ile % 0.41 (VD-4 x
PAUM-15); heterobeltiosis degerlerinin ise %
8.41 (PAUM-15 x Nazilli 8) ile % -7.28 (VD-18
x  Stoneville 468) arasinda  degistigi
gorilmektedir. Ayni Cizelgeden, koza kutli
agirhgr yoniinden, pozitif (olumlu) yodnde
heterosis ve heterobeltiosis gosterdigi
gorilen 4 F; melez kombinasyonu (VD-4 x
Cukurova 1518, VD-4 x VD-18, PAUM-15 x
Nazilli 84S ve Stoneville 468 x Nazilli 84S) i¢in
Ustin dominans, bununla birlikte 2
kombinasyonunda (PAUM-15 x VD-18 ve
PAUM-15 x Stoneville 468) dominans
gosterdigi tahmin edilebilmektedir.
Karademir ve ark. (2009) yaptiklari calismada,

-280-



Akiscan ve Genger, 2018 | MKU Ziraat Fakiiltesi Dergisi, 23(2):274-283

koza katli agirhgr yoéninden en yiksek
heterosis degerini % 22.46, heterobeltiosis
degerini ise % 22.20 olarak saptadigini
bildirmistir.  Cavusoglu  (2017)  yaptig
¢alismada koza kutlh agirhgr yoninden
heterosisin % 1261 ile % 0.95,
heterobeltiosisin ise % 4.15 ile % -6.62
arasinda degistigini bildirmistir.

100 Tohum Agirhgi

Anac¢ olarak kullanilan genotiplere ait
100 tohum agirhg degerlerinin 10.88 g
(Stoneville 468) ile 13.06 g (Cukurova 1518);
F1 melez kombinasyonlarinin ise 11.29 g
(Stoneville 468 x Nazilli 84S) ile 12.72 g
(Cukurova 1518 x VD-18) arasinda degisim
gosterdigi; genotiplerin, 100 tohum agirhgi
yonunden istatistiksel olarak birbirinden farkl
5 grup olusturdugu; materyal olarak
kullanilan genotiplerin 13 tanesinin en yliksek
100 tohum agirligina sahip genotiplerinin yer
aldigi A grubunda, 11 tanesinin ise en dislik
100 tohum agirligina sahip genotiplerinin yer

aldigir E grubunda yer aldigi Cizelge 3’de
gorilmektedir.

F1 melezlerinde 100 tohum agirhg
yoniinden hesaplanan heterosis degerlerinin,
% 7.34 (PAUM-15 x Stoneville 468) ile %-5.54
(VD-4 x VD-18) arasinda  degistigi;
heterobeltiosis degerlerinin ise % 3.47
(PAUM-15 x Stoneville 468) ile % -9.10 (VD-18
x Nazilli 84S) arasinda degistigi Cizelge 4’den
izlenebilmektedir. Bununla birlikte, 100
tohum agirhg yoninden, pozitif (olumlu)
yonde heterosis ve heterobeltiosis degerleri
saptanan, 3 Fi; melez kombinasyonunun
(PAUM-15 x Stoneville 468, PAUM-15 x Nazilli
84S ve Stoneville 468 x Nazilli 84S) Ustlin
dominans, pozitif heterosis degerinin yaninda
% 0’a yakin heterobeltiosis degeri veren 1
kombinasyonunda (PAUM-15 x VD-18)
dominans gosterdigi sonucu cikarilabilir.
Cavusoglu (2017) vyaptigi calismada 100
tohum agirligr yoniinden heterosisin % 3.40
ile % -3.77, heterobeltiosisin ise % 1.54 ile % -
6.94 arasinda degistigini bildirmistir.

Cizelge 4. Bogum sayisi, koza kitli agirhgi, 100 tohum agirhgr ve hastalik indeksi 6zelliklerine

iliskin heterosis ve heterobeltiosis degerleri

Table 4. Heterosis and heterobeltiosis values of nod number, seed cotton weight per boll, 100 seed

weight and disease index characteristics

Bogum Sayisi Koza Kiitlii 100 Tohum I:Iastahk
Genotip Agirhg Agirhg Indeksi

Ht Hb Ht Hb Ht Hb Ht Hb
VD-4 x PAUM-15 6.59 2.20 0.41 -6.38 -3.47 -5.74  23.53 100.00
VD-4 x Gukurova 1518 2.31 -1.12 9.42 6.10 -0.13 -3.01 -29.27 -17.14
VD-4 x VD-18 -0.37 -7.81 4.82 425 -554 -6.66 -3529 4.76
VD-4 x Stoneville 468 4.25 0.40 5.54 -4.86 0.35 -5.47 -43.28 -5.00
VD-4 x Nazilli 84S 2,57 -4.94 3.70 -1.38 014 -471 -31.10 -19.29
PAUM-15 x Cukurova 1518 3.05 2.20 4.75 -5.09 0.22 -490 -25.00 0.00
PAUM-15 x VD-18 -1.15  -4.75 7.23 0.49 4.05 0.42 -9.52  -9.52
PAUM-15 x Stoneville 468 1.58 -6.04 3.67 -0.03 7.34 3.47 -46.34 -45.00
PAUM-15 x Nazilli 84S -3.27 -6.64 10.70 841 4.85 210  -39.29 -19.05
Gukurova 1518 x VD-18 0.53 -3.90 0.69 -2.88 -0.88 -2.60 -50.00 -33.33
Cukurova 1518 x Stoneville -0.70 -7.45 7.47 -5.73  3.37 -5.26
468 -69.09 -57.50
Gukurova 1518 x Nazilli 84S 0.36 -3.92 4.47 -3.51 3.75 -3.98 -57.14 -57.14
VD-18 x Stoneville 468 522 -594 2.35 -7.28 497 -2.22 -46.34 -45.00
VD-18 x Nazilli 84S -4.76  -4.92 1.77 -2.71 -337 -9.10 -3.57 2857
Stoneville 468 x Nazilli 84S -4.66 -14.65 13.48 7.25 2.70 1.62 -52.73 -35.00
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Hastalik indeksi
Yapilan c¢alismada ana¢ olarak kullanilan
genotiplere iliskin hastalik indeksi

degerlerinin 1.33 (Stoneville 468) ile 3.13
(VD-4); F1 melez kombinasyonlarinin ise 0.57
(Cukurova 1518 x Stoneville 468) ile 2.80 (VD-
4 x PAUM-15 ) arasinda degistigi;
genotiplerin, hastallk indeksi yodninden,
istatistiksel olarak birbirinden farkli 8 grup
olusturdugu; materyal olarak kullanilan
genotiplerin 11 tanesinin en yiksek hastalik
indeksine sahip genotiplerin yer aldigi A
grubunda, 7 tanesinin ise en disik hastalik
indeksine sahip genotiplerin yer aldigi H
grubunda yer aldigi saptanmistir (Cizelge 3).

Cizelge 4’de, hastalik indeksi yoniinden
hesaplanan heterosis degerlerinin,% 23.53
(VD-4 x PAUM-15) ile % -69.09 (Cukurova
1518 x Stoneville 468) arasinda degistigi ve
VD-4 x PAUM-15 disindaki 14 melez
kombinasyonun negatif (olumlu) yonde
heterosis gosterdigi; F1 melezlerine iliskin
heterobeltiosis degerlerinin ise % 100.00 (VD-
4 x PAUM-15) ile % -57.50 (Cukurova 1518 x
Stoneville 468) arasinda degisim gosterdigi
dikkati cekmektedir. Anilan Cizelgeden,
hastalik indeksi yoninden, negatif (olumlu)
yonde heterosis ve heterobeltiosis degerleri
gbsteren, 11 F; melez kombinasyonunun (VD-
4 x Cukurova 1518, VD-4 x Stoneville 468, VD-
4 x Nazilli 84S, PAUM-15 x VD-18, PAUM-15 x
Stoneville 468, PAUM-15 x Nazilli 84S,
Cukurova 1518 x VD-18, Cukurova 1518 x
Stoneville 468, Cukurova 1518 x Nazilli 84S,
VD-18 x Stoneville 468 ve Stoneville 468 x
Nazilli 84S) Ustiin dominans, negatif yonde
heterosisin yaninda % O heterobeltiosis
gosteren 1 kombinasyonun ise (PAUM-15 x
Cukurova 1518) dominans gosterdigi kanisina
varilmistir.
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