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OZET MAKALE BILGISI
Arastirmanin amact, taze tiikketime uygun bazi barbunya genotiplerinin morfolojik ozellikleri ve Aragtirma Makalesi
akrabalik derecelerinin belirlenmesidir. Calismada, 23 adeti oturak. 29 adeti ise sirik barbunya Gelis : 14.04.2019
genotipinden olusmus ve bu genotipler biiyime Ozellikleri dikkate alinarak iki ayr1 grupta Kabul: 13.12.2019

degerlendirilmistir. Arastirmada; barbunya genotiplerinin morfolojik Kkarekterizasyonuna ait bitki.
Cigek, yaprak, bakla ve tane 6zellikleri incelenmis. Sonuglar SPSS 22 Istatistik programmda Ward
Linkage metodu ile degerlendirilmistir. Calismada oturak genotiplerde 6 adet biiyiik kiimeden olusan
dendograma gore, SU-O1 ile SU-O5 birbirine en uzak genotipler olarak belirlenmistir. Sirik
genotiplerde ise 4 biiyiik kiimeden olusan bir dendogram elde edilmis ve SU-S1 ile SU-S4 birbirine
en uzak genotip ¢ifti olmustur. Genotipler arasinda bazi karakterler bakimindan 6nemli varyasyon
oldugu ve 1slah galismalar i¢in nitelikli kaynak olusturabilecegi kanisina varilmistir.
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Determination of Morphological Characteristics and Phylogenetic Relations of Some Kidney Bean
Genotypes Suitable for Fresh Consumption

ABSTRACT ARTICLE INFO
This study is composed from 23 bush kidney bean and 23 pole kidney bean genotypes. The study was Research article

evaluated in two separate groups as bush and pole. In this study Plant, flower, leaf, pod and seed Received: 14.04.2019
characteristics were examined in order to make morphological characterization of kidney bean Accepted: 13.12.2019

genotypes and the results were evaluated by SPSS 22 Statistical Program with Ward Linkage method.

Study; a dendogram of 6 large clusters was obtained in bush genotypes and the most distant groups ﬁ%/worgs: Genot
were found between SU-O1 and SU-O5. In pole genotypes, a dendogram of 4 large clusters was MI neﬁ/ Ieap, enotype,
obtained and the most distant groups were found between SU-S1 and SU-S4. It has been concluded orphologic.

that there is a significant variation between genotypes in terms of some characters and can constitute a
qualified resource for breeding studies.

GIRIS

Barbunya fasulyesi; taze bakla, olgunlasmamis tohumlu bakla ve kuru baklasi olmak iizere 3 degisik sekilde tiiketilebilen
bir sebzedir (Balkaya ve Odabas, 2004). Taze tohumlar1 sofralik, dondurulmus gida, konserve; kurumus taneleri ise kuru
barbunya olarak degerlendirilen barbunya fasulyesi, yiiksek protein degeri ve besin igerigi ile yeterli ve dengeli
beslenemeyen toplumlarin besin zincirleri arasinda énemli bir bitkisel protein kaynagidir (Cam, 2017). Ayrica barbunya
fasulyesi bakla ve tohumlar1 kirmizinin degisik tonlardaki renkleri. morumsu ¢izgiler veya noktalarla 6zellesmistir.
Barbunya fasulyesi gen kaynaklar1 morfolojik, agronomik ve tarimsal dzellikleri agisindan farkli siniflara ayrilirlar. Bu
baglamda barbunya fasulyelerinde genellikle farkli biiylime 6zelligi, tohum tipleri, tohum biiyiikliikleri, tohum sekilleri ve
renklerinden stz edilmektedir (Fonseca, 1998; Meza ve ark., 2013; Singh ve ark., 2014; Sultan ve ark., 2014).

Yerel cesitler ve kdy populasyonlar1 olarak adlandirilan bitkisel genetik kaynaklarin giivence altina alinmasi, insanligin
geleceginin korunmasi bakimindan zorunludur (Tan, 1998). Bitkiler arasindaki akrabalik durumunu incelemek igin
morfolojik, biyokimyasal ve molekiiler markdrler kullanilmaktadir. Bitki ya da bitki gruplar1 arasinda herhangi bir fenotipik
ozellik, o tiir i¢in bir morfolojik markor olarak degerlendirilir (Staub ve ark., 1996). Yetistirilen tiirlerde varyasyonlarin
bilinmesi ve bu varyasyonun dagilis durumu 1slah programlar agisindan ¢ok 6nemlidir (Bliss, 1981).
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Tiirkiye’ de fasulye yerel gen kaynaklarinin derlenmesi ve tanimlanmasi ile pek ¢ok ¢alisma yapilmistir. Bu ¢aligmalarda
genel olarak incelenen bitkisel 6zellikler agisindan varyasyonlarin varligindan bahsedilmektedir (Sar1 ve ark., 2016;
Akbulut ve ark., 2014; Erding ve ark., 2013). Yaptiginiz arastirmada Selcuk Universitesi, Sebze Yetistiriciligi ve Islahi
Anabilim Dali’nda bulunan taze tiiketime uygun barbunya genotiplerinin morfolojik 6zellikleri belirlenerek bu genotipler
arasindaki genetik cesitliligin belirlenmesi hedeflenmistir.

MATERYAL VE YONTEM

Bu calismada Selguk Universitesi Ziraat Fakiiltesi Bahge Bitkileri Béliimiinde var olan gen havuzundan 52 adet genotip (29
sirik ve 23 oturak) bitkisel materyal olarak kullanilmistir. Deneme, Konya Selguk Universitesi’ne ait arastirma alaninda 2018
yili Mayis-Eyliil déneminde yiiriitiilmiistiir. Parseller belirlenip damla sulama sistemi kurulduktan sonra tohumlar 70 cm sira
aras1 ve 15 cm sira iizeri olacak sekilde 15 Mayis tarihinde el ile ekilmistir. Her genotipte 30 bitki kullanilmistir. Calismada
yer alan barbunya genotipleri sirik ve oturak olarak ayri ayri degerlendirilmigti. UPOV, (2019) parametrelerinden
yararlanilarak alinan 6l¢iim ve gozlemler de sirik barbunya fasulyesinde 41 parametre ve oturak barbunya fasulyesinde ise 43
parametre bakilmistir. Elde edilen veriler SPSS paket programinda bulunan WARD Linkage metodu iizerinden hiyerasik
cluster analizi kullanilarak yapilmustir.

Cizelge 1. Suik genotiplerde bitki. ¢icek ve yaprak ézelliklerinde morfolojik gézlemler

GenotipNo  B.G.S. B.B.G. Bitki Boyu (cm) B.G. Bitkilerin S.H. S.G. C.Z. (Gun) S.C.T.S. Y.Y.R.
%80’inde Y
sarilmaya
baslama

sU-s1 DI Orta 172.50-222.49 Toplu Erken Hizh Gugla 70.0 < 3.01-4.99 KY
SU-S2 PR Orta 172.50-22249 Orta Orta Yavag Az 63.0-69.9 3.0> Y
SU-S3 PR Orta 172.50-222.49 Orta Erken Orta Orta 56.0-62.9 3.01-4.99 Y
SU-s4 DI Iyi 222.50-272.49 Orta Orta Orta Orta 70.0 < 3.01-4.99 Y
SU-s5 Di Az 122.50-172.49 Toplu Erken Yavag Az 63.0-69.9 3.01-4.99 Y
SU-sS6 Di Az 72.50-122.49 Orta Orta Yavag Az 63.0-69.9 30> Y
sU-s7 DI Az 72.50> Toplu Geg Yavas Az 63.0-69.9 3.01-4.99 Y
SU-S8 DI Orta 172.50-222.49 Orta Orta Orta Orta 63.0-69.9 5.0-6.99 CKY
SU-S9 DI Orta 172..50-222..49 Orta Orta Orta Orta 70 < 3.01-4.99 KY
SU-s10 DI Iyi 222..50-272.49 Orta Erken Orta Orta 63.0-69.9 5.0-6.99 KY
SU-s11 Di Iyi 222..50-272.49 Toplu Erken Orta Orta 63.0-69.9 3.01-4.99 KY
SU-S12 DI Orta 172.50-222.49 Orta Orta Orta Orta 70 < 3.01-4.99 KY
SU-s13 PR Orta 172.50-222.49 Daginik Orta Orta Orta 63.0-69.9 5.0-6.99 KY
SU-S14 DI Tyi 222.50-272.49 Orta Erken Orta Orta 56.0-62.9 3.0> KY
SU-S15 PR fyi 222.50-272.49 Orta Erken Orta Orta 63.0-69.9 5.0-6.99 Y
SU-s16 DI Az 122.50-172.49 Toplu Erken Orta Orta 70 < 3.01-4.99 Y
SU-S17 PR Orta 172.50-222.49 Orta Orta Orta Orta 63.0-69.9 3.01-4.99 Y
SU-S18 PR Tyi 222.50-272.49 Toplu Orta Orta Orta 70 < 3.01-4.99 Y
SU-s19 DI Orta 172.50-222.49 Dagimk Orta Orta Orta 63.0-69.9 3.0> Y
SU-S20 PR Az 122.50-172.49 Orta Orta Orta Orta 56.0-62.9 30> Y
SU-S21 PR Iyi 222.50-272.49 Orta Erken Hizl  Giiglu 70 < 3.0> \4
SU-s22 PR Orta 172.50-222.49 Daginik Geg Orta Orta 63.0-69.9 3.01-4.99 Y
SU-S23 DI Az 122.50-172.49 Orta Erken Orta Orta 56.0-62.9 5.0-6.99 KY
SU-s24 PR Orta 172.50-222.49 Orta Orta Orta Orta 63.0-69.9 5.0-6.99 Y
SU-s25 PR Orta 172.50-222.49 Orta Orta Orta Orta 63.0-69.9 30> AY
SU-S26 PR Orta 172.50-222.49 Daginik Erken Orta Orta 56.0-62.9 5.0-6.99 Y
SU-S27 DI Az 72.50-122.49 Orta Erken Yavas Az 56.0-62.9 3.01-4.99 Y
SU-s28 DI Orta 172.50-222.49 Orta Erken Orta Orta 56.0-62.9 3.01-4.99 CKY
SU-S29 PR Orta 172.50-222.49 Orta Orta Orta Orta 63.0-69.9 5.0-6.99 KY

B.G.S: bitki gelisim sekli. B.B.G: bitki bilyiime giicii. B.G: bitki goriinimii. S.H: sarilma hizi. S.G: sarilma giicii. C.Z: ¢igeklenme zamani. S.C.T.S:
salkimdaki cigek tomurcugu sayist. Y.Y.R.Y: yapraktaki yesil renk yogunlugu. D.i: dikdortgen. P.R: pramit. K.Y: koyu yesil. C.K.Y: cok koyu yesil Y: yesil

BULGULAR

Sirik Barbunya Genotiplerinin Morfolojik Ozellikleri

Yapilan degerlendirme sonucunda; sirik barbunya genotiplerinin 13 genotipte (% 44.82) pramit gelisim, 16 genotipte ise
dikdortgen gelisim (% 55.17) gostermistir. Genotiplerden 7 tanesinin gelisme giictiniin (% 24.14) az oldugu, 15 genotipin
(% 51.72) orta ve 7 genotipin ise (% 24.14) iyi oldugu gézlemlenmistir. Calismada 4 genotipin bitki goriinimiiniin (%
13.79) dagimnik oldugu, 19 genotipin (% 65.52) orta oldugu, 6 genotipin (% 20.69) ise toplu bitki gdriiniimiine sahip oldugu
gozlemlenmistir. Bitki boyunda elde edilen genotip ortalamalarina gore 5 sinifin olustugu ve genotiplerin % 51.72’sinin (15
genotip) 172.50-222.49 cm arasinda bulundugu goriilmektedir. Bunu takiben 7 genotipin 222.50-272.49 cm araliginda bitki
boyuna sahip oldugu ve genotiplerin biiyiik cogunlugunun 122 cm’den yiiksek ortalamaya ulastigi saptanmustir. Bitkilerin
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%80’inin sarilmaya baslama donemleri incelendiginde erken sarilmaya baslayan 13 genotipin (% 44.82) yaninda orta
donemde sarilan 14 genotip (% 48.28) bulunmaktadir. iki genotip (% 6.89) ise ge¢ sarilma gdstermistir. Sarilma hiz1 ve
sarilma giicii parametleri dikkate alindiginda ise sirasi ile 5 genotipin (% 17.24) yavas ve az 22 genotipin (% 75.86) orta ve
orta, 2 genotipin (% 6.89) hizli ve gii¢lii oldugu belirlenmistir. ilk ciceklenme zamani(giin) incelendiginde; 7 genotip (%
24.14) 56.0-62.9 giin arasinda, 15 genotip (% 51.72) 63.0-69.9 giin arasinda, 7 genotipte (% 24.14) ise 70 glinden fazla
oldugu gortilmektedir. Salkimda bulunan ¢icek tomurcugu sayildiginda; 7 adet genotipte (% 24.14) 3 adetten (3.0>) az
sayida ¢icek tomurcugu bulunurken 14 genotipte (% 48.27) 3.01-4.99 arasinda tespit edilmigve son olarak 5.0-6.99 arasinda
bulunan genotip sayisinin ise 8 adet (%27.59) oldugu saptanmustir. Yaprak 6zellikleri agisindan incelenen sirik barbunya
genotiplerinde agik yesil yaprak rengi goriilen 1 genotip’in (%3.45) oldugu, 17 genotipin (58.62) yesil yaprak rengine sahip
oldugu,9 genotipin (%31.03) koyu yesil renge sahip oldugu, 2 genotipin (%6.90) ¢ok koyu yesil renge sahip oldugu
goriilmistiir (Cizelge 1). Elde edilen sonuglara biitiinciil bir yaklasimla bakildiginda 6nemli oranda varyasyonlara sahip
oluklar1 goriilmektedir. Yerel gen kaynaklarinin genel 6zelligi ve dolayisi ile dnemide genel olarak bu zengin varyasyondan
kaynaklandigi pek ¢ok arastirmada da vurgulanmaktadir (Karatag ve ark., 2017; Seymen ve ark., 2010; Isik, 2012; Akbulut
ve ark., 2014; Oztiirk, 2018).

Sirik barbunya genotiplerinde bakla uzunlugu bakimindan varyasyonun goézlendigi, 4 genotipin 10.50 cm’den daha diisiik
bakla uzunluguna sahip oldugu (%13.79) goriilirken, 10.51-13.49 cm arasinda 14 (%48.27), 13.50-16.49 cm arasinda 8
(%27.59) ve 16.50-19.49 cm arasinda ise 3 genotipin (%10.35) oldugu goriilmistir. Sirik barbunya genotiplerinin %
31.03’{iniin (9 genotip) bakla eninin 10.51-12.99 mm arasinda, 13.00-15.49 mm arasinda 14 (%48.27) genotip, 15.50-17.99
mm arasinda 5 genotip (%17.25) ve 18.00 mm’nin iizerindeki bakla eninde 1 genotip (%3.45) oldugu goriilmiistiir. Bakla
kalinlig1 bakimindan genotiplerin bilyiik ¢cogunlugunun (% 93.10) 8.50 mm’nin iizerindeki degerlere ulastigi, 5.50-6.99 mm
arasinda 1 (%3.45) genotip ve yine 7.00-8.49 mm arasinda 1 (%3.45) genotipin oldugu tespit edilmistir. Tiim sirik barbunya
genotiplerinin bakla ucunun sivri oldugu gézlenmistir. Bakla ug seklinin yonii agisindan incelendiginde genotipler; yukari
ve asagl u¢ yonleri bakimindan sirasi ile 12 genotip (%41.38) ve 17 genotip (%58.62) oldugu goriilmektedir. Baklanin enine
kesiti incelendiginde genotipler; yuvarlak-eliptik oldugu goézlenen genotip sayist 19 adet oldugu (%65.52) goriiliirken,
armut seklinde oldugu goézlenen 1 adet (%3.45) genotip goriilmiis, son olarak ¢ok diiz kesite sahip olan barbunya genotip
sayisinin ise 9 adet (%31.03) oldugu goriilmiistiir. Bakla ozelliklerine bakildiginda; en yiiksek ortalamanin 10 bakla
agirliginda 122.54 gr ile SU-S29 genotipinde oldugu, en diisiik ortalamann ise 35.70 gr ile SU-S7 genotipinde bulundugu
tespit edilmistir (Cizelge 2)..

Cizelge 2. Surik genotiplerde bakla ozelliklerinde morfolojik gézlemler

Genotip No B.U. (cm) B.E. (mm) B.K. (mm) B.U.S. B.US.Y. B.E.K. 0.B.A(10
baklada)
SU-s1 10.51-13.49 13.00-15.49 8.50mm< Sivri Yukari dogru Yuvarlak-Eliptik 98.76
SU-s2 13.50-16.49 13.00-15.49 8.50mm< Sivri Asag1 dogru Yuvarlak-Eliptik 108.72
SU-s3 10.51-13.49 13.00-15.49 8.50mm< Sivri Asag1 dogru Yuvarlak-Eliptik 78.71
SU-s4 10.51-13.49 10.51-12.99 5.50-6.99 Sivri Asag1 dogru Cok diiz 71.42
SU-s5 10.50> 10.51-12.99 8.50mm= Sivri Asagi dogru Yuvarlak-Eliptik 41.08
SU-S6 10.51-13.49 10.51-12.99 8.50mm= Sivri Asagi dogru Cok diiz 46.51
sU-s7 10.50> 10.51-12.99 8.50mm< Sivri Asagi dogru Yuvarlak-Eliptik 35.70
SU-s8 10.50> 15.50-17.99 8.50mm< Sivri Yukart dogru Yuvarlak-Eliptik 37.40
SU-s9 10.51-13.49 15.50-17.99 8.50mm< Sivri Asag1 dogru Cok diiz 83.33
SU-s10 10.51-13.49 13.00-15.49 8.50mm< Sivri Asagi dogru Yuvarlak-Eliptik 72.93
SU-s11 10.51-13.49 13.00-15.49 8.50mm< Sivri Yukart dogru Yuvarlak-Eliptik 74.35
SU-S12 13.50-16.49 10.51-12.99 8.50mm= Sivri Asagi dogru Cok diiz 79.13
SU-s13 10.51-13.49 13.00-15.49 8.50mm< Sivri Yukari dogru Yuvarlak-Eliptik 59.71
SU-s14 16.50-19.49 15.50-17.99 8.50mm< Sivri Asag1 dogru Yuvarlak-Eliptik 102.25
SU-S15 10.51-13.49 13.00-15.49 8.50mm= Sivri Yukart dogru Yuvarlak-Eliptik 104.22
SU-s16 10.50> 10.51-12.99 7.00-8.49 Sivri Asagi dogru Yuvarlak-Eliptik 53.30
SU-S17 10.51-13.49 10.51-12.99 8.50mm= Sivri Yukart dogru Yuvarlak-Eliptik 67.28
SU-s18 16.50-19.49 13.00-15.49 8.50mm< Sivri Yukart dogru Cok diiz 104.20
SU-S19 10.51-13.49 13.00-15.49 8.50mm< Sivri Asagi dogru Yuvarlak-Eliptik 102.40
SU-S20 10.51-13.49 10.51-12.99 8.50mm< Sivri Yukart dogru Yuvarlak-Eliptik 82.36
SU-s21 10.51-13.49 13.00-15.49 8.50mm< Sivri Yukart dogru Cok diiz 109
SU-s22 13.50-16.49 10.51-12.99 8.50mm< Sivri Asag1 dogru Yuvarlak-Eliptik 59.71
SU-s23 13.50-16.49 13.00-15.49 8.50mm< Sivri Asagi dogru Cok diiz 96.13
SU-s24 13.50-16.49 13.00-15.49 8.50mm< Sivri Asagi dogru Yuvarlak-Eliptik 100.40
SU-S25 10.51-13.49 13.00-15.49 8.50mm< Sivri Asag1 dogru Cok duz 81.56
SU-S26 13.50-16.49 15.50-17.99 8.50mm< Sivri Yukart dogru Cok diiz 75.41
SU-s27 13.50-16.49 15.50-17.99 8.50mm< Sivri Asagi dogru Armut seklinde 117.89
SU-S28 16.50-19.49 18.00< 8.50mm< Sivri Yukar1 dogru Yuvarlak-Eliptik 116.50
SU-S29 13.50-16.49 13.00-15.49 8.50mm< Sivri Yukart dogru Yuvarlak-Eliptik 122.54

B.U: bakla uzunlugu. B.E: bakla eni. B.K: bakla kalinhigi. B.U.S: bakla u¢ sekli. B.U.S.Y: baklanin u¢ seklinin yonii. B.E.K: baklanin enine kesiti. O.B.A:
ortalama bakla agirlig
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Baklalarda yapilan kantitatif 6lgiimlerde genotiplerin birbirlerinden 6nemli diizeylerde ayrildiklar1 goriilmiis bakla
ozelliklerinin morfolojik karekterizasyonda oOnemli bir kriter oldugu sonucuna varilmast birgok ¢aligmada
desteklenmektedir (Isik, 2012; Erding ve ark., 2013; Sar1 ve ark., 2016; Oztiirk, 2018)

Sirtk barbunya genotiplerinden 4 tanesinde baklada tohum sayis1 3.01-3.99 adet arasinda (%13.80), 4.00-4.99 arasinda 11
adet (%37.93), 5.00-5.99 arasinda 5 adet (%17.24) ve 6.00 tohumdan fazla baklaya sahip genotip sayisinin ise 9 (%31.03)
adet bulunmustur. Genotiplerin 20 adedinin bakla zemin renginin (%68.97) beyaz, 7 genotipin (%24.14) yesil, 2genotipin
ise (%6.89) sar1 renkli oldugu gozlemlenmistir. Yirmiyedi genotipte (%93.11) bakla ikinci rengin varlig1 belirlenirken, 2
genotipin (%6.89) ise baklada ikinci renge sahip olmadig: saptanmistir. Bakla ikinci rengin 26 genotipte (% 96.30) kirmizi,
1 genotipte ise (% 3.70) menekse renkli oldugu belirlenmistir. Yine 14 genotipte baklada ikinci rengin (% 51.85) yogun, 9
genotipte (% 33.33) orta, 4 genotipte ise (% 14.82) zayif oldugu tespit edilmistir. Bakla yiizey yapis1 bakimindan genotipler;
diiz veya az piiriizlii (20 genotip) ile orta piiriizlii (9 genotip) olarak iki grup igerisinde dagilim gostermistir. Genotiplerin
1000 tane agirligi bakimindan deger araliklari incelendiginde 4 grubun olustugu ve 23 genotipin (% 79.31) 740 g’in
tizerinde ortalamaya sahip oldugu tespit edilmistir (Cizelge 3). Barbunya genotiplerinde bakilan bakla ve tane parametre
farkliliklarinin gesit 6zellikleri ile iliskili oldugu sonucuna varilmis ve yapilan bircok ¢aligma ile desteklendigi gortilmiistiir
(Madakbas ve Kiigiikomuzlu, 2004; Akbulut ve ark., 2014).

Cizelge 3. Suik genotiplerde bakla ve tane 6zeliklerinde morfolojik gézlemler

Ge,’\]gt'p B.T.S B.ZR B.L.RV B.iR B.L.RY B.Y.Y 1000 T-A(9)
SU-s1 3.01-3.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Orta piruzlt 740.00<
SU-s2 6.00< Beyaz Var Kirmizi Yogun Orta puriizlii 740.00<
SU-S3 5.00-5.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Diz veya Az pliriizlu 740.00<
SU-s4 6.00< Yesil Var Kirmizi Zayif Orta puruzlu 310.01-450.99
SU-S5 4.00-4.99 Beyaz Var Kirmizi Orta Duz veya Az piruzlu 740.00<
SU-S6 4.00-4.99 Beyaz Var Kirmizi Orta Diz veya Az plriizlu 740.00<
SU-s7 4.00-4.99 Yesil Var Kirmizi Zayif Diz veya Az pliriizlu 600.00-739.99
SU-S8 4.00-4.99 Beyaz Var Kirmizi Orta Duz veya Az piruzlu 600.00-739.99
SU-s9 6.00< Yesil Yok Yok Yok Diz veya Az purizlu 460.00-590.99
sU-s10 5.00-5.99 Sar1 Yok Yok Yok Diz veya Az piruzlt 740.00<
SU-S11 6.00< Beyaz Var Kirmizi Yogun Duz veya Az piruzlu 740.00<
SU-s12 6.00< Yesil Var Menekse Yogun Diz veya Az purizlu 460.00-590.99
sU-s13 5.00-5.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Diz veya Az plriizlu 740.00<
SU-s14 6.00< Beyaz Var Kirmizi Yogun Orta puriizlii 740.00<
sU-s15 4.00-4.99 Beyaz Var Kirmizi Orta Diiz veya Az piiriizli 740.00<
sU-s16 5.00-5.99 Yesil Var Kirmizi Zayrf Diiz veya Az piiriizlu 600.00-739.99
SU-S17 4.00-4.99 Beyaz Var Kirmizi Zayif Duz veya Az plruzlu 740.00<
sU-s18 6.00< Yesil Var Kirmizi Orta Diiz veya Az piiriizli 740.00<
SU-s19 4.00-4.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Diiz veya Az piiriizli 740.00<
SU-S20 4.00-4.99 Sar1 Var Kirmizi Yogun Duz veya Az plruzlu 740.00<
SU-s21 3.01-3.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Orta piruzlt 740.00<
SU-s22 6.00< Beyaz Var Kirmizi Orta Diiz veya Az piiriizli 740.00<
SU-S23 3.01-3.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Orta puruzli 740.00<
SU-s24 4.00-4.99 Beyaz Var Kirmizi Orta Diiz veya Az piiriizli 740.00<
SU-s25 3.01-3.99 Beyaz Var Kirmizi Orta Orta piruzlt 740.00<
SU-S26 4.00-4.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Orta puruzli 740.00<
SU-s27 6.00< Beyaz Var Kirmizi Yogun Diiz veya Az piiriizlu 740.00<
SU-s28 5.00-5.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Orta pirizlt 740.00<
SU-S29 4.00-4.99 Yesil Var Kirmizi Orta Diz veya Az puruzli 740.00<

B.T.S: baklada tohum sayisi. B.Z.R: bakla zemin rengi. B.IR.V: baklada ikinci rengin varligi. B.I.R: bakla ikinci rengi. B.I.R.Y: bakla ikinci rengin
yogunlugu. B.Y.Y: bakla yiizey yapist. 1000 T.A: 1000 tane agirhig

Sirik barbunya genotiplerinde tane boyu (mm) cinsinden 6lgiildiigiinde; 1 genotipte (%3.45) 10.50 mm’den az, 1 genotip de
12.50-14.49 arasinda, 4 genotipte 14.50-16.49 arasinda (%13.79), 16.50 g ve iizerinde de 23 adet genotip (%79.31) olarak
belirlenmistir. Genotiplerin tamaminin tohum eninin 6 mm’den daha yiiksek ¢iktig1 goriilmistiir. Tane kalinligr (mm)
degerleri incelendiginde; 2 adet genotipte (%6.90) 6.50mm’den az, 6.51-7.99 arasinda 4 (%13.79) genotip, 8.00-9.49
arasinda 14 adet (%48.28) genotip, 9.50-10.99 arasinda ise 9 genotip (%31.03) bulunmaktadir. Tane sekli yoniinden
incelenen genotipler; 20 genotipin (%68.97) bobrek seklinde, 4 genotipin (%13.79) dairesel-eliptik seklinde, 3 genotipin
(%10.34) dairesel sekilde, 2 genotipin (%6.90) ise eliptik sekilde oldugu tespit edilirken tohumun yandan sekline
bakildiginda ise 18 genotipin (%62.07) genis, 9 genotipin (%31.03) orta, 2 genotipin (%6.90) ise dar oldugu goriilmektedir.
Genotiplerin besinde tek tohum rengi mevcutiken (%17.24), 24 genotipin iki renge sahip oldugu (%82.76) saptanmuistir.
Tanede ara renk dagiliminda; 24 genotipin (% 82.76) beyaz, 4 genotipin (% 13.79) yesilimsi, 1 genotipin (%3.45) ise yesil
veya yesilimsi olarak belirlenmistir (Cizelge 4). Ozellikle tane eni, tane boyu, tane kalmligi ve tane seklinin
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populasyonlardaki farkliliklarin ayirt edilmesinde en 6nemli kriterden biri oldugu goriilmistiir (Sehirali, 1971; Vural ve
ark., 1986; Madakbas ve Ergin, 2011; Erding ve ark., 2017).

Cizelge 4. Surik genotiplerin tanede ézelliklerinde morfolojik gozlemler

Genotip No T.B (mm) T.E (mm) T.K (mm) T.S T.Y.S T.R.S T.AR
SO-S1 16.50< 6.00< 9.50-10.99 Bobrek Genis iki Beyaz
SU-s2 16.50< 6.00< 8.00-9.49 Baobrek Genis Iki Beyaz
SU-S3 16.50< 6.00< 9.50-10.99 Bobrek Genis iki Beyaz
SU-s4 10.50> 5.00> 6.50> Dairesel Dar Bir Yesil veya yesilimsi
SU-s5 16.50< 6.00< 8.00-9.49 Baobrek Orta Iki Beyaz
SU-s6 16.50< 6.00< 8.00-9.49 Bobrek Genis Tki Beyaz
SU-s7 14.50-16.49 6.00< 6.51-7.99 Bobrek Orta iki Beyaz
SU-s8 14.50-16.49 6.00< 8.00-9.49 Bobrek Orta Iki Beyaz
SU-s9 14.50-16.49 6.00< 6.51-7.99 Dairesel- eliptik Dar Bir Yesilimsi

SU-S10 16.50< 6.00< 8.00-9.49 Bobrek Genis Bir Yesilimsi
sU-s11 16.50< 6.00< 8.00-9.49 Dairesel- eliptik Genis iki Beyaz
SU-s12 14.50-16.49 6.00< 8.00-9.49 Dairesel- eliptik Genis Bir Yesilimsi
SU-S13 16.50< 6.00< 9.50-10.99 Bobrek Orta Tki Beyaz
sU-s14 16.50< 6.00< 8.00-9.49 Eliptik Orta iki Beyaz
sU-s15 16.50< 6.00< 9.50-10.99 Bobrek Genis iki Beyaz
SU-S16 12.50-14.49 6.00< 6.50> Bobrek Orta iki Beyaz
SU-s17 16.50< 6.00< 8.00-9.49 Bobrek Genis iki Beyaz
sU-s18 16.50< 6.00< 6.51-7.99 Bobrek Genis iki Beyaz
SU-S19 16.50< 6.00< 8.00-9.49 Bobrek Genis iki Beyaz
SU-S20 16.50< 6.00< 8.00-9.49 Bobrek Orta iki Beyaz
SU-s21 16.50< 6.00< 9.50-10.99 Eliptik Genis iki Beyaz
SU-s22 16.50< 6.00< 8.00-9.49 Bobrek Orta Tki Beyaz
sU-s23 16.50< 6.00< 9.50-10.99 Dairesel Genis iki Beyaz
SU-s24 16.50< 6.00< 9.50-10.99 Dairesel-eliptik Genis iki Beyaz
SU-S25 16.50< 6.00< 8.00-9.49 Dairesel Genis Tki Beyaz
SU-S26 16.50< 6.00< 8.00-9.49 Bobrek Genis iki Beyaz
SU-s27 16.50< 6.00< 9.50-10.99 Bobrek Genis iki Beyaz
SU-S28 16.50< 6.00< 9.50-10.99 Bobrek Genis Tki Beyaz
SU-S29 16.50< 6.00< 6.51-7.99 Bobrek Orta Bir Yesilimsi

T.B: tane boyu. T.E: tane eni. T.K: tane kalmhgi. T.S: tane sekli. T.Y.S: tohumun yandan sekli. T.R.S: tanede renk sayis1. T.A.R: tanede ana renk

Tanede ikincil ana renk yoniinden incelenen sirik barbunya genotiplerinde; 17 genotip (% 58.62) kirmizi renge sahip, 3
genotip (% 10.34) bej rengine sahip, 2 genotip (% 6.90) menekse rengine sahip, 1 genotip (% 3.45) kahverengi’ne sahip, 1
genotipin (% 3.45) gri renge sahip oldugu goriilmiis ve 5 genotip’te ise (% 17.24) ikincil ana renk goriilememistir. Tanede
ikincil rengin dagilimi da ise; 23 genotip (% 95.83) ¢izgi seklinde, 1 genotipte (% 4.17) zerre seklinde dagilim gdstermistir.
Tohumun parlaklig1 yoniinden incelenen genotiplerde; 16 adet genotipin (%55.17) parlak, 11 adet genotipin (%37.93) orta,
2 adet genotipin (%6.90) ise mat oldugu goriilmiistiir. Sirtk barbunya genotiplerinin taze bakla hasat siiresi (giin) agisindan
varyasyon gosterdigi; 8 genotipin (% 27.59) 75 giinden 6nce, 8 genotipin (% 27.59) 76-95 giin arasinda, 13 genotipin ise
(% 44.82) 96-115 giin arasinda hasat siiresine ulastigi goriilmiistiir. Meyve tutumu agisindan degerlendirilen sirik barbunya
genotiplerinin 5’inin (%17.24) yiiksek, 8 genotipin (%27.59) orta diizeyde ve 16 genotipin (%55.17) az oranda meyve
tutumu gosterdigi tespit edilmistir. Bitki bagina bakla sayilarinin sirtk barbunya genotiplerinde 4.06 ile 60.85 (adet) arasinda
degistigi goriilmiistiir. Sirik barbunya genotiplerinde bitki basina bakla verimi yoniinden incelenmis ve sonuglar 24.50 gr
(SU-S16) ile 475.10 (SU-S19) arasinda oldugu gériilmiistiir (Cizelge5).

Oturak Barbunya Genotiplerinin Morfolojik Ozellikleri

Oturak genotipler de; 3 genotipte (%13.04) yayilan bitki tipi goriiliirken, 20 adet genotipte (%86.95) yayilmayan bitki tipi
goriilmiis, bitki boyu dlgiilen 23 adet genotipin 72.50 cm den kiiglik oldugu goriilmiistiir. Bitki goriiniimiinde, genotiplerin
tamaminin toplu oldugu goézlenmistir. Bitki biiylime giiclinde; 2 genotipin (%8.70) az, 12 genotipin (%52.17) orta, 9
genotipin ise (%39.13) iyi biiylime giicii gosterdigi belirlenmistir. Genotipler, yaprakta yesil renk yogunlugu agisindan
incelendiginde 1 genotipin (%4.34) agik yesil, 3 genotipin (%13.05) yesil, 9 genotipin (%39.13) koyu yesil, 10 genotipin
(%43.48) ise cok koyu yesil renge sahip olmustur. Calismada; 2 genotipin (%8.69) 49.1-55.9 giin arasinda, 12 genotipin
(%52.17) 56.0-62.9 giin arasinda, 8 genotipin 63.0-69.9 giin arasinda (%34.78) ve 1 genotipin de 70 giinden daha uzun gin
siirede ciceklendigi gozlemlenmistir. Salkimda bulunan ¢igek sayisinda; 3 adet genotip 3’den az (%13.04), 6 adet genotip
3.01-4.99 arasinda (%26.08), 13 adet (%56.52) genotipte 5.0-6.99 arasinda, 1 adet genotipte (4.34) 9 dan fazla
bulunmustur (Cizelge 6). Bu dogrultuda ¢alismamizda barbunya genotipleri yiliksek oranda morfolojik ¢esitlilik gostermis
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ve birgok ¢alismada benzer sonuglar elde edilmistir (Balkaya ve Odabas. 2004; Stoilova ve ark.. 2006; Erding. 2012; Cam.
2017; Oztiirk. 2018).

Cizelge 5. Surik genotiplerde tane ve baklada morfolojik gézlemler

Genotip No T.i.AR T.i.R.D TP T.B.H.S (giin) M.T B.B.B.S B.B.V (g)
SU-s1 Kirmizi Cizgi seklinde Orta 75> Orta 17.58 260.50
SU-S2 Bej Cizgi seklinde Parlak 76-95 Yiksek 24.00 391.66
SU-s3 Kirmizi Cizgi seklinde Parlak 76-95 Orta 21.00 216.15
SU-s4 Yok Yok Orta 75> Az 7.39 52.82
SU-S5 Kirmizi Cizgi seklinde Parlak 96-115 Yiksek 60.85 312.50
SU-s6 Kirmizi Cizgi seklinde Parlak 76-95 Yiiksek 20.5 111.25
SU-s7 Kahverengi Cizgi seklinde Orta 75> Orta 18.90 77.76
SU-s8 Kirmizi Cizgi seklinde Parlak 76-95 Az 15.85 65.97
SU-s9 Yok Yok Orta 75> Az 10.28 120.74
SU-s10 Yok Yok Parlak 96-115 Orta 23.48 196.66
sU-s11 Kirmizi Cizgi seklinde Orta 96-115 Orta 29.36 259.85
SU-s12 Yok Yok Orta 96-115 Az 16.42 153.59
SU-S13 Kirmizi Cizgi seklinde Parlak 96-115 Orta 52.12 415.12
SU-S14 Menekse Cizgi seklinde Parlak 96-115 Az 14.62 179.45

SU-s15 Bej Zerre seklinde Parlak 96-115 Az 22.89 278.37
SU-S16 Gri Cizgi seklinde Orta 75> Az 4.06 24.50
SU-s17 Kirmizi Cizgi seklinde Parlak 76-95 Az 12.88 102.45
SU-s18 Bej Cizgi seklinde Orta 96-115 Az 13.22 155.07
SU-S19 Kirmizi Cizgi seklinde Orta 96-115 Yiksek 35.47 475.10
SU-S20 Kirmizi Cizgi seklinde Parlak 76-95 Orta 19.43 184.69
SU-S21 Kirmiz1 Cizgi seklinde Parlak 96-115 Az 14.97 180.23
SU-S22 Kirmiz1 Cizgi seklinde Parlak 75> Az 25.87 206.00
SU-S23 Kirmizi Cizgi seklinde Orta 76-95 Az 12.92 138.42
SU-S24 Kirmizi Cizgi seklinde Orta 75> Az 16.16 205.40
SU-S25 Kirmizi Cizgi seklinde Mat 75> Az 15.66 164.28
SU-S26 Menekse Cizgi seklinde Mat 96-115 Az 23.37 206.91
SU-S27 Kirmiz1 Cizgi seklinde Parlak 76-95 Az 18.33 294.00
SU-S28 Kirmiz1 Cizgi seklinde Parlak 96-115 Orta 19.00 242.12
SU-S29 Yok Yok Parlak 96-115 Yiksek 26.31 429.91

T.L.A.R: tanede ikincil ana renk. T.1L.R.D: tanede ikinci ana rengin dagilimi. T.P: tohum parlakhigi. T.B.H.S: taze bakla hasat siiresi. M.T: meyve tutumu.
B.B.B.S: bitki bagina bakla sayis1. B.B.V: bitki bagina verim

Cizelge 6. Oturak genotiplerde bitki. gicek ve yaprak ozelliklerinde morfolojik gozlemler

Genotip No B.T. Bitki boyu B.G. B.B.G. Y.Y.RY. C.Z. S.C.T.S. (Adet)
SU-01 Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Tyi CKY 56.0- 62.9 5.0-6.99
SU-02 Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Orta Y 63.0- 69.9 5.0-6.99
SU-03 Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Tyi CKY 56.0- 62.9 5.0-6.99
SU-04 Yayilan 72.50 cm> Toplu Orta AY 63.0- 69.9 3.0>
SU-05 Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Az Y 49.1-55.9 3.0>
SU-06 Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Tyi KY 56.0- 62.9 3.01-4.99
SU-07 Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Tyi KY 56.0- 62.9 9.0<
SU-08 Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Orta CKY 56.0- 62.9 5.0-6.99
SU-09 Yayilan 72.50 cm> Toplu Orta KY 63.0-69.9 5.0-6.99
sU-010 Yayilan 72.50 cm> Toplu Orta Y 56.0- 62.9 3.01-4.99

SU-011 Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Orta CKY 63.0-69.9 5.0-6.99
SU-012 Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Orta KY 56.0- 62.9 5.0-6.99
sU-013 Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Orta CKY 63.0-69.9 5.0-6.99
sU-014 Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Orta CKY 56.0- 62.9 5.0-6.99
sU-015 Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Orta KY 56.0- 62.9 5.0-6.99
sU-016 Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Tyi KY 63.0-69.9 3.01-4.99
sU-017 Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Tyi CKY 56.0- 62.9 5.0-6.99
sU-018 Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Orta KY 56.0- 62.9 3.01-4.99
SU-019 Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Az KY 49.1-55.9 3.01-4.99
SU-020 Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Tyi CKY 56.0- 62.9 3.0>

sU-021 Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Tyi CKY 63.0-69.9 5.0-6.99
SU-022 Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Tyi KY 70 < 3.01-4.99
sU-023 Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Orta CKY 63.0-69.9 5.0-6.99

BT: bitki tipi. BG: bitki goriiniimii. BBG: bitki biiyiime giicli. . YYRY:: yapraktaki yesil renk yogunlugu. CZ: ¢iceklenme zamani. SCTS: salkimdaki ¢icek
tomurcugu sayisi. KY: koyu yesil. CKY: ¢ok koyu yesil Y: yesil
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Oturak barbunya genotiplerinde; 3 genotipte (%13.04) 10.50 cm’den uzun, 10 (%43.48) genotip 10.51-13.49 arasinda, 10
adet (%43.48) genotip 13.50-16.49 cm arasinda bakla uzunluguna sahip olmustur. Bakla eni (mm); 4 adet genotipte
(%17.39) 10.51-12.99 araliginda, 15 adet (%65.22) genotipte 13.0-15.49 arasinda, 4 adet (%17.39) genotip 15.50-17.99
arasinda bulunmustur. Bakla kalinlig1 (mm); 22 adet genotip (%95.65) 8.50°den fazla,1 adet genotip (%4.35) 5.50-6.99
arasinda belirlenmistir. Calismada baklanin u¢ sekli incelenen genotiplerde; 23 genotipin sivri oldugu goriilmiistiir.
Denemde; 14 genotip (%60.87) ile yukar1 dogru, 9 genotip (%31.13) ile asag1 dogru bakla uc sekline sahip olmustur.
Baklanin enine kesitine bakilan genotiplerde; 9 genotip (%39.13) yuvarlak-eliptik, 6 genotip (%26.08) armut seklinde, 6
genotip (%26.08) cok diiz, 1 genotip (%4.35) sekiz seklinde bulunurken 1 genotip (%4.35) ise yuvarlak sekilde oldugu
goriilmiistiir. Ortalama on bakla agirligi ise; 100.46 gr ile SU-O14 en fazla bulunurken. 30.15 gr ile SU-09 en az agirliga
sahip oldugu goriilmiistiir (Cizelge 7).

Cizelge 7. Oturak genotiplerde bakla 6zelliklerinde morfolojik gézlemler

Genotip No B.U (cm) B.E (mm) B.K (mm) B.U.S B.US.Y B.E.K 85‘)’2“@
SU-01 10.51-13.49 13.00-15.49 8.50< Sivri Yukari dogru Yuvarlak-eliptik 75.80
sU-02 10.51-13.49 13.00-15.49 8.50< Sivri Yukari dogru Yuvarlak- eliptik 86.52
SU-03 13.50-16.49 15.50-17.99 8.50< Sivri Yukar dogru Yuvarlak-eliptik 93.09
sUo4 10.50> 10.51-12.99 8.50< Sivri Asagi dogru Armut seklinde 59.25
sU-05 10.51-13.49 13.00-15.49 8.50< Sivri Asagt dogru Armut seklinde 79.05
sU-06 10.51-13.49 13.00-15.49 8.50< Sivri Yukar1 dogru Cok duz 88.17
SU-07 13.50-16.49 15.50-17.99 8.50< Sivri Yukar dogru Armut seklinde 99.48
sU-08 13.50-16.49 13.00-15.49 8.50< Sivri Asagi dogru Yuvarlak-eliptik 53.75
SU-09 10.50> 10.51-12.99 8.50< Sivri Yukart dogru Yuvarlak-eliptik 30.15
sU-010 10.50> 10.51-12.99 8.50< Sivri Yukari dogru Armut seklinde 58.40
SU-011 10.51-13.49 10.51-12.99 8.50< Sivri Yukart dogru Yuvarlak-eliptik 55.69
sU-012 10.51-13.49 13.00-15.49 5.50-6.99 Sivri Asagi dogru Armut seklinde 77.39
SU-013 13.50-16.49 13.00-15.49 8.50< Sivri Yukar1 dogru Cok duz 84.80
sU-014 13.50-16.49 13.00-15.49 8.50< Sivri Yukari dogru Yuvarlak-eliptik 100.46
sU-015 10.51-13.49 13.00-15.49 8.50< Sivri Asagi dogru Armut seklinde 77.41
SU-016 13.50-16.49 15.50-17.99 8.50< Sivri Yukar dogru Yuvarlak-eliptik 76.98
sU-017 10.51-13.49 13.00-15.49 8.50< Sivri Asagt dogru Sekiz seklinde 65.09
sU-018 13.50-16.49 13.00-15.49 8.50< Sivri Asag1 dogru Cok diiz 88.93
sU-019 13.50-16.49 13.00-15.49 8.50< Sivri Yukari dogru Cok duz 96.74
SU-020 13.50-16.49 13.00-15.49 8.50< Sivri Yukar dogru Yuvarlak-eliptik 87.52
sU-021 13.50-16.49 13.00-15.49 8.50< Sivri Asagi dogru Cok duz 78.86
SU-022 10.51-13.49 15.50-17.99 8.50< Sivri Asag1 dogru Cok diiz 89.62
SU-023 10.51-13.49 13.00-15.49 8.50< Sivri Yukar1 dogru Yuvarlak 82.04

B.U: bakla uzunlugu. B.E: bakla eni. B.K: bakla kalmligi. B.U.S: bakla u¢ sekli. B.U.S.Y: bakla u¢ seklinin yonii. B.E.K: baklanin enine kesiti. O.B.A:
ortalama bakla agirlig

Oturak barbunya genotiplerinde tohum sayisi; 3 genotip (%13.04) 3.01-3.99 arasinda, 5 genotip (%21.74) 4.00-4.99
araliginda, 14 genotip (%60.87) 5.00-5.99 araliginda son olarak ise 1 genotip (%4.35) 6’dan biiyiik oldugu goriilmiistiir.
Zemin rengi acisindan degerlendirilen genotipler; beyaz zemin rengine sahip 20 genotip (%86.96), sar1 zemin rengine sahip
2 genotip (%8.69), yesil zemin rengine ait ise 1 genotip (%4.35) oldugu belirlenmistir. Baklada ikinci rengin varligi
yoniinden degerlendirilen genotiplerde; 2 oturak barbunya genotipinin (%86.96) var oldugu, 3 oturak barbunya genotipde
(%13.04) ikinci rengin olmadig1 goriilmiistiir. Bakla ikinci rengi yoniinden gézlemlenen genotipler; kirmizi renge sahip 19
genotip (%82.61), menekse rengine sahip 1 (%4.35) genotip ve 3 genotipin (%13.04) ise ikinci renge sahip olmadig
goriilmiistiir. Ikincil renk yogunlugunda ise; 18 (%78.26) genotipinde yogun, 1 genotipte (%4.35) orta, 1 adet genotipte
(%4.35) zayif, 3 adet genotip’te ise (%13.04) ikincil renk olmadigi belirlenmistir. Yiizey yapisi yoniinden incelenen
genotiplerde; diiz veya az piiriizlii ve orta piriizlii olarak smiflanmistir. Simiflandirma sonucu sirasi ile 20 genotip (%
86.96), 3 genotip (%13.04) oldugu goriilmektedir. Baklanin bitkideki durumunda; baklas iistte bulunan genotip sayisi 9
(%39.13), ortada bulunan 6 genotip (%26.09), altta bulunan 4 (%17.39) genotip ve ugta bulunan 4 (%17.39) genotip oldugu
gorilmiistiir. (Cizelge 8). Bakla ve tohum o&zellikleri incelenmis olup bu 6zelliklerin birgogunun c¢esit karakteri oldugu
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kanisina varilmigtir. Yapilan bazi ¢aligmalarinda bu kaniy1 destekler niteliktedir (Madakbas ve Kiigiikomuzlu, 2004; Sar1 ve
ark., 2016).

Cizelge 8. Oturak genotiplerde bakla &zelliklerinde morfolojik gézlemler

Genotip No B.T.S B.ZR B.LR.V B.i.R B.LRY B.Y.Y B.B.D
sU-01 5.00-5.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Diiz veya az purizlu Altta
sU-02 5.00-5.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Diiz veya az pirizlu Altta
SU-03 5.00-5.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Diiz veya az prtizli Ustte
sU-04 4.00-4.99 Sari Yok Yok Yok Diiz veya az pirizlu Ustte
sU-05 5.00-5.99 Yesil Yok Yok Yok Diiz veya az pirizlu Altta
SU-06 5.00-5.99 Beyaz Var Kirmiz1 Yogun Diz veya az puruzlu Ortada
SU-07 5.00-5.99 Beyaz Var Kirmiz1 Yogun Diz veya az puruzlu Ortada
sU-08 6.00< Beyaz Var Kirmiz1 Yogun Diiz veya az purizlu Ustte
SU-09 5.00-5.99 Beyaz Var Menekse Yogun Orta piruzlu Ugta
SU-010 4.00-4.99 Beyaz Var Kirmizi Orta Diiz veya az puruzli Ortada
sU-011 5.00-5.99 Beyaz Var Kirmiz1 Yogun Diiz veya az pirizlu Ucta

SsU-012 3.01-3.99 Beyaz Var Kirmiz1 Yogun Diiz veya az pirizlu Ucta
SU-013 5.00-5.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Orta plruzli Ustte
SU-014 5.00-5.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Diiz veya az puruzli Ortada
sU-015 3.01-3.99 Beyaz Var Kirmiz1 Yogun Diiz veya az pirizlu Ucta
SU-016 4.00-4.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Orta plruzli Ustte
SU-017 5.00-5.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Diiz veya az piruzli Ustte
sU-018 4.00-4.99 Beyaz Var Kirmizt Yogun Diiz veya az piiriizlii Ustte
SsU-019 5.00-5.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Diiz veya az pirizlu Ortada
SU-020 5.00-5.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Diiz veya az puruzli Ustte
sU-021 3.01-3.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Diiz veya az pirizlu Ortada
SU-022 4.00-4.99 Sari Yok Yok Yok Diiz veya az pirizlu Altta
SU-023 5.00-5.99 Beyaz Var Kirmizi Zayif Diiz veya az puruzli Ustte

B.T.S: baklada tohum sayis1. B.Z.R: baklada zemin rengi. B.LR.V: baklada ikinci rengin varligi. B.I.R:bakla ikinci rengi. B.L.R.Y: bakla ikinci rengin
yogunlugu. B.Y.Y: bakla yiizey yapisi. B.B.D: baklanin bitkideki durumu

Oturak barbunya genotiplerinde tane boyu (mm) cinsinden 6l¢iilmiis; 14.50-16.49 mm arasinda bulunan genotip sayisi 5
(%21.74), 18 (%78.26) genotipte 16.50 mm’den bilylik bulunmustur. Denemede kullanilan tiim genotiplerin bakla eni
6.00 mm den fazla bulunmustur. Tane kalinliginda; 1 (%4.35) genotip 6.51-7.99 mm araliginda, 20 (%86.96) genotip 8.0-
9.49 mm araliginda, 2 (%8.69) genotip 9.50-10.99 mm araliginda bulunmustur. Denemede 12 genotipin (%52.18) bobrek,
6 adet genotipin (%26.09) dairesel-eliptik, 3 genotipin (% 13.04) dairesel, 2 genotipin (%8.69) ise eliptik tane sekline sahip
oldugu saptanmistir. Tohumun yandan sekli incelendiginde; 15 genotipin (%65.22) genis, 7 genotipin (%30.43) orta, 1
genotipin (%4.35) ise dar oldugu gorilmiistiir. Calismamizda; 1 genotip’in (%4.35) 600-731, 22 genotipin(%95.65) 740.0
g ‘den yiiksek 1000 tane agirligina (g) sahip oldugu goriilmiistiir. Genotipler 7.67 ile 24.97 araliginda bitki basina bakla
sayisina sahip olmuslardir. Ik bakla yiiksekligi (cm) 6l¢iilen genotipler; 14.01-15.99 arasinda 1 genotip (%4.35), 8 genotip
(%34.78) 16.00-17.99 arasinda, 11 genotip (%47.83) 18.00-19.99 arasinda, 3 genotip (%13.04) 20.0 cm den yukarida olugu
goriilmiistiir (Cizelge 9). Arastirmada elde edilen veriler 1181nda bitki basina bakla sayist verim agisindan dnemli bir kriter
oldugu goriilmektedir. Diizdemir ve Akdag (2001) bitkide bakla sayis1 8.6 ile 26.2 (adet/bakla) arasinda degistigini
belirlerken. Zeytun ve Gulimser (1988) Carsamba Ovasi’nda yetistirilen 33 fasulye genotipinde bitkideki bakla sayisinin
16.3-86.3 adet bulmustur.

Tanede renk sayist 1 genotip de (%8.69) tek, 22 genotip (%91.31) iki olarak bulunmustur. Tanede bulunan ara renk
yoniinden degerlendirilen genotiplerde; 21 genotip (%91.31) beyaz, 2 genotip (%8.69) ise yesil veya yesilimsi
bulunmustur. Tanede ikincil ana renge de ise 20 genotip (%86.96) kirmizi, 1 genotip (%4.35) menekse rengine sahip iken 2
genotip’te (%8.69) ikincil ana renk goriilememistir. Tanede ikincil ana renk; 21 genotip (%91.31) ¢izgi seklinde dagilim, 2
genotip’te (%8.69) ikincil ana rengin dagilimi s6z konusu olmadigi goriilmiistiir. 18 genotipin tohumlar1 (%78.26) parlak, 5
genotipin (%21.74) orta seviyede parlak oldugu goriilmiistiir. Oturak barbunya genotiplerin de taze bakla hasat siiresi, 1
genotip (%4.35) 75 gunden az, 8 genotip (%34.78) 76-95 giin arasinda, 14 genotip (%60.87) 96-115 giin araliginda
olmustur. Bakla tutumunda degerlendirilen oturak barbunya genotiplerinin 17 adedi (%73.91) orta, 6 adedi (%26.09)
yetersiz olarak degerlendirilmistir. Oturak barbunya genotiplerinde bitki basina bakla verimi 59.41- 213.21 g araliginda
bulunmustur (Cizelge 10). Tanede renk kriterlerinin ¢esitler arasinda degiskenlik gosterdigini ve gesitler arasi ayirt edici
Ozellikler arasinda yer aldigi farkli galigmalarla da desteklenmektedir (Akbulut ve ark.. 2014).
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Cizelge 9. Oturak barbunya genotiplerin tane 6zelliklerinde morfolojik gézlemler

Gerotip T.B(mm) T'E§mm T.K(mm) 1000 T.A (g) T.$ T.Y.S B('a %Et')s L.B.Y (cm)

SU-O1  1450-1649  6.00< 8.00-9.49 740.00< Dairesel-eliptik  Genis  17.71 16.00-17.99
5U-02 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Eliptik Genis 1916 18.00-19.99
5U-03 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Orta 12,93 18.00-19.99
SU-04 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Orta 21.45 18.00-19.99
SU-O5  1450-1649  6.00< 6.51-7.99 600.00-730.00 Bobrek Genis 9.66 14.01-15.99
5U-06 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Genis  17.79 18.00-19.99
SU-07 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Genis 123 20.00<

SU-08 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Orta 17.71 18.00-19.99
SU-09  1450-1649  6.00< 8.00-9.49 740.00< Dairesel Orta 24.97 16.00-17.99
SU-010  1450-1649  6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Genis ~ 17.83 18.00-19.99
SU-011 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Dairesel-eliptik  Genis  19.95 18.00-19.99
sU-012 16.50< 600<  9.50-10.99 740.00< Dairesel-eliptik  Genis 7.67 16.00-17.99
sU-013 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Dairesel Dar 16.30 18.00-19.99
SU-014 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Orta 18.04 18.00-19.99
sU-015 16.50< 600<  9.50-10.99 740.00< Dairesel-eliptik ~ Genis 1212 16.00-17.99
SU-016 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Genis 1553 20.00<

SU-O17  1450-1649  6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Genis 1295 18.00-19.99
sU-018 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Dairesel-eliptik Orta 8.06 16.00-17.99
SU-019 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Eliptik Orta 10.86 18.00-19.99
SU-020 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Genis 1391 16.00-17.99
SU-021 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Genis  17.22 16.00-17.99
SU-022 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Dairesel-eliptik ~ Genis  19.87 20.00<

SU-023 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Dairesel Genis  12.90 16.00-17.99

T.B: tane boyu. T.E: tane eni. T.K: tane kalinlig1. 1000 T.A: 1000 tane agirligi. T.S: tane sekli. T.Y.S: tohumun yandan sekli. B.B.B.S: bitki basma bakla

sayist. L.B.Y: ilk bakla yiiksekligi

Cizelge 10. Oturak genotiplerde tane ve verim 6zelliklerinde morfolojik gdzlemler

Genotip No TR.S T.AR T.i.A.R T.i.A.R.D TP T.B.H.S M.T B.B.V (g)
sU-01 ki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Orta 96-115 Orta 151.61
SU-02 Tki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak 76-95 Orta 213.21
SU-03 Tki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Orta 76-95 Az 138.92
sU-04 ki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak 96-115 Orta 158.85
sU-05 Bir Yesil veya yesilimsi Yok Yok Parlak 96-115 Orta 114.62
SU-06 Tki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak 96-115 Orta 182.06
sU-07 Iki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak 96-115 Az 141.19
SU-08 Iki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak 96-115 Az 95.21
sU-09 Iki Beyaz Menekse Cizgi seklinde Orta 96-115 Az 75.29
sU-010 Tki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak 96-115 Orta 104.13
SsU-011 Tki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak 76-96 Orta 111.13
SU-012 Iki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak 76-96 Az 59.41
SU-013 iki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Orta 96-115 Orta 138.26
sU-014 Tki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak 96-115 Orta 2175
sU-015 Tki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak 96-115 Orta 110.22
SU-016 Iki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak 96-115 Orta 119.6
SU-017 Iki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak 96-115 Az 84.3
SU-018 Iki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak 76-95 Orta 70.46
SU-019 Tki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak 75> Orta 105.13
SU-020 Iki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak 96-115 Orta 121.76
SU-021 ki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak 76-95 Orta 135.86
SU-022 Bir Yesil veya yesilimsi Yok Yok Parlak 76-95 Orta 2475
SU-023 iki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Orta 76-95 Orta 105.9

T.R.S: tanede renk sayisi. T.A.R: tanede ana renk. T.I.A.R: tanede ikincil ana renk. T.1.A.R.D: tanede ikinci ana rengin dagilimi. T.P: tohum parlakhg:.
T.B.H.S: taze bakla hasat siiresi. M.T: meyve tutumu. B.B.V: bitki bagina verim

Taze Tuketime Uygun Barbunya Genotiplerinde Varyasyon
Incelenen 6zellik sayisi arttikga, benzerlik veya ayriligi ortaya koyan indekslerin hesaplama islemleri karmasik ve zaman
alic1 bir hal almaktadir. Clinkii klasik istatistiksel yontemler, karakter adedi ve Kkarsilastirilan 6rnek sayisi arttikga yetersiz
kalmaktadir. Bu sorun fazla sayidaki karakteri simiflandirma indeksleri kapsaminda formiile eden kiimeleme analizinin
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ortaya konmast ile biiyiik dlgiide ¢dziime kavusmustur (Oztiirk ve Yildiz. 2012). Erding ve ark. (2013)’da genotipler
arasindaki ¢esitliligin saptamasi amaciyla yaptiklar1 bir ¢aligmada 125 adet fasulye genotipini kullanmig ve inceledikleri
yaklasik 20 morfolojik 0Ozelliklerden elde edilen sonu¢ olarak genotipler arasinda genig bir varyasyonun oldugu

belirtmislerdir.

Bu caligmada 29 adet sirik barbunya fasulyesinde (Sekil 3. ve Sekil 4.) 41 parametre ve 23 adet oturak barbunya
fasulyesinde (Sekil 1. ve Sekil 2.) ise 43 parametre sonucu kendi aralarindaki varyasyonunu belirlemek amaciyla Ward
metodu ile dendogram (kiimeleme) analizi yapilmustir.

Agglomeration Schedule

SU.01

sLO13

Cluster Combined Stage Cluster First Appears
Stage Cluster 1 Cluster 2 Coefficients Cluster 1 Cluster 2 Mext Stage
1 3 20 3500 0 o 3
2 12 8 7.500 0 o 5
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14 a 7 100,800 & o 16
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18 1 2 131,500 15 14 18
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18 1 19 1wrara 16 o} 21
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Sekil 1. Oturak fasulyedeki Cluster Analizi
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Sekil 2. Oturak fasulyedeki Cluster Analizi

Oturak barbunya genotiplerinde yapilan dendogram (kiimeleme) analizinde 6 biiyik kiimeden olustugu goriilmektedir. Bu
dendogramda en yakin karakterlere sahip genotiplerin SU-O3 ile SU-020 arasinda oldugu gézlemlenirken, en uzak
karakterlere sahip genotiplerin ise SU-O1 ile SU-O5 numarali genotipler olduklari tespit edilmistir (Sekil 2).
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Agglomeration Schedule
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Sekil 3. Sirik fasulyedeki Cluster Analizi

Dendrogram using Ward Linkage
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Sekil 4. Sirik fasulyedeki Cluster Analizi

Sirik barbunya genotiplerinde yapilan dendogram (kiimeleme) analizinde (Sekil 4) 4 biiyilk kiimeden olustugu
goriilmektedir. Kiimeler arasindaki iliski ele alindiginda en yakin karakterlere sahip genotiplerin SU-S5 ile SU-S6 arasinda.
en uzak karakterlere sahip genotiplerin ise SU-S1 ile SU-S4 numarali genotipler olduklar1 tespit edilmistir.

SONUC

Farkli barbunya fasulyesi genotiplerine ait morfolojik 6zellikler ve bu veriler 1s18inda aralarindaki akrabalik derecelerinin
belirlenmesinin amaglandig1 bu ¢alismada genotipler arasinda yakin ve uzak akraba derecelerinin bulundugu ve bitkisel
ozellikler bakimindan genis bir cesitliligin oldugu belirlenmistir. Ozellikle oturak barbunya genotiplerinde varyasyonun fazla
oldugu morfolojik gozlem ve istatistiki program sonucu goriilmiistiir. Tirkiye’nin barbunya fasulyesinin anavatani
olmamasina ragmen bu varyasyonun gozlemlenmesi ¢arpici bir sonug olarak one ¢ikmaktadir. Elde edilen sonuglara gore
kullanilan genotipler 1slah programlarinda kullanilir nitelikte bulunmustur.

TESEKKUR: Bu ¢alisma S.U. BAP tarafindan 18201035 proje ile desteklenmis ve Furkan GURDAP’1n yiiksek lisans

tezinden {iretilmistir.
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