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Ozet

Bitkilerde hastaliklarin zamaninda ve dogru teshis edilmesi icin yapilan molekiiler analizlerde yiiksek
kalitede niikleik asit elde etmek ¢ok onemlidir. Bu calismada badem 6rneklerinden farkl zamanlarda ve ceviz
orneklerinden de farkli ekstraksiyon yontemleriyle elde edilen nukleik asitlerde, RNA miktari, 260/280 ve
260/230 oranlari 6lgllerek bademlerde 6rnek almak igin en uygun dénem ve cevizlerde de en uygun ekstraksiyon
yontemi belirlenmistir. Badem RNA konsantrasyonu, 260/280 ve 260/230 oranlari ilkbaharda sirasiyla 286.6
ng/ul, 1.72, ve 1.55, sonbaharda ise, 122.32 ng/ul, 0.832 ve 0.97 olarak olcilmis ve molekiler ¢alismalarda
ilkbaharda 6rnek alinmasi daha uygun bulunmustur. Ceviz izolatlarindan, modifiye edilmis Dellaporta yontemi ile
elde edilen niikleik asitlerde RNA konsantrasyonu, 260/280 ve 260/230 orani sirasiyla 1016.17 ng/ul, 1.329 ve
1.365, ticari ekstraksiyon kiti ile elde edilen nikleik asitlerde ise 7.678 ng/ul, 1.017 ve 0.456 olarak bulunmustur.
Sonug olarak yliksek kalitede ve miktarda RNA elde etmek i¢in bademlerde en uygun dénemin ilkbahar ve
cevizlerde ise en uygun yontemin ise modifiye edilmis Dellaporta yontemi oldugu belirlenmistir.

Anahtar kelimeler: Ceviz, badem, RNA, 6rnekleme zamani.

Comparison of RNA Concentration and Parameters of Total Nucleic Acids Extracted from
Almond at Different Times and From Walnut by Different Methods

Abstract

It is very important for diagnosing diseases in a timely and obtain high quality nucleic acid. In this study,
total RNA quantities obtained from almond in spring and autumn and by different methods from walnut samples
to determined optimal period for almond and better extraction method for walnut. RNA concentration was 286.6
ng/ul with 1.72 in 260/280 ratio and 1.55 in 260/230 ratio in spring, and RNA concentration was 122.32 ng/ul
with 0.832in 260/280 ratio and 0.97 in 260/230 ratio in fall samples from almond trees. Results of walnut isolates
using modified Dellaporta total nucleic acid extraction were 1016.17 ng/ul as RNA concentration; the 260/230
ratio was 1.365; the 260/280 ratio was 1.329; and the total RNA amount obtained using the extraction kit was
7.678 ng/ul; 260/230 ratio was 0.456; 260/280 ratio was 1.017. As a result of this study, spring is the best
sampling time for almond and modified Dellaporta total nucleic acid extraction method is better than using the
extraction kit for walnut to obtain high quality and concentration of RNA.

Key words: Walnut, almond, RNA, sampling time.

Girig meyve yetistiriciligi yapilan her yerde verimi ve

Sert kabuklu meyve grubunda yer alan ceviz kaliteyi etkileyen onemli faktorlerdendir.
ve bademde zarar yapan birgok biyotik ve abiyotik Hastaliklarla miicadele zor olmasina ragmen
faktor vardir. Biyotik faktorlerden olan hastaliklar miicadelenin en 6nemli asamasini hastaliklarin
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zamaninda ve dogru olarak teshis edilmesi
olusturmaktadir. Her gecen giin gelisen teknolojiyle,
cok fazla sayidaki bitki o6rneklerinde hastahk
etmenlerinin  teshislerinin  yapilabilecegi test
yontemleri kullanilmaya baslanmistir. Ginumuzde
yaygin sekilde biyolojik indeksleme, serolojik testler
ve elektron mikroskobu yontemlerinin yaninda son
yillarda gelisen molekuler analizlerle daha kesin ve
net sonuclarin alindigi biyoteknolojik teknikler
kullaniimaktadir (Uyemoto ve Scott, 1992; Kog,
2010; Milne, 1993).

Nikleik asit ekstraksiyonu ¢ogu molekiiler
¢ahismalarda ilk adimdir. Bunun igin oncelikli olarak
¢ahismalarda kullanilacak olan niikleik asitlerin kisa
surede ve saf olarak elde edilmesi son derece
onemlidir. Badem, ceviz, cilek ve biber gibi tiirlerde

bozmaktadir. Bitkilerde  yapilan  molekiiler
analizlerde basarili sonuglar elde etmek igin ylksek
kalitede nikleik asit elde etmek ¢ok 6nemlidir. Bu
amagla bitki dokularindan vyiiksek miktarda ve
kalitede niikleik asit elde etmek amaciyla birgok
izolasyon yontemi gelistirilmistir (Dellaporta ve ark,
1983, Doyle ve Doyle, 1991, Thomas ve ark. 1993,
Lodhi ve ark, 1994, Lefort ve ark, 1998, Aka Kagar,
2003). Bitkilerde molekiler c¢alismalar yiksek
kalitede DNA ve RNA gerektirmektedir. PCR
analizleri icin nikleik asitlerin kalitesi ve safligl en
onemli faktorlerden bazilandir. Yiksek saflikta,
inhibisyon bulasmalarindan arindiriimis  nikleik
asitleri elde etmek igin, calisilan Uriine ve ¢alisma
amacina uygun ekstraksiyon yontemleri
uygulanmalidir. Birtakim bilesenler asagida Cizelge

yiksek oranlarda bulunan fenolik bilesikler 1’de Ozetlendigi gibi PCR analizlerini inhibe
ekstraksiyon esnasinda nikleik asitlerin kalitesini edebilmektedir (Aka Kagar, 2003).
Cizelge 1. PCR analizlerini inhibe eden bilesenler.
inhibitor Inhibisyon inhibitor Inhibisyon
konsantrasyonu konsantrasyonu
Sodium Dodecyl o EDTA > %0.5 mM
Sulphate (SDS) > %0.005 Sodyum Klorit >25mM
Fenol > %0.2 Hemoglabin > %1 mg/ml
Ethanol > %1 Heparin >0.15 u/ml
isopropanol > %1 Ure >20 mM
Sodyum asetat >5mM Reaksiyon karisimi > %15

En uygun teknigin secimi bazi kriterlere
baglidir. Bunlar arasinda hedef nikleik asit (DNA
veya RNA), kaynak organizma, calisma materyali
(yaprak, tohum, kabuk dokusu vb.), istenilen
sonuglar (verim, saflik, saflastirma igin gereken siire
vs.), ekstraksiyondan sonraki uygulamalar (PCR,
klonlama, isaretleme, blotlama, RT-PCR, cDNA
sentezi vs.) ve bitkisel dokularin uygun ortamlarda
korunmasi izolasyon sonrasi elde edilen DNA’nin
miktar ve kalitesini olumlu sekilde etkiledigi Aka
Kagar (2003) tarafindan rapor edilmistir.

Yiksek veya dusuk 260/230 orani ornekte veya
ekstraksiyon yontemindeki bir sorunu isaret
etmektedir. Diisiik 260/230 oraninin; karbonhidrat
bulasikligindan (genellikle bitkilerden gelen bir
sorundur), nikleik asit ekstraksiyonundan tasinmis
olan fenol kalintisindan, ticari ekstraksiyon Kkiti
kullanimi nedeniyle guanidin kalintisi ve niikleik asit
cOkeltmede kullanilan glikojenden kaynaklanmis
olabilecegi bildirilirken yiiksek 260/230 oraninin ise
bulasik veya kirlenmis kor (blank) kullanilmasindan
ve oOrnek Olgimid icin  uygun olmayan kor
kullanimindan kaynaklanabilecegi 6ne strilmustur.
Koér (blank) sollisyonu o6rnek sulandirmasinda
kullanilan soliisyon ile ayni icerikte ve ayni pH’da
olmalidir. Ornegin niikleik asit sulandirilmasinda TE
cOzeltisi kullanilirken 6lgiimlerde suyun kor olarak
kullanilmis  olmasinin  260/230 orani  duslk
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¢ikmasina neden olabilecegi o6ne sirilmustir
(Wilfinger ve ark., 1997). Spittle ve ark. (2010),
kontaminantlarin niikleik asit konsantrasyonunun
Olcimiinde hatalara neden oldugunu ve PCR’da
(template) DNA’ya baglanarak yanlis sonuglar
dogurdugunu  bildirmistir.  Ornegin %1 SDS
bulagikhginda 260/230 orami 2.20 ve N.A.
konsantrasyonu 92.15 ng/ul, %10 bulasiklikta
260/230 orani 1.51 ve N.A. konsantrasyonu 71.84
ng/ul olarak élguldigini belirtmistir.

Bu calismada, badem agaclarindan farkl 6rnekleme
zamanlarinda ve ceviz agaglarindan ise farkh
ekstraksiyon yontemleri ile elde edilen nikleik
asitlere ait kalite ve kantite kriteleri karsilastiriimis
ve molekiler ¢alismalar icin bademde en uygun
ornek alma zamani ve cevizde de en uygun nukleik
asit  ekstraksiyon  yontemleri  belirlenmeye
cahsilmistir.

Materyal ve Yontem

Bu calisma Biyolojik Micadele Arastirma
Enstitlist  Bitki Biyoteknolojisi Laboratuvarinda
yurattlmisttr. Calismanin  bitkisel materyalini
ilkbahar (Nisan) ve sonbahar (Ekim) donemlerinde
badem ve ceviz bahgelerinden survey amach
toplanan yaprak 6rnekleri olusturmustur. Ornekler
agaclarin dort yanindan ve taze surginleri icerecek
sekilde 5-6 yaprakl ug stirgiinlerinden alinmistir.
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Bitki dokularindan total niikleik asit ekstraksiyonu

Araziden toplanan ceviz ve badem agaclarina
ait yaprak orneklerinden molekiiler galismalarda
kullanilmak tizere niikleik asit izolasyonu yapilmistir.

Bu amagla iki farkli ekstraksiyon yontemi
kullanilmigtir.
“Dellaporta Nukleik Asit Ektraksiyon” metodu

Presting ve ark. (1995)'nin bildirdigi yéntemde bazi
modifikasyonlar yapilarak asagidaki gibi
uygulanmustir.

1. 100-400 mg ornek 1.2 ml ekstraksiyon
tampon g¢ozeltisinde (100 mM Tris, pH 8.0, 50
mM EDTA, 500 mM NaCl, 10 mM 2-
mercaptoethanol) ezilmistir,

2. 600 ul ezilmis yaprak 6rneginden alinip 1.5
ml’lik tiplere konmus ve Uzerine %10’luk
SDS’den 70 pl eklenerek 65°C’de 10 dk.
bekletilmistir. Bekleme esnasinda tipler bir
veya iki kez alt Ust edilmistir.

3. 200 pl 5 M potasyum acetate tilplere
eklenmis ve buzda 10-15 dk. bekletilmistir.

4, Buzdan alinan oOrnekler 10 dk. santrifiij
edilmis ve sivi kissmdan 600 pl alinarak yeni
bir 1.5 ml’lik tipe konulmustur.

5. 300 pl soguk isopropanol eklenerek 25-30
dk. buzda bekletilmistir.

6. 10 dk. 10.000 rpm de santriflij edilmis ve

sipernatant (sivi) dikkatlice ortamdan
uzaklastirilmigtir.
7. -20 °C’de saklanan soguk %70°lik ethanolden

600 pl bu siviya eklenip karistirildiktan sonra
2 dk. santrifdj yapilmistir

8. Ustte kalan sivi  tiplerden dikkatlice
uzaklastirildiktan sonra 15 sn’lik kisa bir
santrifij daha vyapilp alkol pipetle
cekilmistir.

9. Pellet 10 dk. kurutulup Gzerine 400 pl steril
distile su eklenip karistiriimistir.

10.  Bu karisim 37 °C ‘de 15 dk. inkiibe edildikten
sonra bir iki kez hafifce karistirilmistir.

11. 5-10 pul alinip elektroforezde sonug
kontroliinden sonra -20 °C ya da -70 °C’'de
saklanmistir.

12.  Not: Orijinal yontemde 2. asamada kullanilan
%10’luk 70 pl SDS yerine %20’lik 35 ul SDS, 5.
asamada ise isopropanol yerine ethanol
kullanilarak modifikasyon yapiimistir.

ikinci yéntem ise “Thermo Scientific Plant
RNA Purifikasyon Kiti” ile RNA izolasyonudur.
Firmanin onerdigi protokole gore yapilan izolasyon

asagida  verilen asamalar  takip  edilerek
ylritilmustar.
1. 100 mg taze veya donmus bitki 6rnegi veya

20 mg liyoflize doku ezilerek kullaniimistir.
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2. 1.5 ml’lik mikrosantrifiij tipline Plant RNA
Lysis Solution’dan 500 ul eklenmistir.
3. Uzerine ezilmis bitki érnegi eklenerek 10-20

sn. vortekslenmistir.

4, Ornekler 56 °C’de 3 dk. inkiibe edilip ve sonra
5 dk. 20.000 g (14.000 rpm)’de santrifij
edilmistir.

5. 450-550 pl stipernatant temiz mikrosantrifuj
tiplne alinarak ve 250 pl %96’lik etanol
eklenerek pipetle yavasca karistiriimistir.

6. Hazirlanan karisim  purifikasyon kolonu
iceren toplama tlplne aktarilarak 1 dk
12.000 g (11.000 rpm)’de santrifij edilmis ve
icine ¢ozelti akan tlp atilarak kolon yeni tlipe
aktarilmstir.

7. 700 pl yitkama tamponu (wash buffer 1;WB 1)
(etanol eklenmis) purifikasyon kolonuna
eklenmistir.

8. 1 dk. 12.000 g (11.000 rpm)’de santrifij
edilerek alta gegen kisim atilmis ve
saflastirma kolonu 2 ml’lik toplama tlpiine
yerlestirilmistir.

9. 500 pl yikama tamponu Il (Wash buffer II;WB
II) (etanol eklenmis) purifikasyon kolonuna
eklenmistir.

10. Tekrar 1 dk. 12.000 g (11.000 rpm)'de
santriflij edilir ve alta gecen kisim atilarak ve
yeniden mikrosantrifij tlplne
yerlestirilmistir.

11.  Bir Onceki asama tekrar edildikten sonra
kolon 1 dk. maksimum hizda 20.000 g
(14.000 rpm)’de yeniden santrifiij edilmis ve
alt tipe gegen kisim atilmis ve saflastirma
kolonu 1,5 ml’'lik RNase icermeyen (free) bos
ependorf tiplerine aktariimistir.

12. RNA'yi  kolondan  uzaklastirmak igin
purifikasyon kolonunun membraninin
merkezine 50 |l nikleaz icermeyen

(Nucelase free) su ilave edilerek1 dk. 12.000
g (11.000 rpm)’de santrifij edilmistir.

13. 30 pg'dan daha ylksek miktar RNA
beklendigi zaman elution asamasi yani bir
onceki asama tekrarlanmistir.

14.  Purifikasyon kolonu atilmig, saflastiriimis
RNA kullanilincaya kadar -20 °C’de muhafaza
edilmistir.

Total niikleik asit miktari ve kalitesinin

hesaplanmasi
Bu calismada ilkbahar ve sonbahar dénemi

olmak Uzere farkli zamanlarda bademlerden alinan
yaprak orneklerinden elde edilen total RNA

miktarlari ve A 260/280 oranlar ile A 260/230

oranlari nanodrop cihazinda olclilerek en uygun

donem Dbelirlenmistir. Ayrica farkli bolgelerden
alinan ceviz izolatlari, modifiye edilmis Dellaporta
total niikleik asit ekstraksiyonu ve Total RNA ticari
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ekstraksiyon  kiti  kullanilarak  nikleik  asit
ekstraksiyonu yapilmis, elde edilen nikleik asitlerin
RNA miktari ve kalite parametreleri nanodrop
cihazinda ol¢lilmis ve bulunan degerler JMP
istatistik  programinda  Oneway-Anova testi
uygulanarak karsilastiriimistir.

Bulgular ve Tartisma
Farkli zamanlarda alinan badem 6rneklerinden

elde edilen total niikleik asit miktari ve kalitesi

Badem orneklerinden ilkbahar ve sonbahar
olmak tzere farkli zamanlarda alinan 9 adet badem
orneginden, modifiye edilmis Dellaporta total
nikleik asit ekstraksiyonu yontemi ile elde edilen
nukleik asitlerin total RNA konsantrasyonu (ng/ul),
260/280 ve 260/230 oranlari nanodrop cihazinda
Olgllerek karsilastiriimistir (Cizelge 2).

Cizelge 2. Farkli zamanlarda alinan badem 6rneklerinden elde edilen total RNA miktarlari ile 260/230 ve 260/280

oranlari.
Brnek ilkbahar Sonbahar
no Total RNA miktari 260/230 260/280 Total RNA miktari 260/230 260/280

(ng/ul) orani orani (ng/ul) orani orani
1 673.57 1.583 1.805 210.92 1.408 0.847
2 550.12 1.853 1.908 95.37 0.517 0.953
3 360.12 2.059 1.950 245.67 1.291 0.760
4 327.92 1.690 1.945 158.79 1.274 0.816
5 17.34 1.753 1.861 99.84 1.254 0.922
6 380.63 2.032 1.936 0.97 0.895 0.544
7 60.96 1.447 1.998 82.33 0.275 1.019
8 108.97 0.259 0.928 86.85 0.810 0.822
9 99.76 1.274 1.149 120.13 1.010 0.801
Ort. 286.6 1.55 1.72 122.32 0.97 0.832

Cizelge 2’ye gore total RNA konsantrasyonu
ilkbaharda alinan 6rneklerde ortalama 286.6 ng/pl,
sonbaharda alinan 6rneklerde ise ortalama 122.32
ng/ul olarak olgtlmustir. Yine ilkbaharda alinan
orneklerden elde edilen niikleik asitlerin 260/280
orani ortalama 1.72, 260/230 orani 1.55 ve
sonbaharda alinan 6rneklerde 260/280 orani 0.832
ve 260/230 orani ise 0.97 olarak dl¢tlmstr.

Bu sonuglar gdz 6niine alindiginda, sonbaharda bitki
dokularinin yaslanmaya baslamasiyla 6li dokularin
fazla olmasindan dolaylr ilkbaharda toplanan
orneklerde gerek kalite ve gerekse kantite olarak
daha kaliteli ve fazla niikleik asit elde edildigi
gorilmektedir. Kagar (2003) genel olarak en kaliteli
DNA’nin en taze olan dokudan elde edildigini

elde edilen nikleik asitlerin muhafazasinda 6nemli
kriterlerdir. Buna goére molekiler calismalarda
ilkbaharda 6rnek alinmasinin daha uygun olacagi
kanaatine variimistir.

Farkli  ekstraksiyon yéntemleri ile ceviz
orneklerinden elde edilen total RNA miktari ve
parametrelerinin karsilastiriimasi

Farkh bolgelerden alinan ceviz 6rnekleri
modifiye edilmis Dellaporta total nikleik asit
ekstraksiyonu ve Total RNA ticari ekstraksiyon kiti
kullanilarak nikleik asit ekstraksiyonu yapilmis ve
elde edilen nikleik asitlerin miktari ve kalite
parametreleri nanodrop cihazinda Olcilerek
karsilastiriimistir (Cizelge 3).

bildirmistir. Bu parametreler PCR galismalarinda ve

Cizelge 3. Farkh ekstraksiyon yontemleri ile ceviz orneklerinden elde edilen Total RNA’'nin miktari ve
parametreleri.

Total RNA miktari (ng/pul) 260/280 orani 260/230 orani
Modifiye edilmis Modifiye edilmis Modifiye edilmis
Dellaporta Ekst. Kiti Dellaporta Ekst. Kiti Dellaporta Ekst. Kiti
yontemi yontemi yontemi
1 1280.34 4.32 1.312 0.913 1.554 0.240
2 1160.01 5.12 1.482 0.795 1.469 0.346
3 301.02 15.53 1.008 0.878 0.779 0.699
4 441.27 3.41 0.990 0.954 0.743 0.626
5 1209.2 16.44 1.608 2.95 1.835 0.524
6 1705.2 1.25 1.572 0.158 1.807 0.304
Ort. 1016.17 7.678 1.329 1.017 1.365 0.456
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kullanilarak elde edilen total RNA miktari ise 7.678
Bu calismada modifiye edilmis Dellaporta ng/ul bulunmus ve aradaki fark istatistiki agidan
yontemi sonucu total niikleik asit konsantrasyonu onemli bulunmustur (Cizelge 4).
ortalama 1016.17 ng/pl, ekstraksiyon  kiti

Cizelge 4. Farkli ekstraksiyon yontemleriile ceviz 6rneklerinden elde edilen Total RNA miktarina ait varyans analiz
tablosu.

Yontem Ort. Standart Hata Konsantrasyon(ng/ul)
Modifive edilmis Dellaporta 1016.17 109.7218 1016.17+109.7218 a
yontemi

Ekst. Kiti 7.678 2.6819 7.678+2.6819 b

*P<0.05ten kiiclik oldugu icin konsantrasyon degerlerinde yontemler arasinda istatistiki agidan fark énemli
bulunmustur.
Modifiye edilmis Dellaporta yontemi sonucu

Modifiye edilmis Dellaporta yontemi sonucu 260/230 orani ortalama 1.365 ekstraksiyon Kkiti
260/280 orani ortalama 1.329 ekstraksiyon kiti kullanilarak elde edilen total RNA 260/230 orani ise
kullanilarak elde edilen total RNA 260/280 orani ise 0.456 bulunmus ve aradaki fark yapilan istatiksel
1.017 bulunmus ve yapilan istatiksel analizlerin sonucuna gore o6nemli bulunmustur
degerlendirmeye gore aradaki fark istatistiksel (Cizelge 6).

olarak énemli bulunmamistir (Cizelge 5).

Cizelge 5. Farkli ekstraksiyon yontemleri ile ceviz 6rneklerinden elde edilen Total RNA'nin 260/280 oranina ait
varyans analiz tablosu.

Yontem Ort. Standart Hata 260/230
Modifiye edilmis Dellaporta yontemi 1.329 0.1123 1.329+0.1123 a
Ekst. Kiti 1.017 0.3876 1.0174+0.3876 b

*P>0.05’ten blyuk oldugu igin 260/280 orani yéntemler arasinda istatistiki agidan 6nemli degildir.

Cizelge 6. Farkli Ekstraksiyon Yontemleri ile ceviz yapraklarindan elde edilen Total RNA’nin 260/230 oranina ait
varyans analiz tablosu.

Yéntem Ort. Standart Hata 260/230
Modifiye edilmis Dellaporta yontemi 1.365 0.1994 1.365+0.1994 a
Ekst. Kiti 0.456 0.0762 0.45610.0762 b

*P<0.05’ten kiiguk oldugu igin 260/230 orani yontemler arasinda istatistiki agidan fark 6nemli bulunmustur.

Proteinler 280 nm’de absorbslandigl igin modifiye edilmis versiyonlarini kullanarak DNA
Azso/A280 orani nikleik asitin safligini hesaplamak ekstraksiyonu yapmistir. 1) Sadece CTAB, 2) CTAB ve
icin kullanilan degerdir. Saf DNA yaklasik olarak 1.8, PVP birlikte (CTAB+PVP), 3) CTAB ve SDS
saf RNA ise yaklasik 2.0 degerini vermelidir. 260/280 (CTAB+SDS) beraber ve 4) yalnizca SDS olacak
>1.8 ise RNA kontaminasyonu, 260/230 <1.8 ise sekilde ekstraksiyon tampon ¢ozeltilerini denemis
protein  kontaminasyonu oldugunu gosterir. ve genelde tim  yontemlerden  yiksek
Herhangi bir kontaminasyon bircok sorunu da konsantrasyonda DNA elde edilmesi ile beraber en
beraberinde getirir. Eger kontaminasyon varsa yiksek DNA konsantrasyonu findik ve portakal
molekiler ¢alismalarda kotl sonuglar elde edebilir orneklerinden elde edilmistir. Ancak, tiir X ydontem
hatta 6rnegi bile kaybetmek mumkiin olmaktadir. interaksiyonu  6nemli  bulunmamistir.  Burada
Ayrica bulasiklik 6rnegin muhafaza siresini de cahsilan ornekler farkh tdrler oldugu igin farkh
etkilemektedir. Boylece elde edecegimiz niikleik sonuglar ciktigl distiniilmektedir. Cunkl ceviz gibi
asitleri daha kisa silirede kaybedebiliriz (Yorek, ikincil bilesikleri (fenolik bilesikleri) olduk¢a yliksek
2005). Spittle ve ark. (2010) ekstraksiyonda turlerde ekstraksiyon c¢ozeltilerinde kullanilan
kullanilan kimyasallar, purifikasyon metodu ile tampon ¢ozeltilerin igerigi bilylk ©6nem arz
¢alisilan materyal ve ortamlarin kontaminasyona etmektedir. Yine ayni c¢alismada DNA kalite
neden olabilecegini dolayisi ile 260/230 oraninin sonuglarinda, meyve tirleri arasindaki farkliliklar ve
diisecegini bildirmistir. interaksiyon 6nemli bulunmamistir. Yontemler
Simsek ve ark. (2008) findik, avakado, Trabzon arasinda ise farkhliklar 6nemli  bulunmus,
hurmasi;, mandarin ve portakal tirlerinden, genotiplerden en yiiksek degerler CTAB ve CTAB +
MiniPrep DNA izolasyon yontemi ve bu yontemin SDS yontemlerinden elde edilmistir. Bu g¢alismada
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ceviz orneklerinden farkli iki yontemle elde edilen
ornekler arasinda da gerek toplam RNA miktarinda
gerekse 260/280 orani ve 260/230 orani SDS’nin
kullanildigi modifiye edilmis Dellaporta ekstraksiyon
yonteminde daha yilksek bulunmus ve benzer
sonuglar alinmgtir.

Bozkaya (2012) PCR islemlerinde kullaniimak
Uzere kandan genomik DNA izolasyonu amaciyla
proteinleri ortamdan uzaklastirmak icin fenol-
kloroform ybntemi vyerine potasyum asetat
¢Ozeltisinin daha disik diizeyde DNA elde edildigi
ancak elde edilen DNA’nin yeterli miktar ve kalitede
olmasindan dolayi arastiricilarin saghgi ve cevreye
zararh olan fenol-kloroform yerine potasyum
asetatin  DNA izolasyonunda kullanilabilecegi
kanaatine varmistir.

Sonug ve Oneriler

Sonug olarak, badem ornekleri ile yapilacak
molekiler ¢alismalarda ilkbaharda ornek
alinmasinin daha uygun olacagi, ceviz izolatlari ile
yapilan nukleik asit ekstraksiyonunda ise modifiye
edilmis Dellaporta yonteminde, total niikleik asit
konsantrasyonu ve elde edilen total RNA miktari
istatiksel olarak daha yiksek bulunmustur. Dolayisi
ile ceviz gibi fenolik bilesikleri yogun olan érneklerle
yapilan molekiler ¢alismalarda modifiye edilmis
Dellaporta total nikleik asit ekstraksiyonu
yonteminin Total RNA ticari ekstraksiyon kitine gére
daha uygun oldugu kanaatine varilmistir.
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